IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009626498

Gene Model: XP_009626498.1
Description: NtmEXPA-19
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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Query seq.
Superfanilies

PLN09193
. Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family 33423 expansin-A; Provisional 35-263 2.89%e-96
SEQUENCES

Peptide

>NtmEXPA-19

MASLNCRWILSFFLIATMTLFHQAIADGYY STPKFKTMPWKLAYATFYGDETASETM
GGACGYGNLFNSGYGTATAALSTVLFSNGYSCGQCFQIQCVKSKFCYKGFTTVTATN
LCPPNWAQDSNHGGWCNPPRQHFDMAKPAFMKIAQWKAGIVPVMYRRVPCIKKGG
IRFAFQGNGYWLLVYVMNVAGGGDVASMWVKGSKTGWMKMSHNWGASY QAFAT
LAGQSLSFKLTSYTNHETIHAYNVAPSNWHVGMTYQAKVNFH

CDS (coding sequence)
>NtmEXPA-19

TGTAACATTCTATTCCTTAAGAAGAGCTAAAAGGAAACAAGCAACAATGGCATCT
CTCAACTGCAGATGGATATTGAGTTTCTTCCTCATTGCGACAATGACACTTTTTCA
CCAAGCAATAGCCGATGGCTACTATTCCACCCCTAAGTTTAAAACCATGCCTTGG
AAGCTTGCTTATGCCACGTTCTATGGGGACGAGACTGCTTCTGAGACAATGGGTG
GAGCTTGTGGATATGGGAACTTGTTCAATTCTGGTTATGGAACAGCAACTGCAGC
ATTGAGCACAGTGCTATTTAGCAATGGATATTCATGTGGGCAATGCTTCCAAATA
CAGTGTGTGAAGTCTAAATTTTGCTACAAAGGATTTACCACAGTTACAGCCACAA
ATCTTTGCCCGCCCAATTGGGCCCAAGACTCCAACCATGGTGGCTGGTGCAACCC
GCCACGTCAGCACTTTGACATGGCTAAACCTGCTTTCATGAAAATTGCTCAATGG
AAAGCTGGCATTGTCCCCGTCATGTACCGTAGGGTACCTTGCATTAAGAAAGGCG
GGATTCGGTTCGCATTCCAAGGAAACGGTTACTGGTTATTGGTATACGTGATGAA
CGTCGCCGGAGGAGGTGATGTGGCAAGCATGTGGGTGAAGGGAAGCAAAACAGG
GTGGATGAAGATGAGCCATAATTGGGGAGCATCATACCAAGCATTTGCAACACTT
GCAGGACAATCTCTTTCTTTCAAGCTCACTTCCTACACAAATCATGAGACTATTAT
AGCTTACAATGTTGCACCTTCTAATTGGCATGTAGGCATGACTTACCAAGCAAAA
GTCAACTTCCATTAGTCATGTAATGAGTTAAATATTGGCTAATGCGGATTAGTGG
GGCTAGTAAATTTTGGATACCTAATGGCTTAAAATTTTCTTTCTAAGCCTTCTGGC
CATCTTCGCTACCCTTTTCCCCCTTTTTACTATCTAGGCGCCCTTGAAGGAGTGGT
GCTACGATCTTCTTCCTACAAAAGTCTTGCTGTAGATATATTTGCCAGCAGTCTTT
TAAGTTTTATTTTGCAATCTTGTACCTAGTCTTTCAATGCTGAAAGGAATGTACGT
CTCTTGTAATGCTGAAATAAAACAATAATATGACCATTGCTACTATGGTTTCTTTT
T

Nucleotide



>NtmEXPA-19

TGAGTTTTTATTTTAAGAATGTGATGCATGTTGATATCTCCTTCAAGTTTAACGTA
TAATAATAAATTGTGTTACGAGAAAGTAATTTTGTATGTAAATTCTTATGCTACAA
ATTAGATGATTAGATCCTCAAGTATTTTAAATGATATTTTACTTTTATAATGAATA
AATTCAGTGTATAAGAAGACAATCTTTCTAAGCGCGGGTAATTAGATAATTAAGC
TTGATTTTGTTTCTCAATTCTCATACATGTCAGTCTAAAGTATTTAATAACTTTCCT
TGATAAGTTCCTACTGACTTCTTGAGAAGATTAGAACCCCATATATGATCATATTC
CTTTCTCCCTACTTATATATTTTGGATAGACAGAATAGAATATTCTTCAATTATTG
CTATAATTTGCTTTCCTATGATTTTGTATCGTTAGCCAATGGGTGTCTTTATTTTCA
CTAATTGTCTACGGCATGGAAGCATAAAATATTTTAGCCTTACAAAACTCGAAAA
AGAAACCATAGTAGCAATGGTCATATTATTGTTTTATTTCAGCATTACAAGAGAC
GTACATTCCTTTCAGCATTGAAAGACTAGGTACAAGATTGCAAAATAAAACTTAA
AAGACTGCTGGCAAATATATCTACAGCAAGACTTTTGTAGGAAGAAGATCGTAGC
ACCACTCCTTCAAGGGCGCCTAGATAGTAAAAAGGGGGAAAAGGGTAGCGAAGA
TGGCCAGAAGGCTTAGAAAGAAAATTTTAAGCCATTAGGTATCCAAAATTTACTA
GCCCCACTAATCCGCATTAGCCAATATTTAACTCATTACATGACTAATGGAAGTT
GACTTTTGCTTGGTAAGTCATGCCTACATGCCAATTAGAAGGTGCAACATTGTAA
GCTATAATAGTCTCATGATTTGTGTAGGAAGTGAGCTTGAAAGAAAGAGATTGTC
CTGCAAGTGTTGCAAATGCTTGGTATGATGCTCCCCAATTATGGCTCATCTTCATC
CACCCTGTTTTGCTTCCCTTCACCCACATGCTTGCCACATCACCTCCTCCGGCGAC
GTTCATCACGTATACCAATAACCAGTAACCGTTTCCTTGGAATGCGAACCGAATC
CCGCCTTTCTTAATGCAAGGTACCCTGCAACCACATAGAAGTAACACCATATTAG
AGATGCAAGATATGATACAAGATTAGCTTTAGAGGGACAAAAGTTCAAATTTCTA
AGAATTTCTTAAAATTATATGACTCGAACTTTCACCCTATTGGTCGATGATGGAG
GTGCTCTATTACTCGTCCTTAAGTTGATTGTTAACTCTTAATTTAGAAAGAAAAAA
AATTATATTATCAATGTAACTTTACGTGCTGTAATAGACATACCTACGGTACATG
ACGGGGACAATGCCAGCTTTCCATTGAGCAATTTTCATGAAAGCAGGTTTAGCCA
TGTCAAAGTGCTGACGTGGCGGGTTGCACCAGCCACCATGGTTGGAGTCTTGGGC
CCAATTGGGCGGGCAAAGATTTGTGGCTGTAACTGTGGTAAATCCTTTGTAGCAA
AATTTAGACTTCACACACTGTATTTGGAAGCATTGCCCACATGAATATCCATTGCT
AAATAGCACTGTGCTCAATGCTGCAGTTGCTGTTCCATAACCAGAATTGAACAAG
TTCCCATATCCACAAGCTCCACCTGCAATAACGAACGAAATTAGTAATCAAAAAA
TAAGACAGTGTTACAATAAACTAGAATTCAATAACTGTTTGAATTAGTTTGGTAT
CGAGGGATAATTGATTGACTATAGTGTAACGCACCCATTGTCTCAGAAGCAGTCT
CGTCCCCATAGAACGTGGCATAAGCAAGCTTCCAAGGCATGGTTTTAAACTTAGG
GGTGGAATAGTAGCCATCGGCTATTGCTTGGTGAAAAAGTGTCATTGTCGCAATG
AGGAAGAAACTCAATATCCATCTGCAGTTGAGAGATGCCATTGTTGCTTGTTTCC
TTTTAGCTCTTCTTAAGGAATAGAATGTTACACTTCAGACAATTTTGTTATGTCTT
AATTGACTTGTAACTTAGGCCTTTTATAGTTTGTGTCTAAGGGACAAGAAAATGT
AGCCTTCGTGCCCCCACGAACATGTTAGGTTATAAAGTCAAATGTTTTGTTATAG
AATTTATTTATCTTTGTACCACGTAACCAAACTACAAGGTTTGTTACATTTGTTAT
TGGCAACGTGCGGGCAGGTTTTATGGTACCGTACTGTTTTCGATTCCTTTTTTCTT
AACAATATAAATGTTCTAAGAATGTAAGCCAACATTGAACTTAAAATTTGATTCT
AAATTCTTTGACTTTTGATATGATTAGTTGCATTGGCCATCCGACAAACAACTTCA
AGAAATCTTGATTAATTAAATAAAAGAATAATAAGAGGAGAAACTTTGGTATGC




ATGGACACGTGGCAAATAGACGATGGGGAGGCAAAATATGTACTATTTCAAAGG
TCAGTGCAAATAATTGATCTTTTTGCTTTGCTAAG




