IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009789308

Gene Model: XP_009789308.1
Description: NsEXPA-09
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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Query seq.
Superfanilies PLN00193

PLN00193 5:‘;:?::m| y c VAfc'eslell expansin-A; Provisional — .“1‘-¢2r.’>‘;al E;v:;::sf’.
SEQUENCES

Peptide

>NsEXPA-09

MAKCGILALGFIIGFFSLFFNATAFKASGWMRAHATFYGGADASGTMGGACGYGNL
YTTGYGTRSAALSTALFNSGGSCGQCYKIICDYKAEPRWCKKGVSVTITATNFCPPNY
ALPSDNGGWCNPPRQHFDMAQPAWEKIAIYRGGIVPVIYQRVPCKKHGGVRFTINGR
DYFELVLVSNVGGAGSVRSVQIKGSRTNWMTMSNNWGANFQSTAYLNGQSLSFRV
TATDGVTKTFLDIVPANWRFGQTFSSPTQFS

CDS (coding sequence)
>NsEXPA-09

TCACGGCTTATCTTTTGCGAAAACAATGTGGACTTTGAGGGGAAGGTGACGAACG
TGGGAATAATTGAATGAGGTTCTCAGCTGATAGGGAGAATTCAATTTCAATATAG
AAAACAAATTGTTTTTCTCTCAGCCACCTCACCCCCACTTGCACTGATTGCATGTG
AGGTGGTTGCATTAAACAAACTGAGCTCCTATTTAAGTAGCAGCTACTTTTCTTGG
TTAACCCATCAAATTATTGGAATTCATCCCAATTCCATTTCCTCAATTTTATTTCTT
CTTTTGCTACTTGCATCTACAAAGGAAATGGCCAAATGTGGCATTCTTGCATTGG
GTTTCATAATTGGTTTCTTTAGCCTTTTCTTCAATGCAACTGCTTTCAAAGCTTCTG
GATGGATGAGAGCTCATGCCACCTTTTATGGTGGGGCTGATGCTTCTGGCACAAT
GGGGGGTGCTTGTGGATACGGCAACTTATATACAACAGGGTATGGAACTAGAAG
TGCAGCATTGAGCACTGCCCTGTTCAACAGTGGAGGATCTTGTGGGCAATGCTAC
AAGATCATCTGTGACTACAAAGCAGAACCGCGCTGGTGCAAGAAGGGAGTATCT
GTTACCATCACTGCCACAAACTTTTGCCCACCAAATTATGCCCTTCCTAGCGACAA
CGGAGGCTGGTGTAACCCCCCTCGTCAACATTTTGATATGGCTCAACCTGCTTGG
GAAAAGATTGCCATTTACAGAGGTGGCATTGTCCCTGTAATCTATCAAAGGGTTC
CTTGCAAGAAGCATGGTGGAGTTAGATTCACAATCAATGGAAGGGATTATTTTGA
GCTAGTCTTGGTAAGCAATGTAGGAGGGGCTGGATCTGTTCGATCTGTTCAAATC
AAAGGCTCAAGAACAAACTGGATGACGATGTCTAACAACTGGGGAGCCAATTTT
CAATCCACTGCTTATCTCAATGGACAATCCCTGTCCTTCAGGGTCACTGCAACAG
ATGGTGTCACAAAAACATTCCTAGACATCGTTCCAGCCAATTGGCGATTTGGGCA
GACATTCTCAAGCCCCACTCAGTTCTCGTAAAGAAAAAGCTCAAGGAAGAGGATT
TTAGAGTTCTTTTGTTCATAGGCAGTGGTGTGCTTAGATATTTTACCAGAAGCAGC
CATGCCCTCTTTTCTGTTTTTCTTTTTTGTTTTTTGCTTTAACATAAGAAGAAATGA
TGGAAATGTATACTTCCAATTATTAACATACCCTTGTCCACAGAAGATTAATGAT




ACTGTTTCTCTTTTTGTAGGTCTTTCATTTTATGCATGGTTTTCTTTATTTGTCTGGT
GTAAAACAAATTGTGCCATTTTTACTTGCCCCTCAAATTGAATCTCAGACAACGA
AAATATGGAAGGAAATCAAATCAAAATGAAGCAATTTGTGCTACTCAGCAATGC
ACCAAAATTAAAATAGCGGACAATAGTCTAAAGAGACATACACTGAAGAACCTA
TAATTTGTGTTAAACTAAAGATAATTACCATGGTATGATTTAATGGGCGATATTG
GCAAAAGAAAGAGTCTGCATAGTTGGTGATATCTTTAATGCAACAACACCAGATA
TTGGACAAGTTGGTGGATGTTCTTTGTTAACAGTTACCTGATAACATAAAACTTA
ATATTTCTACTCAAGCAAGCAAGAACAATGGAGTAGGAATCAAACATTGACAAA
ATAACAGAGTCGACAATAAATTCAGGAAATCACATATAATCAGTTCTGAGATTCG
AAATCAATTTAACCGTTCCTACTCCAACCACATTATTACCAACTGAAAGACTCAC
AGTCTCAAAACTTTTAAAATAAAAAAAGGTCCCGACAATTCTTGAATCCTAAATG
GTCATCAACAACGAGCTTCAATGTCTGTAAGTTGATTTCAGGTCAAAGCAAACAA
GGAAATACAATTGA

Nucleotide
>NSEXPA-09

CTACGTGCAGTGGCTGAAGCAAAAATTTCATCAAGGGAATTTACAAAAAAAAAA
ATTAAAAAAAATAAATGCGAAGAAACTAATGGTATATATATATGCCTACGTGCAT
GCCTAACAAAGGAAATTAAATTAAAGTAATTAAGGTGGTAAGTTTTCCAAGAAC
ATTACCACGGTACAACATGTGAGACCGACTCCGTACACTTAACTTTCTCCGGAAA
CTATGACAAACGGGTCACATCTTTGTTGCTAAGGTATAACTCATATCTGGTAGAG
AAAAGAATGAGCTCATAGTATTATTAGACTTGTAAGACAAGTAAATAGGACTTCA
CCAACATGCATGTGCATTAATACGAGAATGATGGGACTAATTAAAGAATGTAAA
GTCAAAGCAAAGACATGTGAGTTTGCATACAAATTCAAGGCAAAAATTATATTTT
ATGTCGCAAGTGAGATGCTAGTCTTATGTTTCATAATAGAATTGAGATGAAATAT
AGAACGATTCACGGCTTATCTTTTGCGAAAACAATGTGGACTTTGAGGGGAAGGT
GACGAACGTGGGAATAATTGAATGAGGTTCTCAGCTGATAGGGAGAATTCAATTT
CAATATAGAAAACAAATTGTTTTTCTCTCAGCCACCTCACCCCCACTTGCACTGAT
TGCATGTGAGGTGGTTGCATTAAACAAACTGAGCTCCTATTTAAGTAGCAGCTAC
TTTTCTTGGTTAACCCATCAAATTATTGGAATTCATCCCAATTCCATTTCCTCAATT
TTATTTCTTCTTTTGCTACTTGCATCTACAAAGGAAATGGCCAAATGTGGCATTCT
TGCATTGGGTTTCATAATTGGTTTCTTTAGCCTTTTCTTCAATGCAACTGCTTTCAA
AGCTTCTGGATGGATGAGAGCTCATGCCACCTTTTATGGTGGGGCTGATGCTTCT
GGCACAATGGGTAAGTACCAATATTTTCCAAACTACTCAACCTTTACCATATTAT
ATCAACTATTTACGTATAACCTCAAACTAGTTCAGGTCGACTATATGAATATAGT
ATTTTTGTGTAACGTGCGGCAGGGGGTGCTTGTGGATACGGCAACTTATATACAA
CAGGGTATGGAACTAGAAGTGCAGCATTGAGCACTGCCCTGTTCAACAGTGGAG
GATCTTGTGGGCAATGCTACAAGATCATCTGTGACTACAAAGCAGAACCGCGCTG
GTGCAAGAAGGGAGTATCTGTTACCATCACTGCCACAAACTTTTGCCCACCAAAT
TATGCCCTTCCTAGCGACAACGGAGGCTGGTGTAACCCCCCTCGTCAACATTTTG
ATATGGCTCAACCTGCTTGGGAAAAGATTGCCATTTACAGAGGTGGCATTGTCCC
TGTAATCTATCAAAGGTAGAATAAAGCTTTCATTCAATAATAGTTTTGCTTGGATT
TAAGGTTCTTGCTTGAACAATAACAATACTAAAGATGAGTCTAACATCTATACAC
GGACAGCTATAAGAATTTTTACACTATCAAATCACATATACATGTAACCGTCCAT
AAAAGTGGAATAGTAACATATAAAATCAGGCATGTTAACAGCTATAAATATGTG
CACTTGACAGTTATGTGCACTTGCACTTTCAATGACTTAAAAGTTACAACTTATTA



GTTCAACTACGGACATGATTCTTGGCAGTTATTATAAAGTTATTAAGGAATTTGCT
AAATTGACAAAGTGTGCGTTTCTTGCTTTCTGGAGCAGGGTTCCTTGCAAGAAGC
ATGGTGGAGTTAGATTCACAATCAATGGAAGGGATTATTTTGAGCTAGTCTTGGT
AAGCAATGTAGGAGGGGCTGGATCTGTTCGATCTGTTCAAATCAAAGGCTCAAGA
ACAAACTGGATGACGATGTCTAACAACTGGGGAGCCAATTTTCAATCCACTGCTT
ATCTCAATGGACAATCCCTGTCCTTCAGGGTCACTGCAACAGATGGTGTCACAAA
AACATTCCTAGACATCGTTCCAGCCAATTGGCGATTTGGGCAGACATTCTCAAGC
CCCACTCAGTTCTCGTAAAGAAAAAGCTCAAGGAAGAGGATTTTAGAGTTCTTTT
GTTCATAGGCAGTGGTGTGCTTAGATATTTTACCAGAAGCAGCCATGCCCTCTTTT
CTGTTTTTCTTTTTTGTTTTTTGCTTTAACATAAGAAGAAATGATGGAAATGTATA
CTTCCAATTATTAACATACCCTTGTCCACAGAAGATTAATGATACTGTTTCTCTTT
TTGTAGGTCTTTCATTTTATGCATGGTTTTCTTTATTTGTCTGGTGTAAAACAAATT
GTGCCATTTTTACTTGCCCCTCAAATTGAATCTCAGACAACGAAAATATGGAAGG
AAATCAAATCAAAATGAAGCAATTTGTGCTACTCAGCAATGCACCAAAATTAAA
ATAGCGGACAATAGTCTAAAGAGACATACACTGAAGAACCTATAATTTGTGTTAA
ACTAAAGATAATTACCATGGTATGATTTAATGGGCGATATTGGCAAAAGAAAGA
GTCTGCATAGTTGGTGATATCTTTAATGCAACAACACCAGATATTGGACAAGTTG
GTGGATGTTCTTTGTTAACAGTTACCTGATAACATAAAACTTAATATTTCTACTCA
AGCAAGCAAGAACAATGGAGTAGGAATCAAACATTGACAAAATAACAGAGTCGA
CAATAAATTCAGGAAATCACATATAATCAGTTCTGAGATTCGAAATCAATTTAAC
CGTTCCTACTCCAACCACATTATTACCAACTGAAAGACTCACAGTCTCAAAACTTT
TAAAATAAAAAAAGGTCCCGACAATTCTTGAATCCTAAATGGTCATCAACAACGA
GCTTCAATGTCTGTAAGTTGATTTCAGGTCAAAGCAAACAAGGAAATACAATTGA
CAAAATAACATAGCAGACATAAATTCAAGAAATGGCATATAATCAGTACATATT
AATCCTAAATTCCGAAATTCAAAATCAATTCCTGCTTAACCACATTGCCAGTTGA
AAACACTCAGACTCCAAATTCTTAAAATAAAAGAAGCATCGGATACTTCTTGAAT
TAGCATAAATGGCCAGCAACAACGAGCTTAAATTTTTGTGACTTGAATTTAGGGT
TTCGGCGAGAACTACAAACATGGACCTATTTTCAAGTCAAAGCAAACAAGGAAG
TCATAATTGAAGCCTAAATCGTTCAACTCTATGGTCTCAATAGCCAATTTGAGATT
CTAAGCTCATAAATCCAATTAAAAATGCTGAAAATGCATCTAAATTAAAACATCA
AACAAAATGCGCAGCAAGATGCAATCAAATTTCATTAGCAAGACATAGAGAACG
CAAATCTACACCTTACTTAAGCATAGAAAAAGCAGAAGAAGGAAAACCAGACTG
CTACTGCA




