
IDENTIFICATION 

Species: Arachis duranensis 

Locus: XP_015936223 

Gene Model XP_015936223.1 

Description: AdEXPB-04 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300  

EXTERNAL RESOURCES 

https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AdEXPB-04 

MQLHHRVTAVSVLIFCFSVMLVCGQKQRPRHRILDPHWHAGTATWYGDPEGDGSTG

GACGYGTMVDVKPLKARVGAVGPMLYKNGEGCGECYKVKCLDPTICSKRAVTVIIT

DECPGCPSDRTHFDLSGAAFGRMAVSGENGQLRNRGEIPVIYQRTPCTYPGKNIAFRV

NEGSTPFWLSLLAEWEDGDGDISSMHIQEVGSGEWLEMKHLWGANWCIIAGPLRGP

FSVKLSTSSGRSLTARDVIPSNWSPKATYTSRLNFIP 

CDS (coding sequence) 

>AdEXPB-04 

CCAACGGTCTTCATTCATACATACCACACCAAACCCCGAAAAAACTTCCGCCGGC

GACACTTCACTTCCGCCGCATTTTTTCCCTCGGGATCTGAGCTCGCCGGAGCTTTC

ATTTCGCAGTCAGTCACCACAATGCAGCTCCACCACCGTGTCACCGCCGTGTCAG

TTTTGATATTTTGCTTCTCAGTGATGTTAGTTTGCGGCCAGAAACAACGGCCACGG

CACCGCATCCTCGATCCACATTGGCATGCTGGCACCGCCACGTGGTACGGCGATC

CCGAAGGAGACGGTAGCACCGGAGGGGCGTGTGGATATGGAACGATGGTGGATG

TGAAGCCGTTGAAGGCGAGGGTGGGTGCGGTGGGGCCGATGCTGTACAAGAACG

GGGAAGGGTGCGGAGAATGCTACAAGGTGAAGTGCTTGGACCCAACCATATGCT

CCAAGCGAGCGGTGACGGTTATAATCACGGACGAGTGCCCTGGTTGTCCCTCTGA

TCGAACCCACTTTGACCTCAGCGGTGCCGCATTTGGCCGAATGGCGGTTTCCGGC

GAGAATGGTCAGCTCAGGAACCGAGGCGAAATCCCAGTCATATACCAAAGAACA

CCTTGCACATATCCAGGCAAAAACATTGCCTTCCGTGTCAATGAAGGTTCTACAC

CCTTTTGGCTATCACTCTTGGCAGAGTGGGAGGATGGAGATGGAGACATCAGCTC

CATGCATATACAAGAAGTAGGGTCAGGTGAGTGGCTGGAAATGAAACATCTGTG

GGGTGCAAATTGGTGCATCATTGCGGGTCCTTTAAGAGGACCTTTCTCTGTTAAA

CTAAGCACATCGTCAGGGAGAAGCCTCACTGCCAGGGATGTTATTCCAAGCAACT

GGTCACCGAAAGCCACTTATACCTCTCGCTTGAATTTCATTCCTTAGGTTCATGCA

TGCTTCATTTGCAACTTTACAAGACCAAAGGGACTAGTAACATTAAAGAATGCTT

TTTTTTCCCCAGTTAAAGTTGGTCAAGTTCCACAAGGGAAAACTTCCGTGGGTTAT

TATACTATATATAGATATATAGATAGATATGTTGACAGTGTTACCCTTACCCCTAC

CCTTTGTCTTTCTGTTTTCTTGATAGA 

Nucleotide 



>AdEXPB-04 

ATCTTCTTTTATCACATCAACTAGATTTGCCAGTAATAATTACGAAAATTGATGTG

TCATTAATGTTCTATTTAGTTGGAAGTATCAATCATTTTTCTATAGAAAGTTAGAC

AAATGCTTATAATTATGCCATCGAATTAATGGTTTTCCCTAGACTCAGCATCAAAT

GCAGTTCATCAGTTTTGGTTTATAAAAATTAGACTGGACATAGTTTATTGTCCATA

TGAAAATAAAATTTAACAAAATGGTCAGGACCACAATACATTGTTTCATATCAAA

ATTATGCATTTATTTAATATCTTTATTTAATAATGCCAAAGGGGGCCAGTACAAAC

AATGAAGGATACTATACACTACAAGCTCTCTCTCCTCTTTGGAGATGGCTACATA

ACACAACATCAGTTACAATTAAACATATGCACACCACAAAAGGATGTATACAAA

AACAAAAGGAAAAATGCATATAAAAATGCCATTGTGTATTCAACGGCTACTTAAT

TTCTATCAAGAAAACAGAAAGACAAAGGGTAGGGGTAAGGGTAACACTGTCAAC

ATATCTATCTATATATCTATATATAGTATAATAACCCACGGAAGTTTTCCCTTGTG

GAACTTGACCAACTTTAACTGGGGAAAAAAAAGCATTCTTTAATGTTACTAGTCC

CTTTGGTCTTGTAAAGTTGCAAATGAAGCATGCATGAACCTAAGGAATGAAATTC

AAGCGAGAGGTATAAGTGGCTTTCGGTGACCAGTTGCTTGGAATAACATCCCTGG

CAGTGAGGCTTCTCCCTGACGATGTGCTTAGTTTAACAGAGAAAGGTCCTCTTAA

AGGACCCGCAATGATGCACCAATTTGCACCCCACAGATGTTTCATTTCCAGCCAC

TCACCTGACCCTACCTGCCAATATATGATCAATCACAACACATAGTATAAGAAAA

TTAGTATCATTATTTAATCTTGTGGATTTGCCATAGACTAATGTTATATTCTCCTAC

AAAATTTGGTAAAGGAACAATAAATTTACTTTGTCCCCTCCCCTCCCCTCGTAATT

TTCACTTCTTCAGCCTTATTAATAGTATAACGAACTCATGAAATTTTGTAGGGTCA

TGTAACTATTAATATAACTCAGAAATTCAGTTTGAGCTATATAAAGCATAATTCTT

CTTGAAAAGATCTAGTTAAAGAGTTAAAAATTATTTTTTGCTACTTTTTTGCTATA

TAAGAAACTCGAGTTGAGTGATCTTGGACCCCATATATAAGATATTTTATATAGT

GGGGGAGAAGTGAGGAATGAAGTTTGGTTAGAGAGGTCCCATCTATCACATGCTT

AGAAAACAGAATATAGAGGGAAAAGGGCACCACCGAGAATTAACAACACTATG

GATAGCAATTTTTAATAGGATAGAAAGAGGGTCCAATCTAAAGTACCAAAAAAG

ATGGAAGTGGTGGCATTAGGCTAGCACGTGATCTAGGGAGACACATCCACAACA

TTTGGAACCTAGCCATGCTGTTTTGCTTTTTAATTGGTACCCTAAAAATAATTAAT

GACCCTAAAAGCTTTAGCGCACGTTTAGCCGGTTGCTTTCAACTCCAATTGCCACT

TTTCACATAACATTGTTCAAACAACAGAGGTAAAGTATAATGGTAAATTAAATAT

GTGTTAAATCAATATAACACATTAATAAGAATCACATCACTTTCTTATATATTCAT

ATCAATTAAAGATTTGGTAATTCGGTAAAAGATTATGCAAACAAATATAAAGAG

GAGGAGCAAAATGCATACTTCTTGTATATGCATGGAGCTGATGTCTCCATCTCCA

TCCTCCCACTCTGCCAAGAGTGATAGCCAAAAGGGTGTAGAACCTTCATTGACAC

GGAAGGCAATGTTTTTGCCTGGATATGTGCAAGGTGTTCTGCAAATATTGCAATC

ACATAGAACAAAATAAAGGTCATTCATTCAGTAGTATATAATATCGTTTTTTCCTT

TTAATCCACAAAACTAAGGATAGCTTCAACATGTTGTTTCAAGTTTCTAGTTGCAA

CCCAAACATAGAAACACAGTAAGGCCTTGGAGGGGACCACGGCCTCTGGCAAGA

ATCTCGTTCAGTTTCTATCTACCAGTGCAATTAAAAGGTCAAATTAAAAAACAAA

ACAGAAAGAATCTTCTGCATGTACATATATATATGATGCATATTCGTGCGTACCTT

TGGTATATGACTGGGATTTCGCCTCGGTTCCTGAGCTGACCATTCTCGCCGGAAA

CCGCCATTCGGCCAAATGCGGCACCGCTGAGGTCAAAGTGGGTTCGATCAGAGG

GACAACCAGGGCACTCGTCCGTGATTATAACCGTCACCGCTCGCTTGGAGCATAT

GGTTGGGTCCAAGCACTTCACCTTGTAGCATTCTCCGCACCCTTCCCCGTTCTTGT

ACAGCATCGGCCCCACCGCACCCACCCTCGCCTTCAACGGCTTCACATCCACCAT



CGTTCCATATCCACACGCCCCTCCTACAATTCACAACCATCACTAACAAATTTAA

ATTCATGCCGCTAAAATATTTAAGCCGTTAGTTAGTTATTAGTACACTCAAGGAG

TGAACATGGAGAATGAGCCTTTAATTACCGGTGCTACCGTCTCCTTCGGGATCGC

CGTACCACGTGGCGGTGCCAGCATGCCAATGTGGATCGAGGATGCGGTGCCGTG

GCCGTTGTTTCTGGCCGCAAACTAACATCACTGAGAAGCAAAATATCAAAACTGA

CACGGCGGTGACACGGTGGTGGAGCTGCATTGTGGTGACTGACTGCGAAATGAA

AGCTCCGGCGAGCTCAGATCCCGAGGGAAAAAATGCGGCGGAAGTGAAGTGTCG

CCGGCGGAAGTTTTTTCGGGGTTTGGTGTGGTATGTATGAATGAAGACCGTTGGG

GAGGTTTTGGGTCTTCTTTATAGTGCAACAGAATGGTGGGGTCAACCTCCAACGG

AATCGGTATTTTGACCTTATTACCCTTATTGTCTCTAGTTTATTTACTGAAGATGCC

ATTCGGATGGGTCCTAGCGGGTCCCACCGGCGGTTAAGGCGTTAATTCCGCATGT

GCGTGCGAAATGAATAAGTTCTTGCCATAAAGTCTTAAAAAAAAAGTAAATTTTT

TAATTTAAATAATATTATTTAATTAATTTAAATATTTATTTTTTATTTTTTTTAATA

AATAATAAATAATTTTTAAAAAATACTTAATTGCATCGAAAGTCGTATGGGTTTA

TTGGTCATTTTTAATAAGAACGAACAATGTATTCTGTTACTTACTTAATTTAAGTG

ATTCACTGATTCTAGTTTATTATGTACTTGTTGCCGTTAATCCGTTTGTTCGTTTGA

GCTTCAAGCTTCAGCTAACCAAAACGGTCGAATGATGGAGAAAGTTAGGTCG 




