IDENTIFICATION

Species: Amaranthus hypochondriacus
Locus: AH017571

Gene Model: AHO017571-RA
Description: AhyEXPA-13

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_ 1

EXTERNAL RESOURCES
https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus
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List of domain hits b

Name Accession Description Interval E-value

[+] PLN00050 super family 31535 expansin A, Provisional 33-255 7.14e-138
SEQUENCES

Peptide

>AhyEXPA-13

MSHVLLLLTIFSLLSFSSFARHGHGGGHIAGAWTDAHATFYGGGDASGTMGGACGY
GNLYSQGYGTSTAALSTALFNNGLSCGACFEMRCVNDARWCLPGSIIVTATNFCPPN
NALPNNAGGWCNPPLKHFDLAQPVFQQIAQYKAGIVPVSFRRVPCRKKGGIRFTING
HSYFNLVLITNVGGAGDVHAASIKGSRTNWQPMSRNWGQNWQSNSY LNGQTLSFK
VTASDGRTVTALNVAPPNWSFGQTYTGGQF*

CDS (coding sequence)
>AhyEXPA-13

ATGTCTCACGTTCTCCTCCTTCTCACCATTTTCTCTCTCCTCTCTTTCTCCTCCTTCG
CTCGCCACGGCCACGGTGGCGGTCACATTGCCGGTGCTTGGACTGACGCTCACGC
CACCTTTTATGGCGGCGGCGACGCTTCTGGAACTATGGGAGGAGCATGTGGATAT
GGAAATTTATATAGCCAAGGATATGGTACGAGTACGGCAGCGTTGAGCACTGCTC
TGTTCAACAATGGTTTGAGCTGTGGTGCATGTTTCGAAATGCGGTGTGTGAATGA
CGCGAGATGGTGTTTGCCGGGTTCAATTATAGTCACAGCTACTAATTTCTGTCCGC
CAAACAATGCCTTACCTAATAACGCAGGAGGATGGTGCAACCCTCCGTTGAAACA
CTTTGACCTTGCTCAACCTGTTTTTCAGCAGATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTG
TCCCTGTTTCGTTCAGAAGGGTACCATGCAGGAAAAAGGGAGGAATCAGATTCAC
AATCAACGGCCATTCTTACTTCAATTTGGTATTAATCACCAACGTTGGAGGTGCA
GGTGATGTACATGCAGCCTCAATCAAAGGGTCCAGAACTAATTGGCAACCTATGT
CTAGAAACTGGGGTCAAAATTGGCAAAGCAACTCTTACCTCAATGGCCAAACCCT
ATCTTTTAAGGTTACAGCCAGTGACGGCCGCACCGTCACTGCTCTTAACGTGGCT
CCTCCTAACTGGTCCTTTGGTCAGACTTACACAGGTGGCCAATTTTAA

Nucleotide
>AhyEXPA-13

TCTCAGTCCTCACTTTTTCCCCTCTATTTATTTCCCTTTACTCCCCTCCCATTTTTCC
TCACCTTGCTTCCCACTTCCCAACCCCTCTTTACTCCTTTCACAATTCACCCCTTTT
CCAACCTTTCTCTCTCTCCTAAACCATGTCTCACGTTCTCCTCCTTCTCACCATTTT
CTCTCTCCTCTCTTTCTCCTCCTTCGCTCGCCACGGCCACGGTGGCGGTCACATTG




CCGGTGCTTGGACTGACGCTCACGCCACCTTTTATGGCGGCGGCGACGCTTCTGG
AACTATGGGTATTATGCTTTGTTATTGTAATTTCCTTCTATTTTTGTAATTAGTTCC
TCTGAAATACAGTTAATTTTGCGGTAATAATGATGAAGATGCAATTAAATTGAAA
TTTTCAGGAGGAGCATGTGGATATGGAAATTTATATAGCCAAGGATATGGTACGA
GTACGGCAGCGTTGAGCACTGCTCTGTTCAACAATGGTTTGAGCTGTGGTGCATG
TTTCGAAATGCGGTGTGTGAATGACGCGAGATGGTGTTTGCCGGGTTCAATTATA
GTCACAGCTACTAATTTCTGTCCGCCAAACAATGCCTTACCTAATAACGCAGGAG
GATGGTGCAACCCTCCGTTGAAACACTTTGACCTTGCTCAACCTGTTTTTCAGCAG
ATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTCCCTGTTTCGTTCAGAAGGTACTCTTTTCT
ACTTTATTATCTCCTTTAAAAGCTTAGGAATTGTGAAATTTATTTTTAATTTGTTTA
TATTTTAAGTTTTAAAGTTTTTAACCATAACTTTATTTTAGCCTAGCTATCCTGTAC
TAGTAACTTAGCTAAGGGCCTAAGGCTAGTCTAAATATTTTTGAGATGTAATTCA
CTTTTTTAAAGCTGGGGTCGTTGTTTCTAGTAAGACTATCTTTTTTCTTCACTTTTG
TTAGATGTGCACACCATTCTGTAAATAGAACTTTAAAGGCATTAGCTTTACCATG
CAATTAACTTCTAGAGTTGTTTTACTCTAATAACTAATAATTAATAGTTAATTCAA
ATTATAAGTATGAGCAAAACATGAGTGTTTTGCATATGACTAATAGCTAACAACT
TTGTATTTTATCTAAGTAGCTGATTTGATATTTTAAACATGCCATTAAGAACTTAT
TAGCTTATTCATAGCAATTAATTATTTCAAATTGCTAAATTACTAGACACTAAATT
TAGATGACTTGGACATGTTAACTTTATCAATTTATTTTTACTAAACTTAACTTTCTC
ATATCTTTACCCCTATTAATCTCACATTGCCCATTAAAATTTTAAAACTCTAATCA
TAAATTGAGAGTGTCTGGATGATTGACCGTTTAATATCTATTTATGTCAAATTAAT
ATAAAATTATTAAATAAACCCTTTTGTGAAACATCTATAAAGCAAAAAAATGGAA
ATATTAAGTAAATTTTAGAGAAAAAAACAAAGATATTTAGTGTCCTTGTATATTA
CTCTCTCTATTCTATAATACTTGCTAGTTTTAACTTTTTTTACACAATCTAATCTAC
TATTTTGTTCATTTATATGTTGAATTATATACATTTAAAAATTATAGTAAATTTAT
ATTATGATAGTACTCCCTCCTATTCAAAATAAATGTCCACTTTCCTTATTTGGTAA
AGTCTCTTTACTTGTCCACTTTCTATTTTTGGCAAAACTTTTTACCTAAATACCCCC
AACTATCCCAACTTATATTATTTAATAATACCCCACCTACCACCTTTTCAATTATT
ATAATCACTTAAAATACCCCACTACCACCTTTTCAATTATTATAATCACTTAAAAT
ACCCCACTACCACCTTTTCAATTATTATAATCACTTAAAATACCCCACTACCATTT
TTTCTTAAAATCCGATCCAAACCCAAAGTGGACAATTTAATTGAATAGGAGGGAG
TATTTGATTAGACCATTCAAACAAGATCTCATTTGACTATATTATTACTTGCATAT
TAGCCGTAATATATAAAATAAATTTAAACGATGAATAATGTGAGGGAATTTTTTT
GTCTAAATTTAAGGTAATTCAAGGGAATTACACTAAATTATGCACGCATCGGTTG
GAAAAATTTCGATAAAATGTCATTAAAAGTGGTACCCTATATTATGTGACTTGTC
AAAATGGTGAGCACAAAATTGGTTAAAGATACTGAACCTCTGAATACTTGTACAG
GGTACCATGCAGGAAAAAGGGAGGAATCAGATTCACAATCAACGGCCATTCTTA
CTTCAATTTGGTATTAATCACCAACGTTGGAGGTGCAGGTGATGTACATGCAGCC
TCAATCAAAGGGTCCAGAACTAATTGGCAACCTATGTCTAGAAACTGGGGTCAAA
ATTGGCAAAGCAACTCTTACCTCAATGGCCAAACCCTATCTTTTAAGGTTACAGC
CAGTGACGGCCGCACCGTCACTGCTCTTAACGTGGCTCCTCCTAACTGGTCCTTTG
GTCAGACTTACACAGGTGGCCAATTTTAAACAAACACCACTGTCTGTCTCCATAA

TTTTACAAAATGGGTCATAGGGTAATTTTATCTTTATTTTTTTAAGGGGTCCAATG
GTAAGGGTTAATTTTAGAGTGATCTTTATCATATTTTCATATTATTATATATTATAT
ATATATCAGTCCTGAATTAAGATATATGATAATTTGGGCTTTTTATTTCATTTAGC

CCATACTAATATCATTATATTTTAATTCAGTTATGGGTTAAAGGGTAATTGGGTTA
TTTTAAGTTGTGTCCTGATATTATTATGGGACACAATATATATAGGCATTAGGCAG



GGGTGGGTCTTTTACCACCCGCCATTAAAATATGGGGATTTTAGAAATTGTGAGG
[TTTTTCTTTTCTTTTTTAATTTCGAGGAATATTTTAGGTTTCAGATGTTTCTAATTT
GAGTTTAGTAGTTTGTTGTTTGAGCTAAATCAAGTGTAATTGGGACTGATTTTGTA
TCAGGTATAATTATGTAATTTGGACCTACTATGTTTCAAATTTTAAATATAATGTG
GTTCTTGAAA




