
IDENTIFICATION 

Species: Capsella rubella 

Locus: Carub.0005s0762 

Gene Model: Carub.0005s0762.1.p 

Description: CrEXPA-14 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Crubella_v1_1  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T02984  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Crubella_v1_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T02984


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CrEXPA-14 

MGALVIFSVLVVVQLIVFSVCVQGSYRRGGGHHPGGHMGPWTNAHATFYGGGDAS

GTMGGACGYGNLYSTGYGLETAALSTSLFDQGLSCGACFELMCVNDPQWCIKGRSI

VVTATNFCPPGGACDPPNHHFDLSQPIYEKIALYKSGIIPVMYRRVRCKRSGGIRFTIN

GHSYFNLVLVTNVGGAGDVHSVSMKGSRTRWQLMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLS

FVVTTSDRRSVVSYNVAPSSWSFGQTYTGGQFRY* 

CDS (coding sequence) 

>CrEXPA-14 

ATGGGAGCTTTAGTAATCTTCTCGGTTCTTGTGGTAGTTCAGCTCATAGTGTTCTC

CGTTTGCGTTCAAGGCAGTTACCGTCGTGGCGGTGGCCATCATCCCGGTGGTCAT

ATGGGACCTTGGACTAATGCTCATGCTACTTTTTACGGTGGTGGTGATGCTTCCGG

CACTATGGGTGGAGCATGCGGCTATGGGAACTTATACAGCACAGGTTACGGACTA

GAGACGGCAGCATTAAGCACATCGTTATTCGATCAAGGACTTAGCTGTGGAGCAT

GTTTTGAGCTGATGTGTGTCAATGATCCTCAATGGTGCATCAAAGGCCGATCCAT

TGTGGTCACTGCCACTAACTTTTGTCCTCCTGGTGGTGCATGCGACCCTCCAAACC

ACCATTTCGATCTTTCTCAGCCGATCTACGAGAAAATCGCGCTGTACAAGTCCGG

TATCATCCCTGTTATGTATAGAAGGGTTCGGTGCAAGAGAAGTGGTGGGATAAGG

TTCACTATCAATGGCCATTCATACTTTAACTTGGTCCTGGTCACGAACGTGGGTGG

AGCCGGAGATGTACACTCGGTTTCGATGAAAGGGTCGAGGACAAGATGGCAATT

AATGTCAAGAAATTGGGGGCAGAATTGGCAAAGCAACTCTTATCTCAATGGTCAA

AGTCTGTCGTTTGTTGTTACTACAAGTGATCGTCGAAGTGTCGTCTCGTACAATGT

TGCACCTTCTAGTTGGTCCTTTGGCCAAACCTATACCGGAGGGCAGTTTCGGTATT

AG 

Nucleotide 

>CrEXPA-14 

ATTCATTGACGAAAACACCCTTTTGCTTCTCTCTCTTTGTCTCTTTTGCATGTTGTG

ATTTGCTTTTTTTTTGCTTCACAACAACATGGGAGCTTTAGTAATCTTCTCGGTTCT

TGTGGTAGTTCAGCTCATAGTGTTCTCCGTTTGCGTTCAAGGCAGTTACCGTCGTG

GCGGTGGCCATCATCCCGGTGGTCATATGGGACCTTGGACTAATGCTCATGCTAC

TTTTTACGGTGGTGGTGATGCTTCCGGCACTATGGGTACGAACCTTATTGATAACT



TCAATAAATTTTCATTTTCGGTTGGATCATTGTAGCTTAACTCGGAAAAGGGTAGT

TTTGTCATTTCACTTCCGGCTTTGTTTCTAGCTAATTGTCACATGCACACAATTTTA

ACGGCTAATCATGGAATTATCTACAATATATAATCTAGGAATTATATAAACAGAT

TGATCTTGAATCTAATGTTGTGTGCTTAAGCATTTAACTTCTCCATATGTTTAATG

TCTCAATTGTTACAAATGTTCATTGGATTAGAAACATTAATTTAGCCTAATGAACT

TAAATTAGGTGGAGCATGCGGCTATGGGAACTTATACAGCACAGGTTACGGACTA

GAGACGGCAGCATTAAGCACATCGTTATTCGATCAAGGACTTAGCTGTGGAGCAT

GTTTTGAGCTGATGTGTGTCAATGATCCTCAATGGTGCATCAAAGGCCGATCCAT

TGTGGTCACTGCCACTAACTTTTGTCCTCCTGGTGGTGCATGCGACCCTCCAAACC

ACCATTTCGATCTTTCTCAGCCGATCTACGAGAAAATCGCGCTGTACAAGTCCGG

TATCATCCCTGTTATGTATAGAAGGTACTAATTCTATTAGATCCCTAACAATTTAA

TGTCAATATAACTAGGATTTGTGAAAAGTTTCTAACACTGTTTAGTTAATCTCCTT

TTTTGACTTACTGATATATATGTTTAGTCAAATTCACTAGTCGAAATGAGACTAAT

TGTACAAAAAGCAAATAATAAGATAAGACTATAAGAGATTAGAGTTGTGTACTT

ATTTAGAAACATATGGACTTCTTCTCTATATGTATATGACTTTTGTCTCACCTCTGT

ATATGTTATAAACATTTTTTCTTGAAGTACTTTTAGTAATTGTTTTTGACTTTTCAT

AAAACCTATAAACGCGTAAATTGAAACATTTATAATCAGCTTTTTGGTCCTATAA

ATTACACATTTAATACCATTGGACCAGTTGATACATGTGGTAGAAATATATGGTA

GGGTTATTATTAAATAGACCCAAAACTGAATCTAATAGCGACATTACCAAACTTT

GGTGCATGAGAGCTAGCTTTGTCCCGTGAACTTATGAAAATGTTCTTGATAGGGT

TCGGTGCAAGAGAAGTGGTGGGATAAGGTTCACTATCAATGGCCATTCATACTTT

AACTTGGTCCTGGTCACGAACGTGGGTGGAGCCGGAGATGTACACTCGGTTTCGA

TGAAAGGGTCGAGGACAAGATGGCAATTAATGTCAAGAAATTGGGGGCAGAATT

GGCAAAGCAACTCTTATCTCAATGGTCAAAGTCTGTCGTTTGTTGTTACTACAAGT

GATCGTCGAAGTGTCGTCTCGTACAATGTTGCACCTTCTAGTTGGTCCTTTGGCCA

AACCTATACCGGAGGGCAGTTTCGGTATTAGTTATATATAACGGGTTTCGGTTTC

GATTTCGGTTCGGTTCGGTTCGGGTTTGGTTTATGTAATGTTTTTTCCTTTTTTTTTT

CGGTTTCAAGTTGGGGACTTTTTTTTGGGTAACCAATTGAGATTGGGACTGATAGT

GATATGTAGCGAATATGTGTGGGAACGAGAAAAAAAAAAGAGAAATATAATTCT

CGTTTTATTATGTATGAAAA 


