IDENTIFICATION

Species: Aquilegia coerulea
Locus: AqcoelG269900

Gene Model: AqcoelG269900.1.p
Description: AcCEXPA-03
Family: Alpha Expansin

3D structure:
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Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNDO0193 super family cl33423 expansin-A; Provisional 2-248 378e-95
SEQUENCES

Peptide

>AcEXPA-03

MVALQVVWLFLFCCVFLVIKGTNAWFNGHATYYGASENPATLGGACGYENTFRAG
FGINTAALSGALFRSGEACGACYQLRCDARQDPKWCLRSGTVTITATNFCPSNNNGG
WCNAPRQHFDMSAPAFFRIARQGNEGIIPVIYRRVPCKRRGGVRFTLKGQSNFNMVM
ITNIGGSGDVKAAWIKGSKTRQWVQMHRNWGANWQSSIDVSSQRLSFRITLVDGKT
LLFSNVVPPTWKFGQTFASQLQFA*

CDS (coding sequence)
>AcEXPA-03

ATGGTGGCCCTTCAAGTTGTTTGGTTGTTTCTCTTTTGTTGTGTTTTTCTTGTTATT
AAAGGAACTAATGCTTGGTTTAATGGCCATGCAACATATTATGGTGCTTCTGAGA
ACCCTGCCACCCTTGGAGGTGCATGTGGTTATGAAAACACTTTTCGTGCTGGATTT
GGCATAAACACTGCAGCATTAAGTGGTGCACTCTTCAGAAGTGGTGAAGCCTGTG
GTGCATGCTATCAGCTCAGGTGTGACGCACGGCAAGACCCAAAATGGTGCCTTCG
AAGTGGGACTGTAACCATCACTGCCACCAACTTCTGTCCATCAAACAATAATGGA
GGATGGTGTAATGCTCCTCGTCAGCATTTTGACATGTCTGCACCTGCTTTCTTTCG
CATTGCTCGCCAGGGTAATGAAGGCATAATTCCTGTTATCTACAGAAGGGTGCCA
TGCAAAAGAAGAGGTGGAGTTCGATTCACACTGAAGGGACAGTCAAATTTCAAT
ATGGTGATGATCACTAACATAGGCGGGAGCGGAGATGTTAAGGCTGCATGGATT
AAAGGATCAAAGACAAGACAATGGGTACAAATGCATAGGAACTGGGGAGCAAA
CTGGCAAAGCAGCATTGATGTTAGTAGCCAAAGACTGTCTTTCAGAATCACTTTA
GTCGACGGGAAAACACTACTTTTCTCCAATGTTGTCCCTCCAACATGGAAGTTTG
GACAAACTTTTGCTTCCCAATTGCAGTTTGCTTAA

Nucleotide
>AcEXPA-03



TCTTCTTCGATCATTTTATTATTAAGGAAACAAGAGCTAGAAGAAGGAAAAAGAA
AATGGTGGCCCTTCAAGTTGTTTGGTTGTTTCTCTTTTGTTGTGTTTTTCTTGTTAT
TAAAGGAACTAATGCTTGGTTTAATGGCCATGCAACATATTATGGTGCTTCTGAG
AACCCTGCCACCCTTGGTACGATTACAGATTTGCATGTAAAATCGAAGTGCAGCA
ATTTAATTTGCATGTAGTGGTGTTATAAACTTATATGCATTAGAGTCTTGTGCTCT
TTGAAATCATATACTTTTCTATTGTTTGATCAAAGAGCATGCTGACTTGTGTTCTT
GTTCTATTTTAGGAGGTGCATGTGGTTATGAAAACACTTTTCGTGCTGGATTTGGC
ATAAACACTGCAGCATTAAGTGGTGCACTCTTCAGAAGTGGTGAAGCCTGTGGTG
CATGCTATCAGCTCAGGTGTGACGCACGGCAAGACCCAAAATGGTGCCTTCGAAG
TGGGACTGTAACCATCACTGCCACCAACTTCTGTCCATCAAACAATAATGGAGGA
TGGTGTAATGCTCCTCGTCAGCATTTTGACATGTCTGCACCTGCTTTCTTTCGCATT
GCTCGCCAGGGTAATGAAGGCATAATTCCTGTTATCTACAGAAGGTATTAATTGA
AAATATCACATATCAAATCCTCAGTTTAATTTTCCTAGTTATACTGTATATAGCAT
TTAAGAATTTCGTTTTAATTTTCTCTGAAGGGTGCCATGCAAAAGAAGAGGTGGA
GTTCGATTCACACTGAAGGGACAGTCAAATTTCAATATGGTGATGATCACTAACA
TAGGCGGGAGCGGAGATGTTAAGGCTGCATGGATTAAAGGATCAAAGACAAGAC
AATGGGTACAAATGCATAGGAACTGGGGAGCAAACTGGCAAAGCAGCATTGATG
TTAGTAGCCAAAGACTGTCTTTCAGAATCACTTTAGTCGACGGGAAAACACTACT
TTTCTCCAATGTTGTCCCTCCAACATGGAAGTTTGGACAAACTTTTGCTTCCCAAT
TGCAGTTTGCTTAATAACAAGAACTACATATACAAGCACCACAGAAATAACTATG
AAAAGTTCATCCAATTACTTACAGTTCATATAGTTTCC




