IDENTIFICATION

Species: Kalanchoe laxiflora
Locus: Kalax.0085s0066

Gene Model: Kalax.0085s0066.1.p
Description: KIEXPA-24

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/KlaxifloraFTBG2000359A_v3_ 1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/KlaxifloraFTBG2000359A_v3_1

GENE STRUCTURE

KIEXPA-24
5
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Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

Superfanilies PLNOOOS0O

 List of domainbits "]
PLVDDMO srr;xmw '—‘:i‘“w“ expansin A; Provisional Peserption l“:—‘z’i:al E;:J-F:::}Q
SEQUENCES

Peptide

>KIEXPA-24

MGFVGLVFAGLVCLSSVAGGYGGGWNDAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQ
GYGTNTAALSTAMFNSGLSCGACFEIKCVNDNKWCIGGSIVVTATNFCPPNNALPNN
AGGWCNPPQHHFDLSQPVFQHIAHYRAGIVPVSYRRVPCQKKGGIRFTINGHSYFNL
VLITNVGGAGDVQSVSIKGSRTNWEPMSRNWGQNWQSSALLNGQALSFKVTTSDGH
TVTSYNVAPPNWSFGQTFAGQQFP*

CDS (coding sequence)
>KIEXPA-24

ATGGGTTTTGTGGGGCTCGTGTTTGCGGGGTTGGTGTGCTTGAGCTCGGTTGCTGG
TGGGTATGGTGGAGGATGGAATGACGCTCACGCCACCTTCTACGGTGGCGGCGAT
GCTTCTGGCACAATGGGTGGTGCATGTGGGTATGGAAACTTGTACAGCCAGGGAT
ACGGGACTAACACCGCTGCTCTGAGCACTGCTATGTTCAACAGCGGCCTGAGCTG
TGGAGCTTGTTTTGAGATCAAGTGTGTGAATGACAACAAATGGTGCATTGGAGGG
TCTATTGTGGTCACCGCCACTAACTTCTGCCCTCCAAACAACGCCCTCCCAAATAA
TGCCGGAGGCTGGTGCAACCCTCCTCAGCATCACTTCGACCTCTCCCAGCCCGTG
TTTCAACACATTGCTCACTACAGAGCTGGGATTGTACCCGTCTCCTACAGAAGGG
TACCCTGCCAGAAAAAAGGAGGGATAAGGTTCACCATCAACGGCCACTCCTACTT
CAACCTTGTTTTAATCACGAATGTTGGGGGAGCAGGAGATGTCCAATCTGTTTCC
ATCAAGGGCTCGAGGACTAACTGGGAACCCATGTCGAGAAACTGGGGCCAAAAC
TGGCAAAGCAGCGCCCTCCTCAACGGCCAGGCTCTCTCTTTCAAGGTCACTACCA
GCGACGGCCACACTGTCACCTCCTACAACGTCGCTCCACCGAATTGGTCCTTCGG
CCAGACCTTCGCTGGCCAACAGTTTCCATAA

Nucleotide
>SKIEXPA-24

TCCAACTTTTCTCCAATCAAACACAGCCTTAAAAGTCCCAGTTTTCAAGCTCCCCT
TTCCTTCCCTATAAATCACACCTTTTTCCCAGCTGCAGTATCATTTTACAGTTACC
GGTCAAGAAAGTGATCTGCGACGTGAGAGGTAGGTTGGGGGGTTTTCTGTGGGTA
CCAAGTGCTTGTTGAAACGCTTGTTTCGGTTTTTAGTGCTGAAAACTTGCATTTTC
GTGCAGGAAACATGGGTTTTGTGGGGCTCGTGTTTGCGGGGTTGGTGTGCTTGAG
CTCGGTTGCTGGTGGGTATGGTGGAGGATGGAATGACGCTCACGCCACCTTCTAC




GGTGGCGGCGATGCTTCTGGCACAATGGGTATGTGAAGACACATGTTTCATTGAC
TACTAACTTTCTAGCCAGACTCAACTCAGTAATCTTTCAGTTTGATGGGTTGTTGA
AAGTCTGAATCTTGTGTGTGTTTTGGTGACGCAGGTGGTGCATGTGGGTATGGAA
ACTTGTACAGCCAGGGATACGGGACTAACACCGCTGCTCTGAGCACTGCTATGTT
CAACAGCGGCCTGAGCTGTGGAGCTTGTTTTGAGATCAAGTGTGTGAATGACAAC
AAATGGTGCATTGGAGGGTCTATTGTGGTCACCGCCACTAACTTCTGCCCTCCAA
ACAACGCCCTCCCAAATAATGCCGGAGGCTGGTGCAACCCTCCTCAGCATCACTT
CGACCTCTCCCAGCCCGTGTTTCAACACATTGCTCACTACAGAGCTGGGATTGTA
CCCGTCTCCTACAGAAGGTGCTCATTCTTCTTTTCTCATCTCACTGTAGCCTGCAG
GGCAGCCATTGTCAAGCTTGGCCTGCAAAATGACCAGGAATCCCAAATGGGCCTC
TGAAGAGCATGTAGAACTGTTGTTCAGATTTTCTTCTTTAGTGACTGATTTGGTTG
TATTTTGGATGTTTGCTTTATAGGGTACCCTGCCAGAAAAAAGGAGGGATAAGGT
TCACCATCAACGGCCACTCCTACTTCAACCTTGTTTTAATCACGAATGTTGGGGGA
GCAGGAGATGTCCAATCTGTTTCCATCAAGGGCTCGAGGACTAACTGGGAACCCA
TGTCGAGAAACTGGGGCCAAAACTGGCAAAGCAGCGCCCTCCTCAACGGCCAGG
CTCTCTCTTTCAAGGTCACTACCAGCGACGGCCACACTGTCACCTCCTACAACGTC
GCTCCACCGAATTGGTCCTTCGGCCAGACCTTCGCTGGCCAACAGTTTCCATAATC
AGATGCACCACCGCATCCTCCACGCCATAACTTTTGAGACTTGTAGGCGACTTTTT
TGACGTCTGCTGGTGACTGTCTTCTTTATATCAAGACAGCCACGCCTAGGTTAGA
GTTTCATATAATTTAGAGCTTGTAGTTTGTCGGGTCATTGGCGAGTGACGGGAGC
TTATCTATTTTAAAACAGCTCCTGGTCATTTCTTTAGGTTTAACATCTGAGAGGCG
AGAGCTTCTCCACTTTAAAGCTTCTGGTCTGGTTCTTCTTTTACTGAAGCCAGGCG
CAGAGGGGAAGATAAGCTTGAAGAGCTGTGGTGGATAGCACATGTAAAGCAATA
CCCTTTAGTTTCTTTTGAGGGTTTTGCGTTAGGCTTCTTTTCAGCTGTCTGTGCGTT
TGGTTAAAGCTTGTTTTTTGTTGCTTGAGCTTTAAGCGTCAACATCTTTAATGGCT
GTTTGAGGGTGCCATTCATGACTCCAAGTTAAGTTTTGTGGTTTGTATCATGAGTC
ATGATCATGACATGCTTTGAACATCAAAACTTGTAATGAGAAAAAAAAAGTTATG
TTATCTCGAATGATTCTTAGGTGGATTAAAATCATAGTTATTAAAATTGGATTGGT
GACTGATTCGGTATTCTT






