IDENTIFICATION

Species: Cucumis sativus
Locus: CsGy3G044780

Gene Model: CsGy3G044780.1
Description: CsEXLB-01
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
http://cucurbitgenomics.org/

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02486
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GENE STRUCTURE

CsEXLE-01
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DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq. e

Superfanilies PLN03023

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family 33621 Expansin-like B1; Provisional 21-253  7.66e-140
SEQUENCES

Peptide

>CsEXLB-01

MEGSTKCGFLGYLFLLLVLLPVMCYSQDNFVYSRATYYGSPDCYGTPSGACGFGEFG
RTVNDGNVAAVSYLYRNGSGCGACYQVRCTNPKYCSGSGAIVVVTDHGEGDYTDFI
LSPRAYAKMAHPNTALQLFSYGVVDVEFRRVSCQYPYYSTLKFKVHEHSRFPDYLAI
LITYVAGKNDITAVELWQEDCKEWKGMRRSHGAVWDMANPPKDNIKLRFQVSGSM
GYGNWVVANNALPNYWKPGVAYDTDINLY

CDS (coding sequence)
>CsEXLB-01

ATGGAGGGTTCAACTAAATGTGGGTTTTTGGGGTACCTATTCTTATTGCTTGTGCT
CTTGCCTGTGATGTGCTATTCTCAAGACAATTTTGTTTACTCTAGAGCCACCTATT
ATGGCAGCCCTGATTGCTATGGAACACCATCTGGGGCTTGTGGATTTGGTGAATT
TGGAAGGACAGTGAATGATGGCAACGTTGCTGCAGTTTCATATCTTTATAGGAAT
GGTTCTGGTTGTGGTGCATGTTATCAGGTTAGGTGCACAAATCCAAAATATTGTA
GTGGAAGTGGAGCAATTGTGGTGGTGACAGACCATGGTGAAGGGGATTACACTG
ACTTTATATTAAGCCCAAGAGCCTATGCAAAAATGGCTCATCCAAACACAGCCTT
GCAGTTATTTTCATATGGTGTTGTTGATGTTGAATTCAGAAGGGTTTCTTGCCAAT
ACCCATATTACAGTACTCTCAAATTTAAGGTTCATGAACATAGCAGATTCCCTGA
TTATTTGGCCATTCTTATCATTTATGTTGCTGGCAAAAATGACATCACTGCTGTTG
AACTGTGGCAGGAGGACTGCAAAGAATGGAAAGGAATGAGGAGATCCCATGGA
GCTGTTTGGGATATGGCAAATCCTCCTAAAGATAACATAAAACTGAGGTTTCAAG
TGAGTGGAAGTATGGGATATGGAAATTGGGTTGTGGCAAACAATGCTCTCCCAAA
TTATTGGAAGCCAGGAGTTGCTTATGACACTGATATTAACCTCTATTAA

Nucleotide
>CsEXLB-01

TAATGGAGGGTTCAACTAAATGTGGGTTTTTGGGGTACCTATTCTTATTGCTTGTG
CTCTTGCCTGTGATGTGCTATTCTCAAGACAATTTTGTTTACTCTAGAGCCACCTA
TTATGGCAGCCCTGATTGCTATGGAACACCATGTATGCCCATTTCATTTCTGTTTT
CTTTTTCTATATTTTCCTCTTTCTTTTTTTGTTTAAATTACCAATTTTGGTTTTGTTA
GGAATCTAATCTTTATAATTTTCAAAATTAGAATGCAGTGGATGTTTGTTTGATGA




AATATACCTCATATAAATAGTCTCTATATATACTATGATCAAACTATTTCTCATAA
ATAGTTCTTAATATAGATTTTATTTACTACTTACTTCTTACCTTAAAAGTGTGACA
CTGAGGTCCTACTTGTTTGATTATATTTTGGTTTCAGTTTTGATTTGACTTCAAGTT
TTGTAATACTATTTATACTTTGAACCGTGTGATGCTTATAAGATTAATCTTTGACT
AAATAGTAATCCAACAGAATTTAATTAAATTTCATTTGACTATATTAAAGATAAG
TCAGGAGGAACTTTCTAAAAGTTTTCTCAATACTGTTAAAATTACCCTTTTTCAAG
ATTTTTCTTAGATATTTTAAAAACACTTAAAAGCAAAGCTTTAAAAGTACTCCGCT
ATTGTTTTTTTCAAAAGTCTTTCATAGAGAAATTGCTAAAAACATCACCACACTTT
TTTTTTTAATATTCACTACTAGAACTTGATCATGTATCTTGATCAGGCAATATTTTT
CTATAAAGTAAAATTTTAAGTACTCTGATGGTTACGTTATTGTATATTTATCAGCT
GGGGCTTGTGGATTTGGTGAATTTGGAAGGACAGTGAATGATGGCAACGTTGCTG
CAGTTTCATATCTTTATAGGAATGGTTCTGGTTGTGGTGCATGTTATCAGGTATAT
TTTCATTTGAAATTAATTACTTTTTAACATATATTTATTGAATATCATATTCAAAAT
ATACATATTTATAAAAATATATAACTAGTGAATATAAGTCTTTATATAAGGCTTC
AATTTATTTAAATGATTTGTAAAGTTAAACGCTTACTGATCATCATTTAAAATAAT
TTACATCCAAATTATTAAAATCTTGGTGTGTGAATTGTGATGGTATATATATTTTA
TTATTGTCCACTTGCTAATAATTAAGTATTATAAATAAATATATGAACGCAGGTTA
GGTGCACAAATCCAAAATATTGTAGTGGAAGTGGAGCAATTGTGGTGGTGACAG
ACCATGGTGAAGGGGATTACACTGACTTTATATTAAGCCCAAGAGCCTATGCAAA
AATGGCTCATCCAAACACAGCCTTGCAGTTATTTTCATATGGTGTTGTTGATGTTG
AATTCAGAAGGGTTTCTTGCCAATACCCATATTACAGTACTCTCAAATTTAAGGTT
CATGAACATAGCAGATTCCCTGATTATTTGGCCATTCTTATCATTTATGTTGCTGG
CAAAAATGACATCACTGCTGTTGAACTGTGGCAGGTAATTATTAATTAATTAGAC
ACACATATATATACTTATTGATCAGCTGCTAATTGTTATTATATAAAATAATATGG
CTGCAGGAGGACTGCAAAGAATGGAAAGGAATGAGGAGATCCCATGGAGCTGTT
TGGGATATGGCAAATCCTCCTAAAGATAACATAAAACTGAGGTTTCAAGTGAGTG
GAAGTATGGGATATGGAAATTGGGTTGTGGCAAACAATGCTCTCCCAAATTATTG
GAAGCCAGGAGTTGCTTATGACACTGATATTAACCTCTATTAATGCAAATCAAAC
TGTAGCAGGAGTTGATCATCAAATTATTATTTAGCATTATATATAAGTTGTTTTTA
TAGATATATGTGGTGATTTTGCTTTTGGTTTTTATTTAGGGTGTAATATTTTAGAA
GTTGCTATGTTTGTTGTGATGGGCAATGATGTGATTTGTGTACTTTTGGGAATTAT
GGTATGTGATGGAAAAGAAATATGGAATAAAAAAGTTCAACTTTT




