
IDENTIFICATION 

Species: Chenopodium quinoa 

Locus: AUR62012104 

Gene Model: AUR62012104 

Description: CqEXPA-26 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/  

http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CqEXPA-26 

MASIILPLVFSLCSYFALVHARIPGVFTGGSWQSAHATFYGGSDASGTMGGACGYGN

LYSQGYGVNTAALSTALFNSGQSCGACFELKCADDPRWCHPGSPSILITATNFCPPNY

ALPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAFRRVPCRKKGGIRFTINGFR

YFNLVLITNVAGAGDLVRASVKGSKTGWMSMSRNWGQNWQSNSVLVGQALSFRVT

ASDRRSSTSWNIAPPNWQFGQTFIGKNFRV* 

CDS (coding sequence) 

>CqEXPA-26 

ATGGCCTCTATTATCCTACCTTTGGTTTTCTCTCTATGTTCATATTTTGCTCTAGTC

CATGCTAGGATCCCTGGTGTTTTTACCGGGGGCAGCTGGCAAAGCGCTCATGCTA

CCTTTTACGGTGGCTCTGACGCTTCCGGAACTATGGGGGGTGCTTGTGGTTACGG

AAACTTGTATAGTCAAGGGTACGGGGTGAATACGGCTGCACTCAGTACCGCCCTG

TTCAACAGTGGCCAGAGTTGCGGGGCGTGCTTCGAGCTCAAGTGTGCTGATGACC

CGCGCTGGTGCCACCCAGGAAGCCCTTCCATCCTCATCACCGCCACCAATTTTTGC

CCGCCAAATTACGCGTTGCCTAGTGATAATGGCGGTTGGTGTAACCCACCTCGCC

CACATTTCGACCTCGCTATGCCAATGTTTCTTAAGATTGCTGAATATCGTGCCGGC

ATTGTACCTGTTGCCTTCCGCAGGGTTCCATGCCGAAAGAAGGGTGGTATTCGAT

TCACCATCAACGGTTTCCGATACTTCAACTTGGTGCTAATCACCAATGTCGCGGGT

GCCGGTGATTTGGTAAGGGCGAGTGTCAAAGGATCAAAGACTGGATGGATGAGT

ATGAGCCGTAACTGGGGTCAGAATTGGCAATCCAACTCCGTACTTGTTGGTCAAG

CACTTTCATTCCGTGTTACGGCTAGTGACCGTAGAAGTTCAACCTCTTGGAACATT

GCCCCTCCTAATTGGCAATTTGGTCAAACATTCATTGGCAAAAACTTTAGGGTCT

AA 

Nucleotide 

>CqEXPA-26 

ACACCACCTCATACTCTCTACACAACACAAACTACTTTCCCACTACTTCCCCTTTA

TTTCTTCCTAATGGCCTCTATTATCCTACCTTTGGTTTTCTCTCTATGTTCATATTTT

GCTCTAGTCCATGCTAGGATCCCTGGTGTTTTTACCGGGGGCAGCTGGCAAAGCG

CTCATGCTACCTTTTACGGTGGCTCTGACGCTTCCGGAACTATGGGTATGTACATT

AATTAGTGTTATGTCCCGGGCTCTAGTGGTCCGTATGTTCTTTTAACCTGTTTGGT



TTGGGAACACCGGGACATCCCAAACCAAAAGAACATACGGAACCACTAGTATTA

TTTTTAAAAGAACTACGAAGTATAATTGTTGAATGATTTATTTTATTGTTTTTTTTT

TGGGGTTTGTAGGGGGTGCTTGTGGTTACGGAAACTTGTATAGTCAAGGGTACGG

GGTGAATACGGCTGCACTCAGTACCGCCCTGTTCAACAGTGGCCAGAGTTGCGGG

GCGTGCTTCGAGCTCAAGTGTGCTGATGACCCGCGCTGGTGCCACCCAGGAAGCC

CTTCCATCCTCATCACCGCCACCAATTTTTGCCCGCCAAATTACGCGTTGCCTAGT

GATAATGGCGGTTGGTGTAACCCACCTCGCCCACATTTCGACCTCGCTATGCCAA

TGTTTCTTAAGATTGCTGAATATCGTGCCGGCATTGTACCTGTTGCCTTCCGCAGG

TAATTTTTTTTTTTCTTCTTTCCTCTGTTTTTGCTCTGTTTTGTGTGGTATTATTTAC

TCTGTTTTGGTGCTTTGTTTTATTTTTTGTGAAAGAGAAATACAGTGTCGTTTTGTC

TACTGTGATGATTTACCAATTAATATGTGACAGTTGAGAAAGTTGCGTAAGTTAT

AAATAACCCTTATGTTACGGTCTACTGGTCTAGTAATATTGTTGTAAGTAAATGAC

AAGTTTTTAGTATAATTAGTCCGCATTCGTCCAATAAAAACTAAGACGGTTATGA

TACTTGCAATCCTTTAACTATTAAAATGGAAATTCTAAAAGGTAAAACTTATACA

GTTATACGACAATACTATATATTGTGTCATTCCAATCAAAATTAAAAATAAAAAT

TATGTATCGTGTTATCAATGTTTTAACATTTTATATTATTTCAATTTTAAACTTTTT

AAGAGATTTATTTTACACCCCAAGAGTCTCAATTCTAAATGTTTGTTATTGTCTTA

GTGTGTAATTTTAAGAGAGAATAAGCTGTATCAGCTTACAATACTAATGCAATTG

TCTAAAATTTGTAAATTTTAAAGCCTTTCCTTTTTATGGAAAAAAGCATCTCTAAT

TGTTGAGTTCAGGCTTTTCTTTTTTGAAGTTGTTATGAATTTTGGCTTTAGAGAAA

GAAAAAAAATAGAAGTCTGATTATATTTGTTGCATCTCTTTTGCATGGATGAAAA

GGCTGCCCCTTGAATCTTATTCAATTTTTAAGAGTACTTTGTATAGTACTAGACCA

ACTAGCATCCTACCTTTTTTATTTGTCATTTTCATTTAATTGTCCAAAAATTTATTG

AATTATGATGTTACATTGTTACATAGTTTACAAAAAACATTGGAATATATTTATGT

TACAGAGTTTACAAAAATTTATTTGGATTTTTTTTAAAAAAAAATTGTTACAAATG

GTTATCTTAGGTATTCAACAAAGGAAAAGCCATTTTTGTAAAAGAGTTTTCGTTTA

ATAAATCACATCTTATCACTCATTAATCTTCTTTCAAAAAGATATATTCTTGACTC

TAAGGTGGAAGTAAGATCAAAACCTTTGCTTGACTTTTGCCCAATTGATAAGGAT

AATTTGGAGTAAATATTCCATGTTCCTAATAAAAGAAGGATTCTATACATATGTA

TTTATGCATAATAGGAGTACTATGATTAATTGAGTAAATTGATCAACTTTTTACTG

GCATCTTTATTTTAATGGAAACTAAAGTACTAAAATGAAAAGAATTATTATTATT

CTTTTTTTATTTTTAACATGCATCAAGCCATCAATTAGAATAGATAGTTCATCAAG

TACATAAAAGTAGAGTTTGTAAAGAGTAAGATTTTCAAACATTACTCAACACAAC

ATGTATCACACACTAACCTCATGAGGACGTGACCTAATATGCCACACAAGTATTA

TATATATATATTTTTTTTTAAAACGTGGTTTGATGGATAAATATGATTAAATATAG

GGTTCCATGCCGAAAGAAGGGTGGTATTCGATTCACCATCAACGGTTTCCGATAC

TTCAACTTGGTGCTAATCACCAATGTCGCGGGTGCCGGTGATTTGGTAAGGGCGA

GTGTCAAAGGATCAAAGACTGGATGGATGAGTATGAGCCGTAACTGGGGTCAGA

ATTGGCAATCCAACTCCGTACTTGTTGGTCAAGCACTTTCATTCCGTGTTACGGCT

AGTGACCGTAGAAGTTCAACCTCTTGGAACATTGCCCCTCCTAATTGGCAATTTG

GTCAAACATTCATTGGCAAAAACTTTAGGGTCTAATAAAGTCTTAATAGTATTTG

AAATACCAATTGTACCCCTATTAGTTGTCAATTTTCTTTTATTTTTCTTCCCTTAAT

TTGAGGGAAATGGGAGGAAAACTTGGGGGTGTTTTTGTCTTTTGATAGTCAAGTG

TCTTTTTGACTTTGTAGGTGTGATTGGAAAAGAATGAGTTTGGGAAAATTGTAAA

AAGTCGAAGCGGCTAAAAGAAATGGTGATGAAGCCCGCGACTTTGCTTATACTA

GTTTGTGTTATAGTTGACTAATATATGAATACAAGTATTTAATCTTAGCTTATTGG 


