
IDENTIFICATION 

Species: Cicer arietinum 

Locus: Ca_10508 

Gene Model: Ca_10508 

Description: CarEXPA-02 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.pulsedb.org/bio_data/80  

http://www.cicer.info/databases.php  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T02819
https://www.pulsedb.org/bio_data/80
http://www.cicer.info/databases.php


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CarEXPA-02 

MISCVYGYGNNWGWINAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTNTAALSSA

LFNNGLSCGACYEIKCVNDPKWCLPSSIVVTATNFCPPGGWCDPPNHHFDLSQPVFQ

HIAQYKAGIVPVVYRRVRCRRRGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVGGAGDVHSVSIKGS

RTRWQAMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFVVTTSNGHSIVSFNVAPSSWSFGQTYVG

RQFIY* 

CDS (coding sequence) 

>CarEXPA-02 

ATGATTTCATGTGTTTATGGTTATGGTAACAATTGGGGTTGGATTAATGCACATGC

AACTTTCTATGGTGGCAGTGATGCTTCTGGCACAATGGGTGGGGCATGTGGATAT

GGAAATTTGTACAGTCAAGGTTATGGGACTAATACAGCAGCACTTAGCAGTGCAT

TATTCAACAATGGTTTGAGTTGTGGTGCATGCTATGAAATTAAATGTGTTAATGAT

CCAAAATGGTGTCTCCCTAGTTCCATTGTTGTCACTGCCACTAATTTCTGTCCCCC

TGGTGGTTGGTGTGACCCTCCTAATCATCATTTTGATCTCTCTCAACCTGTTTTTCA

ACACATTGCTCAATATAAAGCTGGTATTGTTCCTGTTGTTTATAGAAGGGTAAGG

TGTAGAAGAAGAGGTGGAATAAGATTCACTATAAATGGCCATTCTTATTTCAACT

TAGTCCTTGTGACTAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATTCTGTTTCCATCAAA

GGTTCAAGGACTAGATGGCAAGCTATGTCAAGGAATTGGGGGCAAAATTGGCAA

AGCAACTCTTATTTGAATGGACAAAGTCTTTCATTTGTAGTCACAACTAGTAATG

GTCATAGTATTGTGTCATTTAATGTTGCCCCATCTAGTTGGTCCTTTGGACAAACC

TACGTTGGAAGACAATTCATCTACTAA 

Nucleotide 

>CarEXPA-02 

ATGATTTCATGTGTTTATGGTTATGGTAACAATTGGGGTTGGATTAATGCACATGC

AACTTTCTATGGTGGCAGTGATGCTTCTGGCACAATGGGTATGTTTTATATGTAAT

TAATGTCTGCATAAACATAAGCTACAAAATTGTCACAAGCAGATAGTTCGGTTAT

GACAACAACAACAAAAAAAAAAAACAAATTTTTATGATAAAGTTTTGTGCTTTAT

GTCCTATAGTTTGATGGGTATGTAACAAAAATAAAAAATTTCAGGTGGGGCATGT

GGATATGGAAATTTGTACAGTCAAGGTTATGGGACTAATACAGCAGCACTTAGCA

GTGCATTATTCAACAATGGTTTGAGTTGTGGTGCATGCTATGAAATTAAATGTGTT



AATGATCCAAAATGGTGTCTCCCTAGTTCCATTGTTGTCACTGCCACTAATTTCTG

TCCCCCTGGTGGTTGGTGTGACCCTCCTAATCATCATTTTGATCTCTCTCAACCTG

TTTTTCAACACATTGCTCAATATAAAGCTGGTATTGTTCCTGTTGTTTATAGAAGG

TAATTTGATTTTCTTAATTTTGTTTTACTTTATCCTTAATAACATGTGAGGTAAAGT

GAGAGTCTTGGTTCAAGGGTAAGCTTGATTTCATGTGGCATGCAAGTTGCAGGTT

CAAATCTTGAAAATAATAAGATTTTGATAGAGGAACTAAATTGATTGATATTATT

TAAGGGATTAATTTGCTATTTTATAAATTCGAGATACTAAATCGATTGATTTTTGC

AATTTCAAAGACTTATTAAAACAACTATATACTTGAAAATAATTGCTCCACTTAG

CACTATTTAGATTCATTTTGTTAAAAAAAAGTTACAATAAGATCTTACAAAATGA

GTTGTATGTAAGTGTAATTTGTGCAAATATCATTAATCTTTTACTACACATGTTTG

TTGGCCTTTTAAACTAACACTTTTCTTTTCTTCTTTTTTTTTTGTTCAAAAGCTAAC

GTTTTTTTTCTTAATGCATGGTTTTTTTATTAAAGGGTAAGGTGTAGAAGAAGAGG

TGGAATAAGATTCACTATAAATGGCCATTCTTATTTCAACTTAGTCCTTGTGACTA

ATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATTCTGTTTCCATCAAAGGTTCAAGGACTAG

ATGGCAAGCTATGTCAAGGAATTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCAACTCTTATTTG

AATGGACAAAGTCTTTCATTTGTAGTCACAACTAGTAATGGTCATAGTATTGTGTC

ATTTAATGTTGCCCCATCTAGTTGGTCCTTTGGACAAACCTACGTTGGAAGACAAT

TCATCTACTAA 




