
IDENTIFICATION 

Species: Amaranthus hypochondriacus 

Locus: AH016785 

Gene Model: AH016785-RA 

Description: AhyEXPA-10 

Family: Alpha Expansin 

3D structure: 

 

GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_1  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_1
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AhyEXPA-10 

MNKINLALASSIIIALCFLIMNVNAFRASGWQKAHATFYGGSGACGYGNLYSAGYGT

NTAALSTALFNNGASCGQCYKIMCDYKTDPKWCIKGSSVTITATNFCPPNYALPNNA

GGWCNPPLQHFDMAQPAVPCMKKGGVRFSINGRDYFELVLISNVGGAGSIKSVQIKG

SKTNWMAMSRNWGANWQSLAYLNRQSLSFRVTLTDGQTQVFNNVIPSNWQFGQTF

SSRVQFK* 

CDS (coding sequence) 

>AhyEXPA-10 

ATGAACAAAATAAACTTAGCTTTAGCTAGTTCTATCATCATAGCATTATGCTTTCT

TATTATGAATGTTAATGCCTTTAGAGCTTCTGGATGGCAAAAGGCTCATGCTACTT

TCTATGGTGGAAGTGGAGCTTGTGGGTATGGAAACCTATACTCGGCCGGGTATGG

GACAAACACTGCAGCTCTAAGTACTGCATTGTTCAACAATGGTGCATCATGTGGG

CAGTGTTATAAGATCATGTGTGATTATAAGACTGATCCCAAATGGTGTATTAAGG

GTAGTTCAGTTACTATTACTGCTACCAATTTCTGCCCACCAAACTATGCATTGCCA

AACAATGCTGGAGGTTGGTGTAATCCCCCTCTTCAACACTTTGACATGGCTCAAC

CTGCGGTTCCTTGCATGAAGAAGGGAGGAGTAAGATTCAGCATCAATGGAAGAG

ATTACTTTGAGCTAGTACTAATCAGCAATGTAGGAGGAGCAGGATCAATCAAATC

AGTACAAATCAAGGGCTCTAAAACTAACTGGATGGCCATGTCTAGAAACTGGGG

TGCTAATTGGCAGTCATTAGCTTACCTTAATAGACAATCCCTTTCCTTCAGAGTCA

CCTTAACTGATGGACAAACCCAAGTTTTCAACAATGTTATTCCTTCTAATTGGCAA

TTTGGTCAGACTTTTTCGAGTCGAGTTCAGTTCAAGTAA 

Nucleotide 

>AhyEXPA-10 

ATGAACAAAATAAACTTAGCTTTAGCTAGTTCTATCATCATAGCATTATGCTTTCT

TATTATGAATGTTAATGCCTTTAGAGCTTCTGGATGGCAAAAGGCTCATGCTACTT

TCTATGGTGGAAGTGATGCTTCTGGAACTATGGGTATGTTCTTCTTTTCCCTTTCTC

TATTTTTATATCGAATTCAGATCAAAACAAGTGATGTCAATTTAAGTGAAGCGCG

CATACCGGGTTTCATCCCTATTTACATGTGTCAACCAACCACAATGACATCACGCT



GTTTGATCAGAACTAATTTTATTAGAGTATATAACATATCTTGGGGCCTCAAGTCC

TCAACCATTAGCTTAAGTTTTTGGTTGAGTTAGTTCATTGACATGGTATCAGAAGC

CAGTGTGACAAGAGGTCACAGGTTCAAATCTCAACCACCCCTCATTTAAAAGTGG

AATATTTAGCACCAGGTATGAGGAGGACTTGTGTTGCATCCACACTTCTAGCCCA

AAGGGCTCTCGTGTGAGGGGGCGTGTTAGAGTATATAACATATCTTGGGGCCTCA

AGTCCTCAACCATTAGCTTAAGCTTTTGGTTGAGTTAGTTTCTTGACAAATTTCCT

ATTTATCTTTTGGGTAAAATTGTGTATATTCGATGTTTGTAGAATGTTGTATTGAA

GCGACATAGGGCTGAATCTTGAGTGTGTAATGCAGGTGGAGCTTGTGGGTATGGA

AACCTATACTCGGCCGGGTATGGGACAAACACTGCAGCTCTAAGTACTGCATTGT

TCAACAATGGTGCATCATGTGGGCAGTGTTATAAGATCATGTGTGATTATAAGAC

TGATCCCAAATGGTGTATTAAGGGTAGTTCAGTTACTATTACTGCTACCAATTTCT

GCCCACCAAACTATGCATTGCCAAACAATGCTGGAGGTTGGTGTAATCCCCCTCT

TCAACACTTTGACATGGCTCAACCTGCGTGGCAGAAGATTGGGATTTACAGAGGT

GGAATTATTCCCGTCTTATTCCAAAGGTTAGAATTTTTCATTTTAATTATTCAAAT

ACTTTGGACCGGAGGCGTTCATAACTGATCCGACGATCTAATATTTAATCGACCT

TTTAATCAAACCTGACTTCAAATTGAATTTCATATTATATAAAAATCAATTTGGAC

ATAAGACCCAATTTCGAGCTAATTAACCTAATGACCCGAATAAACACCTCTACTT

GGAACATCTCATCGTACATGCTTCTTGTGTATTTAAATGACATAATAAACATAGT

ATTTGCAATTAAATGTGTTAAAAGATTATCTTTTTGGCAATATTCGAGTCGAGGGT

GTCCCTTCAATCCTAACATTTCCGTGATGATTATATTGGTCGGCCTTCTTTCCCAC

CCTAACCAGACCTTGCCTTGGGGTGGGAGATGATGAAAAGAATAAGATCGTGCA

GATTAGGTTGTATTAGATTGACACAAAAACAGAGAATTGGGTTTCTACACAACAT

TTTTCTGATCAAGATATGAAAATGTAACAGGGTTCCTTGCATGAAGAAGGGAGGA

GTAAGATTCAGCATCAATGGAAGAGATTACTTTGAGCTAGTACTAATCAGCAATG

TAGGAGGAGCAGGATCAATCAAATCAGTACAAATCAAGGGCTCTAAAACTAACT

GGATGGCCATGTCTAGAAACTGGGGTGCTAATTGGCAGTCATTAGCTTACCTTAA

TAGACAATCCCTTTCCTTCAGAGTCACCTTAACTGATGGACAAACCCAAGTTTTCA

ACAATGTTATTCCTTCTAATTGGCAATTTGGTCAGACTTTTTCGAGTCGAGTTCAG

TTCAAGTAAAATCACAATGCAAGGCTTTATGCAGTAACAGTTTGTGGGTTTTTTTA

TAGTATATAACATATCATTAGACTTCAATTAAGCCGAGAAAACATTCATAGGCAG

AGGCATGCTCATTGCTTTTTATTTCTCTGAAGCAGCCCGCCAAATTCTCATTGGAA

TGGTTTGTGGTTAACAATGGAGGATAACCCATGAACTTAAGTATACTGCTAGTGC

TTATTTCATACAAAAAATGGGGATTTAATTAAATCCTATACCATTA 


