
IDENTIFICATION 

Species: Sesamum indicum 

Locus: XP_011082666 

Gene Model: XP_011082666.1 

Description: SinEXPA-12 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04135  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SinEXPA-12 

MANIVSFLCVWFWSFVLVSSVVGLEGINGQPSAWLNARATFYGGNQNPSTLGGACG

YENTYQAGFGINTAAVSGALFRGGQACGACYQVMCNNRLDRKWCLRRASVTVTAT

NFCPSNKAGGPPQHHFDMSMPAFFRIARRGNEGIVPVLYRRVACKRRGGVRFTLKGQ

PNFNMIMISNVGGSGDIKSAWIRGSRTRTWNPMQRNWGANWQTHFDVRAQALSFR

VTLVDGKTLEFLNVVPSSWNFGQTFASHNQFS 

CDS (coding sequence) 

>SinEXPA-12 

GCTGATACCTCCATCGGACGTCATCTCGTCCAAGTTAAGGCGTTTTAATTTAGTTG

TTTGAAAGAAGAAGAGTTTGAGTGAATATGGCAAATATTGTGAGCTTTTTGTGTG

TTTGGTTTTGGAGTTTTGTATTAGTTAGTAGTGTTGTGGGTTTGGAGGGGATTAAT

GGACAGCCTAGTGCTTGGCTTAATGCTCGTGCCACTTTCTATGGGGGAAATCAAA

ATCCTAGTACTCTTGGTGGAGCTTGTGGGTACGAGAACACCTACCAAGCTGGTTT

CGGGATAAACACGGCGGCGGTGAGCGGTGCACTATTCCGAGGTGGGCAGGCTTG

CGGCGCTTGCTATCAGGTTATGTGCAACAACAGGCTGGACCGAAAATGGTGCCTC

CGGCGCGCATCGGTGACGGTGACGGCCACCAACTTCTGCCCCTCCAATAAGGCGG

GTGGTCCGCCGCAACACCACTTCGACATGTCCATGCCCGCATTCTTTCGCATTGCT

AGACGCGGAAATGAAGGCATAGTTCCTGTACTTTACAGAAGGGTGGCATGCAAG

AGAAGAGGGGGAGTCCGGTTCACGTTAAAGGGTCAACCCAATTTCAACATGATC

ATGATCTCCAACGTGGGCGGGAGTGGCGACATCAAGAGTGCATGGATCCGGGGC

TCCAGAACCCGTACCTGGAACCCCATGCAACGCAACTGGGGCGCCAATTGGCAA

ACCCACTTCGACGTCCGGGCCCAAGCCCTGTCTTTCAGGGTCACTTTGGTCGACG

GCAAGACACTGGAATTCCTCAACGTCGTACCTTCTTCATGGAACTTCGGGCAGAC

CTTTGCTTCCCACAATCAGTTCTCCTAAATTATTAATTTGGATACATATATAATAT

TAATTAACTAAGCTTCGATTTTCCATGGACATGCACTTTTTGGAATGGTTCATGGA

TATATAATTATTATTCCTTTCCTTAATATTATATATAATTATATGTATGTTTGCAGT

TTTTGTTTTCTTAAGTTGAGGAAAATATTATGATTAATATGCAACAATAGAAATA

ATATTAAGTTGGATTTGTACCAAGACAAGATACAATCATCTGGATTCATAGATGA

TTAATTTGTTGTACTCATAAATTAATATGTTATC 

Nucleotide 



>SinEXPA-12 

CATCCCTATCAGCTCAATTTTTGTATATTCTATTTTACTTTTTGTATATAGGTCGAC

CAACACAGATCCAAAGGAAATATGCTAGAGATTGTCAAGTATGATGAGTTCTCAA

ATATCAAGAATGTGTATGACATGGCATTCATATATTGTTTGCTGAGTCATCATGTT

GTATCGAGTTTGTTTTTGCACTAGCCAAATTAATATAAATACAAAAATAATGAGT

TTGATACCTTATTCTTGGGCCAACAGATCAAGCATGCTAGGGTGGTCAGTGAGAG

TCCACTTCTTTTATTTTGGACTTTAAAAAAAATAGTTGAAGGATATCCAAAAAAA

AAGTTTATCCTTGTAAATTAAATTTATTGTTGGTGTTTTTATTACACCCATCAATG

CACAATATATATATATATATATATGTATGTATGTATTGAATAGATCGGTGATGGA

GAAAGCTAAAAAATAATTAGTCTGAGGAAAAAAGTACGAGATATCAGAATTGTA

TGGATAACATATTAATTTATGAGTACAACAAATTAATCATCTATGAATCCAGATG

ATTGTATCTTGTCTTGGTACAAATCCAACTTAATATTATTTCTATTGTTGCATATTA

ATCATAATATTTTCCTCAACTTAAGAAAACAAAAACTGCAAACATACATATAATT

ATATATAATATTAAGGAAAGGAATAATAATTATATATCCATGAACCATTCCAAAA

AGTGCATGTCCATGGAAAATCGAAGCTTAGTTAATTAATATTATATATGTATCCA

AATTAATAATTTAGGAGAACTGATTGTGGGAAGCAAAGGTCTGCCCGAAGTTCCA

TGAAGAAGGTACGACGTTGAGGAATTCCAGTGTCTTGCCGTCGACCAAAGTGACC

CTGAAAGACAGGGCTTGGGCCCGGACGTCGAAGTGGGTTTGCCAATTGGCGCCCC

AGTTGCGTTGCATGGGGTTCCAGGTACGGGTTCTGGAGCCCCGGATCCATGCACT

CTTGATGTCGCCACTCCCGCCCACGTTGGAGATCATGATCATGTTGAAATTGGGTT

GACCCTTTAACGTGAACCGGACTCCCCCTCTTCTCTTGCATGCCACCCTGTAATTA

ATTAATTAAAATTTTGAGTTATTAATACATGTAAATAACTAACTAATTATAGTTAA

TTTGGTAGTGCTACGTACGTACCTTCTGTAAAGTACAGGAACTATGCCTTCATTTC

CGCGTCTAGCAATGCGAAAGAATGCGGGCATGGACATGTCGAAGTGGTGTTGCG

GCGGACCACCCGCCTTATTGGAGGGGCAGAAGTTGGTGGCCGTCACCGTCACCGA

TGCGCGCCGGAGGCACCATTTTCGGTCCAGCCTGTTGTTGCACATAACCTGATAG

CAAGCGCCGCAAGCCTGCCCACCTCGGAATAGTGCACCGCTCACCGCCGCCGTGT

TTATCCCGAAACCAGCTTGGTAGGTGTTCTCGTACCCACAAGCTCCACCTGACAA

ATTAATTCATCTTCATTTAAAAAAACTAAGTACCAAATAGAATTCATTCATTCATG

CATTCGTTTTAATTAAATTAATTATATATCTATTAATTTGAACTAAAATAAGTGCA

TATATATATATAGTCTTATTATTTCTTTCAACCTACAAGTTAAATGTTGTCAATAA

AGTACATATTGGATTTTTTATTTCACAACTTATATATTACATCTTTTATTTTATTTA

ATATATATACGTTGCATATATTATATTAAAAAAAAAGATTATTTTTTTAGTTTTTT

GCACAACTTAATTTTCATTCACTTATATTACATAATCAGTACAATTGCACCTCTCA

TTTCAAAAAAATGTAAATAACCTCTAAAATTCATGATCAATCATCCCTCCGATCG

GTCTCTAAGAAAATGACTATAATCATCAACATATAAATTGAAAAAAAAATAATTT

TACCCACAAACAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGGCAAAGCAATAATAATCT

TACCAAGAGTACTAGGATTTTGATTTCCCCCATAGAAAGTGGCACGAGCATTAAG

CCAAGCACTAGGCTGTCCATTAATCCCCTCCAAACCCACAACACTACTAACTAAT

ACAAAACTCCAAAACCAAACACACAAAAAGCTCACAATATTTGCCATATTCACTC

AAACTCTTCTTCTTTCAAACAACTAAATTAAAACGCCTTAACTTGGACGAGATGA

CGTCCGATGGAGGTATCAGCTCTCCATTTATAGACTTGTCCGAAGCATGTTCATGT

CTATGGTACGCGTTTGTACCTCTGACGTCGGTGATTAATGTTTATATCAGATTCCA

ATTTCATTATGCAACGCATTTAATGAGGTAACGGTTTTTCCTTCCTTTTAGAAACG

CGTTTTCTCACAGTACGGAAAAGGGTACGAATTATAGTATTGGATGGATGATGTG

CCAATAATAATCAGTAAGAAAGCAGGAGCATGTGAGGGTCAGTTTTTGCACATCT



GTTTCGGATTTACTTGTCGGTGATGATTCTTGGCCCCAATTATTCAATCATAAACT

ATAGCTAGTAATCGTGTTTTTAGAGGCCTCTATCTAAAGCGCGATTTCTTGTAACT

CCGATTCATAAGATATTTATATCCAAGGGAAGAAGTTGCTATATATACATATGTC

TAGCTACATAGTATCCAAGTAGGGAATTTTCCAAGTCTATGTATTAAAAATTTAC

ATATGGGCAGATATTAGTCA 


