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Species: Oryza sativa

Locus: LOC_0s079g29290

Gene Model: LOC_0s079g29290.1
Description: OstEXLA-04
Family: Expansin Like Alpha
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Query seq.
Superfanilies PLNO3023

-+ Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN03023 super family cI3362 Expansin-like B1, Provisional 66-255 2.01e-53
SEQUENCES

Peptide

>OstEXLA-04

MAVLLSILSSSFLLLLAASSSSTPRASACERCVRNGKAAYSPSLSPLPPGGGGGCGYG
AMAMEMELNGGFLAAGGPRQHRGGLGCGRCFQMRCRNAEVCSNAGVRVVLTDFH
RSNSTDFLLGGPAFAGLAKPGMAHKLKKLDALSVEYRRIPCDYKDKNLSILVEEQSK
RPNNLVIKFLYQGGQTDILAVDVAQVGSSDWRFMTRVYGPVWSIDRAPNGPLQFRA
VVTGGYDGKWVWADREVLPANWQPGQVYDTGARIADVARESCLDCATLDWK*

CDS (coding sequence)
>OstEXLA-04

ATGGCAGTGCTCCTCTCCATCCTCTCCTCCTCTTTCCTGCTGCTCTTGGCGGCCTCC
TCCTCCTCCACGCCACGCGCGTCTGCGTGCGAGAGGTGCGTGCGCAACGGCAAGG
CCGCCTACTCGCCCTCGCTCTCCCCTCTCCCACCTGGTGGTGGAGGAGGATGTGG
GTATGGGGCCATGGCCATGGAGATGGAGCTGAATGGGGGATTCCTTGCAGCCGG
GGGTCCAAGGCAGCACAGGGGAGGGCTTGGATGTGGAAGGTGCTTTCAGATGAG
ATGCAGAAATGCAGAGGTGTGCAGTAACGCAGGCGTCCGCGTCGTGCTCACCGA
CTTTCACAGGAGCAACAGTACGGACTTCCTGCTCGGTGGGCCCGCTTTCGCGGGC
CTGGCCAAGCCCGGGATGGCCCACAAGTTGAAGAAGCTTGATGCTCTGTCAGTAG
AGTACAGAAGAATTCCCTGCGACTACAAGGACAAGAACCTGTCCATATTAGTAG
AAGAGCAGAGCAAAAGGCCAAACAATTTGGTCATCAAGTTCCTTTACCAAGGTG
GCCAAACTGATATCTTAGCGGTGGATGTTGCTCAGGTGGGATCATCGGATTGGCG
GTTCATGACCCGGGTCTATGGACCCGTTTGGAGCATCGACCGGGCCCCCAACGGA
CCGCTTCAGTTCCGGGCTGTGGTGACCGGTGGTTACGACGGGAAGTGGGTCTGGG
CCGACCGGGAGGTTCTTCCCGCCAACTGGCAGCCCGGCCAGGTGTACGACACCGG
TGCGAGGATCGCCGACGTGGCGAGGGAAAGCTGCCTAGACTGCGCCACGCTGGA
CTGGAAGTGA

Nucleotide
>0OstEXLA-04

CTCTCTCTCTTCCGTTTGCTATATATTGGCACTTAATTAACACAGTGGCCTAAGCA
GAAGCCATGTGCTAGGGAAAGCAAGTCTTCCTCCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTC
TCTGCTTCTCTCACACTCTACTGCTGCTCATCACCATCATCACCACCATGGCAGTG
CTCCTCTCCATCCTCTCCTCCTCTTTCCTGCTGCTCTTGGCGGCCTCCTCCTCCTCC



ACGCCACGCGCGTCTGCGTGCGAGAGGTGCGTGCGCAACGGCAAGGCCGCCTAC
TCGCCCTCGCTCTCCCCTCTCCCACCTGGTAAGCACACACTTCACTCCCTGACCAA
GAACTGGTTGATCCGATTGATTAGTTGAGGATGTTGCAAGAACTTAACAAGATGT
GTGAATCTTGGTGTGTGATGGATGGATGGATGGATCTCAGGTGGTGGAGGAGGAT
GTGGGTATGGGGCCATGGCCATGGAGATGGAGCTGAATGGGGGATTCCTTGCAG
CCGGGGGTCCAAGGCAGCACAGGGGAGGGCTTGGATGTGGAAGGTGCTTTCAGG
TACTACAGGGACAAAGAGGCCTAATTTGTTTCCTGTCTTGTCTTCATTTTCTTTTTT
AATTTTTGCTCCCATTTCTGGCCATGTCCTTTTCTGATTTAACCAAAATGTCCCTTC
TTGCTTGCTTGTTCCTCACATGGGGCTGGTTGTTGTTCAAGAACTTGTGGGATTTT
TGTTTTTCTTTTGAGACCGACGCTTTGCAAACAAAAGAAGTTTTAGTTAGTTTCTG
GAATTGGTGGTAGGACTGGTAGTTCCTTCATGTTTTTTTTTTTACTTTTTAGGAGGT
GATGTTTTGAAGAAGCAAACAATCAACTAATTGTAAGAGCATCTATTATTTATTTT
TTTGATTGTTTTGTTTCTACTTAGTAAGATACTTAGATTCCGATTGGCACAACTTTT
TCCAAAAAAAAAAACAATATTATAAAATGTGTTTTGTAGAATAATTCAGGTAGTC
CTTTTTGCAATCATGAAAAATAATACTAGACAATGAAAGTGGCGAAGTAAAATCC
CCTCAAAATGATTTAAGAATCAAATAGTAAAATTGAAAATACTATACAGTAGCTT
TTCGGGAAAAAAAAAAACCAGTGTCAAGCGGGCTTCGAAGGCCAAATAAGAGCT
TAATTCTAACTTGCTCCATTTACCAAATGAAGCCTCTGTACAAAAAATTCTGAAA
GAGACTTGGTTGTTTCCTAAGATTTCTTGATTTTTAAAGTGGCTAAACCGTACTAT
TACTATATAAATGGCATTTATTTCAGTTGTGTTTTTGTCCTTTGATCCTTTCACACT
TGTTATTCACCCTGTTTTTTTATTATTCTTTTTTTGCGAGAAAAGATGAGATGCAG
AAATGCAGAGGTGTGCAGTAACGCAGGCGTCCGCGTCGTGCTCACCGACTTTCAC
AGGAGCAACAGTACGGACTTCCTGCTCGGTGGGCCCGCTTTCGCGGGCCTGGCCA
AGCCCGGGATGGCCCACAAGTTGAAGAAGCTTGATGCTCTGTCAGTAGAGTACA
GAAGGTAGGAGTAATATCTGTCTGGCATGTTAATTTTCAAGCCTAATTATTGTTTA
CTTAGAGAAAATTTGCTGTTCTTAATTATCTGGTAATTCAATATTTTAAATCAGAT
ACATCCAGGCAAATATTGAGGAGATTTGTATGTATTAGAAAAGGCAGTGGAAGG
CCATTTCGTTAGGTAGACTTGGAGTTACTTGGAGGGATGATGTCCCTTAGACGAG
TAAATATATACTCCGTTTTTTCCATTGGTTAGCTTAAAATTAAATTAACCAACGTC
AAATATATAAGGAAAGTGGTAGTATCTTTTTGGAATTTCATAAATCATGGTATAG
GAAAATGGTTCATATGGTTTTGAATTCTTAGGTGTTCTCTTTTGAAGTTTATTTTCA
TATTGAATTTTAAAGCTAACGATTTAATTTTTTTTGAATTTCATATTAAATTAGAT
AGATGCAGATGTCACATATTTATTTAAATGAAATATGTAGCTTACTCCATGTTACT
CTTGAACTCGAATTCTATACTTAAATATTCATCACTGGAAAGTACTAAGGCCCTGT
ATGAGATAGCTAAGATTGATGATATGATATTTGTGATAGGTATTTGAGTGTATAA
AGGAATAAATTAACTACTACATAGTTAAAAATAGCTTTAGAATATTATTCCAACA
AAACTATATATATAAAACTTGCACAAAATGTATTGTTTAGGAGCTTGGAAAACGT
ACAAACGAAAATCCAGGATCAGAAAAGAATAACCAGATTCCAAACACGACAAAT
TCATGTTTACTGATGTTTACAACGATAACCATTTAGATATTACTTGGTCTTGGTCC
AAATGCTAACATTTATTTATTTAGGCTGAAATGTTGTAAAAGTGAGACTGAAAGA
GATTTTTCCAAATGCTTCACAAGGCAAAGACACAACTTTATTTTCAACGAGCCTA
GAGATACATACAAATTAATGGTTAGCACTGCAGTCCTCTTATATCTTTTCCCTTGT
TTCCTTGCAGAATTCCCTGCGACTACAAGGACAAGAACCTGTCCATATTAGTAGA
AGAGCAGAGCAAAAGGCCAAACAATTTGGTCATCAAGTTCCTTTACCAAGGTGG
CCAAACTGATATCTTAGCGGTGGATGTTGCTCAGGTAAAATGAAGACTTGAATCA
AACAGAAATAATAACATGTATTTTTTTCAATGAATTTCTTTTTTCATCTTAATTAC
AAACAACTGAAACAGAAAGCGTCTAATAAACAATATTGTGGACTTGGTCCATGC




AGGTGGGATCATCGGATTGGCGGTTCATGACCCGGGTCTATGGACCCGTTTGGAG
CATCGACCGGGCCCCCAACGGACCGCTTCAGTTCCGGGCTGTGGTGACCGGTGGT
TACGACGGGAAGTGGGTCTGGGCCGACCGGGAGGTTCTTCCCGCCAACTGGCAG
CCCGGCCAGGTGTACGACACCGGTGCGAGGATCGCCGACGTGGCGAGGGAAAGC
TGCCTAGACTGCGCCACGCTGGACTGGAAGTGAAAGGTGTGCTAGACCTGACGTA
TCTGGCACTGCAAAGACCAGGTACATGTAGATACAGTCCTCATAGGGTGAAGGG
ACAGCGCTGGGGTTGGAAAAAACAGAGGCTCCCCTTCCCTGTCAAAACAAAGAG
ATACAATGTTTTTTATGGGGGATAGCTGTGATCTCCCTGTTTAGCCCTTTGATTTG
GTCTCTTCTTCCAATATGCATGTGTTCACTGAACCATGCATATGCATATGAGAGAT
GTGTCATCAGGATCTGATGAGATGGTGGTGGTGGTGGTGGGCTCAGGGGAATGTA
AACAAATGTAACCTAGCTACCCCCATACTAATTGCTAGAATAATGAACATAGTTC
CAGTGTTTTGTCCTTGGCATGTGAGTGTGTTTGTGTCCCTGCTTATTCAAAGTTCA
CATGCCCACCTAACCTATCAAGTTAGACTGGGATCCCTTGGTCCTTTGTCATCTTC
ATTGAGCTAAACACATGCTGGTGTGGGACTGTTGTTTGTAGGTACTAGGTAGGTT
ACTTTTTTGTAGGGCACATATATGTAATGTAATAGTAGTCCTGAAGTAGAACCAA
CATGTAACTTCTTTTCCTTTTAAATAAAGGCAGCTCTGCCATTTATTTCAA






