
IDENTIFICATION 

Species: Arachis duranensis 

Locus: XP_015957561 

Gene Model XP_015957561.1 

Description: AdEXLB-01 

Family: Expansin Like Beta 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300  

EXTERNAL RESOURCES 

https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AdEXLB-01 

MELKHQLGLLCVILLLPALSIATNNDYCPLNSYKNSRASYYGTRDGYGTPSGACGFG

EYGRMVNDGKVAAVSGLWKGGSGCGACYQVKCKVPILCKVNGVTVVATDYGEGD

RTDFILSPRAFESLGVSLNASEELKKYGTLDIAYKRVPCNGKIVIKIHESSSNPGYFAM

VLLSHGGLYDVTSVEFWEDSRKQWSPLRRAYGAVFDYANPPRGPLFLRFQVTGCYG

AYWQKLNKPIPANWQPKMIFNF 

CDS (coding sequence) 

>AdEXLB-01 

CACAAAACCTTCTTTCAATAATATTTGTTATTAGTTAATTATATACCTTCACATAC

TTTGGTTTATTGCATTTACTTACTACATTTCTTACCTCTTTAGATATGGAGCTTAAG

CACCAACTTGGTCTTCTTTGCGTTATATTGCTTTTACCGGCACTAAGCATCGCCAC

TAATAATGACTATTGCCCTTTGAATTCTTATAAGAACTCTAGGGCATCCTATTATG

GTACCCGTGATGGTTATGGGACTCCAAGTGGAGCATGTGGATTTGGCGAATATGG

AAGGATGGTCAATGATGGCAAGGTTGCAGCGGTATCTGGGCTATGGAAAGGTGG

AAGTGGCTGCGGTGCATGCTATCAGGTTAAATGTAAAGTACCAATATTGTGCAAA

GTCAACGGGGTAACCGTGGTGGCAACAGATTATGGTGAGGGAGACAGAACAGAT

TTCATACTGAGCCCACGCGCTTTTGAGAGTTTGGGTGTGAGTCTTAATGCATCTGA

AGAGCTCAAAAAATACGGTACTCTTGATATTGCATACAAGAGAGTTCCTTGCAAT

GGCAAGATTGTTATTAAGATCCACGAAAGTAGCAGCAACCCTGGATACTTTGCTA

TGGTGCTTCTCAGCCATGGTGGATTATACGATGTCACTAGTGTCGAATTCTGGGA

GGATTCACGCAAACAATGGAGTCCATTGCGTAGAGCTTATGGGGCAGTGTTTGAC

TATGCTAACCCACCAAGGGGTCCACTCTTCTTGAGGTTCCAAGTGACTGGTTGTTA

TGGAGCTTATTGGCAAAAACTAAATAAACCTATCCCTGCTAATTGGCAGCCGAAA

ATGATTTTTAACTTTTGACAATGGACTTCAGCTTTAATAATTAATACTTAAAACTT

CATACTTTGGGCCTGGAATCATATAATATATCATAAATAAATAAATAGCCACTCT

TATTCAGATGAAATTCTGATCTGGTTCTACGAATAATGGTGAGTGTGTCTGTGTGG

TGTGTGTATTGTTGGGTGAATTTTTTTTGTATGTTAGTCTTTGTGGAGACTACAAT

AATATGTATTCTTGTACTTGTGAAATAAATTGTCAATAATAAAATAAATACATAG

TGTCATTTTGTTTGGGCAA 

Nucleotide 



>AdEXLB-01 

ACTTGCTGGTTAGTTGTGCGGAATTACATAGTGTGAGTGTAATTTTCGTACACCAG

ATAATGAATTAGATGAATTGAGTTAGCTTCATATATGCATTACAATGGTTAAAGG

GTAGCTGTTCATGATATAGAGACAGTAACATCCCTAACCAACTAACACGCTAAGA

CTCTAACTAACTAAACAGTTATACACTAAGTTCTTGCACAACTTCTTTCTTCTTGT

CATCTATCTTTTTTCTTTCCTTAATATTTTTGCTAGAAAGTTACTTTTAGTTTATAA

CATAAATTATTTTAGAAGTATTAAGAGTTGAAACTTACGTCGAAATCAGACAAGT

GTAAAAAATAGATTATTATCTCACTAAGCCGGAGATCTAATCTGAATCTAACTCA

ATTCAATATATTTGATAAATTTATTTTAAGTTTTCAGCTAAAAATAGTTAAATCTG

AACATAATTTTTCAAAATTATGTTAATAAACCATAAATTCTGCTAATTATTAATAT

TGCCCAAACAAAATGACACTATGTATTTATTTTATTATTGACAATTTATTTCACAA

GTACAAGAATACATATTATTGTAGTCTCCACAAAGACTAACATACAAAAAAAATT

CACCCAACAATACACACACCACACAGACACACTCACCATTATTCGTAGAACCAGA

TCAGAATTTCATCTGAATAAGAGTGGCTATTTATTTATTTATGATATATTATATGA

TTCCAGGCCCAAAGTATGAAGTTTTAAGTATTAATTATTAAAGCTGAAGTCCATT

GTCAAAAGTTAAAAATCATTTTCGGCTGCCAATTAGCAGGGATAGGTTTATTTAG

TTTTTGCCAATAAGCTCCATAACAACCAGTCACTTGGAACCTCAAGAAGAGTGGA

CCCCTTGGTGGGTTAGCATAGTCAAACACTGCCCCATAAGCTCTACGCAATGGAC

TCCATTGTTTGCGTGAATCCTGCAAAATTAGAGAGGTAGAATATAATATAAATAT

GTAATTATATTGATGTTACAGCTCCAACATTGAAAATAACTTAATAATCAAATTA

TATAACTAGCTAAGCCAACTGGTGAAAACTCATCTCCAGTCAATTTTACATAAAG

TTGATAGGTGACAACTATTAAATAATTTGACTAATTTTACTAAATTTTTATTTAAA

AGTTTTTAACTATCAGTTTCACGTGAAATTGACTGTATTTGAGTTTCTGCCAAGCC

AATAAATTATTAGAATCTCAATATTAACTTTGGTTTCAAAATAACAGCCAGCTTAT

TTAGTTTTCAACCAATTAACTATATATATGTACCTCCCAGAATTCGACACTAGTGA

CATCGTATAATCCACCATGGCTGAGAAGCACCATAGCAAAGTATCCAGGGTTGCT

GCTACTTTCGTGGATCTTAATAACAATCTTGCCATTGCAAGGAACTCTCTTGTATG

CAATATCAAGAGTACCGTATTTTTTGAGCTCTTCAGATGCATTAAGACTCACACCC

AAACTCTCAAAAGCGCGTGGGCTCAGTATGAAATCTGTTCTGTCTCCCTCACCAT

AATCTGTTGCCACCACGGTTACCCCGTTGACTTTGCACAATATTGGTACTTTACAT

TTAACCTGAATTACCATTATTTATTATTTTATATTATATTTGAAGAATAAACAAGT

GTGAAAAAGATGACATAGAAAACTTATTATATATTCTTACAATTTTATTATATAC

ATACAATAATATATATATGATACAAATAAGATTACAATAATTTATATATATTAAA

TATTAAAAAGTACCTGAGGATTAAACCTTTAATTTGCCTCCTCTCTAACATCCTTT

TAAACCAAATCTAGAACACTAACCTGAGGATTATTATAACGAGGAGTTGAGAGG

GAAACGTACCTGATAGCATGCACCGCAGCCACTTCCACCTTTCCATAGCCCAGAT

ACCGCTGCAACCTTGCCATCATTGACCATCCTTCCATATTCGCCAAATCCACATGC

TCCACCTAAATATATAGGAGAGAGCGTGCATGATCAAAAAATAAGTTCATAAAA

TATATTCTTAGAGAAAAGGAAAAAGACATCATATATTAGTTATCATTACCATGTT

CACTAGTGAAACTAAACATGAAAAATGTGTAAAAGGAAAACTTACATTGGTACA

AAGTATAACAAAAATATTTTTATAAAAATAACTCAAAATGAATATTTTTATTTGT

ATTTATTTTGCATTTGAGGCAACACTCATAAATTTATGTTTTTTCATAGTTTTAAA

AATCAGATCGAGTTGATTGATACAATTGGATTAATCGAAAATCAGTCACTACATC

AGTTTGATTCATTTAAAAAGTCAATTGGCAATAAATTGATTAAAAAATTTAAAAA

AGACAATAACAAAATGAGTTAACCGATCGGAGTTATGTAATTTTTTAATAATTAA

CTAATTTAAAATAATAAAACATAAAAAATTTTCTTTTATCAGAACAGAACCTTGT



TTTTTTATTAAAAGGGTTGACCTCTCCTAGCATGCACTCCTCAAAATATATTGCAT

GATATGTGTAAATTAATTAAAGGAGGGTAATAACATACTTGGAGTCCCATAACCA

TCACGGGTACCATAATAGGATGCCCTAGAGTTCTTATAAGAATTCAAAGGGCAAT

AGTCATTATTAGTGGCGATGCTTAGTGCCGGTAAAAGCAATATAACGCAAAGAA

GACCAAGTTGGTGCTTAAGCTCCATATCTAAAGAGGTAAGAAATGTAGTAAGTAA

ATGCAATAAACCAAAGTATGTGAAGGTATATAATTAACTAATAACAAATATTATT

GAAAGAAGGTTTTGTGAGATTACAAGGATAGATAGTTGTCATATTTATAGTGCTG

CCTTAGGTATAGATACCAGTGGTAGTATGAGCCCATTTGGGATCATAGGAATAAT

ACGTTTTAAGATTGGATTGGTGATGTGGACCAGTAAGCATTGACCTTAACTAACC

CAGGGAATAAGTTACGTTATAATAATATCCGTACTGAAATACTACAAGAAAGAA

CTAACTTTGTTTATAGCGCATGGTATACCATGCAGGAAGAAAATAAAGTGGCGGA

CAACTTGAGAAGTGAAGCGGATCTTGAGAAGCGAAAAAGAATTCAATTCTTATG

GTAATATTTTAATAATATGATTATATGAAAGGTATTTGCTAGAAAGTTTAAATGG

ATTGTCCTATGTATTAAAACAATTATACTAATACACTAAAATTAATCACTAAAAT

CAGTTATTAATATAAAATATATATATTAAAATATAAAATACATATTAAAAATAAA

TTAAATTATATATATTTATATAA 




