
IDENTIFICATION 

Species: Solanum pennellii 

Locus: XP_015069262 

Gene Model: XP_015069262.1 

Description: SpnEXPA-07 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130  

EXTERNAL RESOURCES 

https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome  

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SpnEXPA-07 

MAKHQIFFILFITFTVIFLVEAFESKEVERNLDEQGWNNARATFYGDMSGNETMQGA

CGYGDLFKQGYGLETAALSTALFNNGATCGACFQIKCVNAPKACHPDQIITITATNFC

PPNYTKTHDIWCNPPQQHFDLSMPMFLKIAEYKAGVVPVVYRRVTCQKKGGLKFEIK

GNPNWILVLVFNVGGVGDVVNVKIKGSKTQWLPMSRNWGQNWQTSVQLGGQSLSF

QVQTSDGKLVQSDNVVPDNWQFGQTFEAKNNF 

CDS (coding sequence) 

>SpnEXPA-07 

GTATTATTCAAAGCAAATTACCAAGAGAGTTAAAAACTAGTTTAGAGAAAAAAT

AGTTTTAAGCTAAAATGGCTAAACACCAAATTTTTTTCATTTTGTTTATCACATTT

ACTGTTATTTTTTTGGTTGAAGCGTTTGAAAGTAAAGAGGTAGAAAGAAATTTGG

ATGAACAGGGATGGAATAATGCCCGTGCTACATTTTATGGTGACATGAGTGGTAA

CGAAACCATGCAAGGAGCTTGTGGTTATGGAGACTTATTCAAGCAAGGGTATGGC

CTGGAAACAGCGGCACTAAGCACAGCGCTGTTTAACAATGGAGCTACCTGTGGA

GCTTGCTTTCAAATAAAGTGTGTCAATGCTCCTAAAGCATGTCATCCAGACCAAA

TCATAACTATAACTGCCACCAATTTCTGCCCTCCAAATTACACAAAAACTCATGA

CATTTGGTGCAATCCACCACAACAACACTTTGATCTGTCAATGCCAATGTTCTTAA

AGATTGCAGAGTACAAAGCAGGGGTTGTGCCAGTTGTTTATAGAAGAGTTACTTG

CCAGAAAAAAGGAGGTCTTAAGTTCGAGATCAAAGGGAATCCTAACTGGATTCTT

GTTCTTGTTTTCAATGTGGGAGGTGTTGGAGATGTTGTTAATGTCAAGATCAAAG

GATCTAAGACTCAATGGCTACCAATGTCGCGGAATTGGGGACAAAATTGGCAGA

CTTCTGTGCAGTTGGGAGGACAAAGCTTGTCTTTCCAAGTACAAACTAGCGATGG

CAAATTGGTTCAATCTGATAATGTTGTTCCTGATAATTGGCAATTTGGTCAGACAT

TTGAAGCCAAGAATAATTTTTAATCATCATGAATTTTCGAAAATGAGTAGCTTTTA

GTTTCTGATCAATATAATTTATAATCTTTTCTCCAA 

Nucleotide 

>SpnEXPA-07 

AAAATTGGAGCGAGTCAGAAGTCTCAACTAATAAATAGTTGTTATAAAAAAAAG

TTCAAAAAAGAAAGTGACTGAACTTCTTTTTATAAATTTAATTTTTCTCATCCTTG

GTCGAGTATCTTTAATGTTATTAAAAAAAAGAGGGTAAAAACTATTAGTCGAGCG



ATCGTGATATTAACTCTCCAATTGAATATAGATTCAGTCATCCAGATTGGCAGGC

TCTAATTTCTTCTTTCAACCATTCTTCTTCTTCATCTCTTCATTCTTTCTGTTAATTC

TTAGAGCAGTCATAAATGGCAGCCTCACAGAATCCAGCAGTCATATTTATTTAAC

GACATTAAATGAGTAATTATCTATTATTCACATGTCATCTTGCTGCTGGTAAAAAT

TTATGTCTAATTTCGACTAAAAGTATCTTGATGATCTTTTTTTGTATTTTTTCCTCG

AGTATTTGCTCAATGCCCACTCAAAAACAGAGAATTTATTTGGAAACAAAAAACT

TGGAGAAAAGATTATAAATTATATTGATCAGAAACTAAAAGCTACTCATTTTCGA

AAATTCATGATGATTAAAAATTATTCTTGGCTTCAAATGTCTGACCAAATTGCCA

ATTATCAGGAACAACATTATCAGATTGAACCAATTTGCCATCGCTAGTTTGTACTT

GGAAAGACAAGCTTTGTCCTCCCAACTGCACAGAAGTCTGCCAATTTTGTCCCCA

ATTCCGCGACATTGGTAGCCATTGAGTCTTAGATCCTTTGATCTTGACATTAACAA

CATCTCCAACACCTCCCACATTGAAAACAAGAACAAGAATCCAGTTAGGATTCCC

TTTGATCTCGAACTTAAGACCTCCTTTTTTCTGGCAAGTAACTCTTCTATAAACAA

CTGGCACAACCCCTGCTTTGTACTCTGCAATCTTTAAGAACATTGGCATTGACAG

ATCAAAGTGTTGTTGTGGTGGATTGCACCAAATGTCATGAGTTTTTGTGTAATTTG

GAGGGCAGAAATTGGTGGCAGTTATAGTTATGATTTGGTCTGGATGACATGCTTT

AGGAGCATTGACACACTTTATTTGAAAGCAAGCTCCACAGGTAGCTCCATTGTTA

AACAGCGCTGTGCTTAGTGCCGCTGTTTCCAGGCCATACCCTTGCTTGAATAAGTC

TCCATAACCACAAGCTCCTTCTGCAATATAGCATTCAAATAAATTTGTTACAAAT

GTTAATATCTTTGTTACGAAAATATCAGGAATTTGTTTATATTAGATCGGAGGGTG

TACAAAAGAAAAATAACTTACGCATGGTTTCGTTACCACTCATGTCACCATAAAA

TGTAGCACGGGCATTATTCCATCCCTGTTCATCCAAATTTCTTTCTACCTCTTTACT

TTCAAACGCTTCAACCAAAAAAATAACAGTAAATGTGATAAACAAAATGAAAAA

AATTTGGTGTTTAGCCATTTTAGCTTAAAACTATTTTTTCTCTAAACTAGTTTTTAA

CTCTCTTGGTAATTTGCTTTGAATAATACTTTTGCTATGGACATACATACTTATAT

GGCCAAAATATTCACTGTGTGATAAATTTCAGTTTCAGTTCTTTGCTAAAATTAAT

TGCTTCATTTGACTACTGGTTTAATGTGAAAAGTAGGATAAATGGAAATTTAGTG

GTTTGTTACTCTATAGTCTTGGGTCTTTAATGTAATTAATTGTGAATTTAACATAA

TCAGATTATTTGTAGAGGAAGTAAACCAAAACATCATAACTTATAATTGCTTATT

AAATATCTAAAAATAAAAAATAAAAAAAGAATAGATCATAAACTAGAGTGATTA

AAAATTACTGATTTTCGAAAATACATAATCCCTAAAAATTATTCTTTGCTTCAAAT

GTCTGACCAAATTGCCAGTTAGCAGGAGCAACATTATCAGATTGAACCAATTTGC

CATCGCTAGTTTGTACTTGAAAAGACAAGCTTTGTCCTCCCAACTGCACAGGAGT

CTGCCAATTTTGTCCCCAATTCCGCTTCATT 


