IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015948983

Gene Model: XP_015948983.1
Description: AdEXPA-01
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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Query seq.
Superfanilies PLNOOOS0O

PLN00050 su"u:.::ml‘. f?ﬁ'“lﬁﬂ expansin A; Provisional Deseription ":l:zr.:;l E;’:’:’;:E‘
SEQUENCES

Peptide

>AdJEXPA-01

MPQQEFSMALMILLIVLSIDMIIMQGATADYGGWESAHATFYGGGDASGTMGYGNL
YSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEMKCNDDPRWCKPGSIIVTATNFCPPNPAL
PNNNGGWCNPPLQHFDMAEPAFLQIAEYRAGIVPVAFRRVPCMKKGGIRFTINGHSY
FNLVLVTNVGGAGDVHSVSIKGSRTGWQSMSRNWGQNWQSNSYLNGQTLSFQVTA
SDGRTVTSFNVAPSNWQFGQTFQGSQF

CDS (coding sequence)
>AdJEXPA-01

TACACATTAGAACTCAGAGCAGAGGAAAGGAACAACAATTTGAACCTTCCCCTGT
TTCTTGCCAAAGGTTTAGAACAAAGGAGAATGCCACAGCAAGAGTTTTCAATGGC
TCTAATGATTCTTCTCATTGTTCTCTCCATTGACATGATTATCATGCAAGGTGCCA
CAGCTGACTATGGTGGTTGGGAGAGTGCTCATGCCACTTTCTATGGTGGTGGTGA
TGCCTCTGGCACAATGGGATATGGGAATTTGTATAGCCAAGGTTATGGAACGAAC
ACAGCAGCATTAAGCACTGCTTTGTTCAACAATGGACTAAGCTGTGGATCATGCT
ATGAGATGAAGTGTAATGATGACCCAAGATGGTGCAAGCCGGGTTCGATCATTGT
CACGGCCACCAACTTCTGCCCGCCGAACCCGGCTCTGCCCAACAACAATGGTGGT
TGGTGCAACCCTCCTTTGCAGCACTTTGACATGGCTGAGCCAGCATTCTTGCAAAT
TGCTGAATATAGGGCTGGAATTGTGCCTGTTGCTTTTAGAAGAGTTCCTTGCATGA
AGAAGGGAGGAATAAGATTCACCATCAATGGCCACTCTTACTTCAACCTAGTTTT
GGTAACAAACGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATTCAGTTTCCATCAAAGGATCA
AGAACTGGGTGGCAATCAATGTCAAGAAACTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCAAC
TCTTACCTCAATGGTCAAACCCTCTCATTCCAAGTCACCGCCAGTGACGGTAGAA
CTGTCACAAGCTTCAACGTGGCACCATCTAATTGGCAGTTTGGTCAAACCTTCCA
AGGAAGCCAATTCTAGATTTTTTTTTTCAATTTGGGTTTAGTCTAGTAAAAAAAAT
TAAAAAAAAAAACAAGAAGTTTCTATACTTAACGATTTAAGGAAATATATTATTT
ATACTTATTTTTGTCTCGTAAATTAAATTAACACATGTTTTTAATTTTTAGATGAG
ATATTCAATTCACATAAAATGAATTTTATATCCTATATCTAAAAATAAAAAATAT
GTATTTACAAGCTAAAATAAGTATATAAAATTTGTTTCCTAAATTAAGTTCCTTAA
TGACATACCCAAAAGAATGTCATTAGAGGAATTAATTCATATATATAAGTTTGTA
ATTGGGATTATGAAAGGCCAGTGTTTTTATTTTATTGGTCTGCAAAAATAGCTGA
GGTGTTCATATAGCACCCGCTGGTCTCTTTCTCATATATAAGATATGGATGTTATA




TATGTGAAGAGTTTATATGTAATTTGAGTATTGTGATACTCTTCCTTTAAGAGATG
TATCTTTTGCTTGTTTTA

Nucleotide
>AdEXPA-01

AGTGTTGCTAAATTTAAAATAACACTTTTTATTATTTAACAATATCTTTTTAAATG
TTAAAAATATGTTACCAAAATATGAAAAAAGTGTAATTTTAATTTTAATAACACT
TATAGAGCTACCATAGTCGCATAAACATAGACATATTAAAATTCACCTATATATA
AATATATTTATTTTATTAATTAAATTTCAATCCAACATAAGTTTTACATTTATGAA
ATCATCAACAATAATTGTGTTTGATGAATCAGGTTATTAAGTTATCTATATATATT
ATTAGATCATTTGAATATAGTCTCTTTTTTCTAGATGAATGAAATGTAATACAAGA
TACATTTTAATTAGATGTTCTATAATAATAGTCAATGAATCATTTTATATTCTAAG
AATATCCAAAATTTGACATAGTAAAATAATCATAAGTTTTCATAATAAGAAATAC
TAGTATCAAATAAGACACATAATTAAATTAAATTTTGAAATCTCTTTGCTACAAA
TAAAACAAGCAAAAGATACATCTCTTAAAGGAAGAGTATCACAATACTCAAATT
ACATATAAACTCTTCACATATATAACATCCATATCTTATATATGAGAAAGAGACC
AGCGGGTGCTATATGAACACCTCAGCTATTTTTGCAGACCAATAAAATAAAAACA
CTGGCCTTTCATAATCCCAATTACAAACTTATATATATGAATTAATTCCTCTAATG
ACATTCTTTTGGGTATGTCATTAAGGAACTTAATTTAGGAAACAAATTTTATATAC
TTATTTTAGCTTGTAAATACATATTTTTTATTTTTAGATATAGGATATAAAATTCAT
TTTATGTGAATTGAATATCTCATCTAAAAATTAAAAACATGTGTTAATTTAATTTA
CGAGACAAAAATAAGTATAAATAATATATTTCCTTAAATCGTTAAGTATAGAAAC
TTCTTGTTTTTTTTTTTAATTTTTTTTACTAGACTAAACCCAAATTGAAAAAAAAA
ATCTAGAATTGGCTTCCTTGGAAGGTTTGACCAAACTGCCAATTAGATGGTGCCA
CGTTGAAGCTTGTGACAGTTCTACCGTCACTGGCGGTGACTTGGAATGAGAGGGT
TTGACCATTGAGGTAAGAGTTGCTTTGCCAATTTTGCCCCCAGTTTCTTGACATTG
ATTGCCACCCAGTTCTTGATCCTTTGATGGAAACTGAATGAACATCACCAGCACC
TCCAACGTTTGTTACCAAAACTAGGTTGAAGTAAGAGTGGCCATTGATGGTGAAT
CTTATTCCTCCCTTCTTCATGCAAGGAACTCTATAGTCATAGTCATCACAAAATGA
TACTAAAGATTAGTTAGGTATGAGGGTAATAATGTATTTAAAAACTAAATATAGA
TTTTAGAATAAAATATATTTTTTGTCTTTAAAATTTGATAAAATTTTAAAAATACT
TCTAAGTTTTTTTTGTTTTAATTTTTTTTTTAAATTTTCGATTTATATCAAATATATC
TCTGACAGCTAATTTTTAAAAAAATTTAGAATCAATCTAATAACAATTTCATAAG
AACAACCTTTGATATAAATAAATCAAGCATAATTTTTATGTATTTTTGTTAGATTA
GTGCTAAGGTTTCTAAAAAATCAGCCGCAAAGAGTATATTCGATGTGAATAAAAA
AATTAAAACAAAATAAAATTTAAAGATATTTTTTAAATTTTCGCTAAACTCCAAA
CAAAAAAAATTTACTTTATCCTAAATTTTATTAGATTTTGAAATAGTTTTACATTG
AAATTCAATTGAATATTTATTTATATTTGTGATTTTTTTTATAATAAGTGACTATA
ATTAAGAAAAACATTTTCACTAATATGATAAATTGATAATATTCGAATAAATATT
TTTGTAAAACTTTTTTTATACATTGACTGTGTGTAAATTAAATTTGTTAGCTAAGA
AATTATCCTATTCCTACCTTTTTAACTCAACATCAATTTTATGGTACCAAAGTTGG
AACTAACTGTAGACAAGGTAGAAACTAAACTACACTAGTTTCCCTATGGTCATTA
ATAGGTCATGTTGTATTGGTACAAGATAATTTTATGGTACAAAATAATTCCTCCAT
CAACCTATAAGTTTCTCCTTTTTAAATGTTTTTATACCATGATTAATAATTATATTA
TTAACTATATATGATCAAATATACCATAAATATGAGAAATTATATTAAATTATCA
TCTCTTTCTTCATTTTGTCTCACAGACTGAAAATCCGCATAAACGGAAAAAAATA




ATAATCAATAATATTATATTTTCAAATGACATAATATTTTTTAAAAGAAAAAAAT
AAAAAAAAAAGTTTCTAACAATTATGAATGAAAAGAATTAAGATAAGAAATACT
ATCATTTATAAAAAAATGTACACAAAAAATCAACTGCCAATATAAAATACATGTT
ATGTGCACATAAATAGTATTCTTTACAAAAATATTGCTAATAGTGGTTCTAAACG
TACTTCTTAATATTATTTATAAGGAAAAGTATATGAAACCAACTAATAATCAGTC
AAGAATGAAACAATATAATTAATTATAATTAGTTTTATTAATTTATAATTTAATTT
GTTTGTTAAATTATTGTTGACTACGTTAGTGTTACGAGAGAATCACGGAACATAT
GCTTTGATCATTCATTAGTTGATTCCATATAATTAATTATGTTTTATTAATGCGTA
ACACATGAAACATAGAAATTATATCCAAAACCATCCAATTTATAAGAAAAAGAA
ATATCCGTGTGCCTATTAGTAGCAACATCCGTTACCAGTTGGCTGATTCTTGACTT
ATATAGAGTTGGTTCTTAGCATTGTTGTATTTATAATGAAAAACTTGGAAGTTTTT
TTGTTGAATAAAGATTAACACATTTGTATTTACTAGTAAGGGAATTAATGAAAGC
TTAATTAAGAGCATAAGATAATTTGCACACTAACAAACCTTCTAAAAGCAACAGG
CACAATTCCAGCCCTATATTCAGCAATTTGCAAGAATGCTGGCTCAGCCATGTCA
AAGTGCTGCAAAGGAGGGTTGCACCAACCACCATTGTTGTTGGGCAGAGCCGGG
TTCGGCGGGCAGAAGTTGGTGGCCGTGACAATGATCGAACCCGGCTTGCACCATC
TTGGGTCATCATTACACTTCATCTCATAGCATGATCCACAGCTTAGTCCATTGTTG
AACAAAGCAGTGCTTAATGCTGCTGTGTTCGTTCCATAACCTTGGCTATACAAATT
CCCATATCCTAGAAAATAGAATAAATAAAAAATTTACTAATGTATTAGGAAATAA
CATTTCACTGTATTATCTATAATAATTTTTTTCTAATAATAAGCACAGAAAAATAT
TAAAAATATAATTGTTTACGTAATTTTTTATTAGTTTAAATTTTTAAGATAAATAA
TTTTTTAATATAATATCAAAACTTCTATAACCAAAAAAGTTTAAAATTTGATTCTT
TATCTCAAAAAAAGAAAAAAGAATGTGAAAGAACATGTTAAAATTATTTAGGTG
CATCTTTTTATCTGATTAAACTTTTGAGATAAACGATTTTATAACAAACAAAACAT
GGTTTACAAACTATTATTCAAATATACTAAGAAAAAAAGAAAAGAAAGAGAAGA
TAAAAACTGACCCATTGTGCCAGAGGCATCACCACCACCATAGAAAGTGGCATG
AGCACTCTCCCAACCACCATAGTCAGCTGTGGCACCTTGCATGATAATCATGTCA
ATGGAGAGAACAATGAGAAGAATCATTAGAGCCATTGAAAACTCTTGCTGTGGC
ATTCTCCTTTGTTCTAAACCTTTGGCAAGAAACAGGGGAAGGTTCAAATTGTTGTT
CCTTTCCTCTGCTCTGAGTTCTAATGTGTATGAGGGACCCCTATTTATAACTAACT
TTTTTTTATAATTTAACATGTATTTAAGTTTGGGCGCCTTTTTTTCATTTTTTCATTT
AACAACTTTTGTGTTGGAAAATTTCCTCATTATTTTTTAATTGTGTTTGAGTTTGCA
GAAAAAGCAAAAAAAAAAATTAAATAAAAAATACAAGACAAAATTCTTAAGACT
TAAAATTAATAATGAATTCATCTTGTATAATTTTTTAATAGGACAAATTTATCTAC
TACCATAAAAAATTGATATATTTTTTTTTTCTAATATGTGTGTAAATAACTAATTC
GTCATATAAATCCTAAAGAACTAATTGAGGTTAATTTTTTAAAAAATGGACAAAC
ATGGTGTGTTATCCACTATTATGAGTAGGTTAAGTTTTATTTTTTAATGTATAAAT
AAAAAAATTTAATGGTAAAATTTTACAAGTATATAAATTAGAGGGTCAAATTTAT
AATTTTAAAATGATAAAAAAATTATAA






