IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62018850

Gene Model: AUR62018850
Description: CQEXLB-05
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html
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SEQUENCES

Peptide

>CQEXLB-05

MGSIHIKNYTYDTVVVVLFLLPALICCLEEPIFRSKATYYHAIDGLGTPRGGCGYGEYG
RIINNGDVAVVTSSKLYKGGASCGACYKVKCKEAVCKEDGVVVMVTDYGVSDGET
DFILSSNAFNKMAMPNYEKELRDDGRVPIEY QRVACQFPGKSLALKVAEHSRFPSYL
SFQFLYQAGDADITAVEMFEEEALEWKRCRRAYGAVWDIANPPRGPLTVRFFLDGS

CDS (coding sequence)
>CqEXLB-05

ATGGGTTCCATAATTAAAAATTACACGTATGATACTGTAGTTGTTGTGCTATTTCT
CCTGCCTGCATTAATTTGTTGCTTAGAAGAGCCCATCTTTCGTTCCAAGGCAACCT
ATTATCATGCTATTGATGGTCTTGGAACCCCAAGAGGAGGGTGTGGATATGGCGA
GTATGGAAGAATAATCAACAATGGAGATGTAGCTGTGGTTACTTCTTCTAAACTC
TACAAGGGTGGAGCTAGTTGTGGTGCTTGCTACAAGGTTAAGTGCAAGGAGGCA
GTATGCAAGGAAGACGGAGTGGTGGTGATGGTGACAGACTACGGTGTATCAGAC
GGCGAAACGGACTTCATATTAAGCAGTAATGCATTCAACAAAATGGCAATGCCTA
ATTATGAGAAGGAGTTAAGGGATGATGGTAGAGTTCCCATTGAATACCAAAGAG
TTGCTTGCCAATTTCCTGGAAAATCTCTAGCACTTAAGGTTGCGGAACATAGCCG
TTTTCCTTCTTATTTGTCATTTCAGTTCTTGTACCAAGCTGGAGATGCTGATATCAC
TGCTGTTGAAATGTTTGAGGAAGAAGCCCTAGAGTGGAAGAGATGCCGGAGAGC
GTACGGAGCAGTTTGGGACATAGCAAATCCACCAAGGGGTCCTCTAACAGTGAG
GTTCTTTTTAGATGGAAGT

Nucleotide
>CgEXLB-05

ATGGGTTCCATAATTAAAAATTACACGTATGATACTGTAGTTGTTGTGCTATTTCT
CCTGCCTGCATTAATTTGTTGCTTAGAAGAGCCCATCTTTCGTTCCAAGGCAACCT
ATTATCATGCTATTGATGGTCTTGGAACCCCAAGTATGTTTGTGCTCAATAATTAA
GGAGTAAACATGAATTTTTTTAGCCGTACATATATATATACTCGTATAGTCGTATA
TCATAATATAATTCGTTTCATATATTTGTTTATCATCAATATAAGCTAATTTGTATT
GTACTTGATTAAGAACAGTTTAATTAATTTTGTTTTAATTTGTTTATGTGTACGTA
GTAATAATTGTTAAATTTGAAATTCAATTTAATGTGTTTGAAAATTAGGAGGAGG
GTGTGGATATGGCGAGTATGGAAGAATAATCAACAATGGAGATGTAGCTGTGGT




TACTTCTTCTAAACTCTACAAGGGTGGAGCTAGTTGTGGTGCTTGCTACAAGGTA
ATCTTATTTCTACCTTCGTTACAAATTATGTGCAACTTTTATACATCATTTGTGAG
ATATATAAATATTCAAAAGTTGCACATGATATGTAATGGAGTTAGTATTTTTCTAC
TCTTAACTATTCCAAAAAAAAAAAAAAGTTTCTTATAGGTTTAATTTGATTTTCAA
ATAAGTCCCTCATGATTTTATCTAGCTATTTATTTGAATATATTAGGTAATTTTAA
TTAAGTTAATTCCCCATATAAACAAATTTTGTTTATTTGGGGGTATAATTGTCTTT
TCAGGTACCAGGGGAGGGGTACATGCGTCTTTTCATGTACTAATTGAGGGGTATA
TGTGTAATTTCCTTACCAAACAGTAAAAGCAAGTTGCAACACAGTAATTGGACAG
CTCACCAAAAGTACTGAATAAATAACCACGTTTTTTCAATATATTTACAAAAATG
CAACTAGATTAAAAATAAGTCGTTTATCTGGCAGATAAACTTGTATTTCTCCCTTA
ATTAGCTTTAATTTACTTTAACTTGAGTAATTGGTTTTGGATACATACATAGGTTA
AGTGCAAGGAGGCAGTATGCAAGGAAGACGGAGTGGTGGTGATGGTGACAGACT
ACGGTGTATCAGACGGCGAAACGGACTTCATATTAAGCAGTAATGCATTCAACAA
AATGGCAATGCCTAATTATGAGAAGGAGTTAAGGGATGATGGTAGAGTTCCCATT
GAATACCAAAGAGTTGCTTGCCAATTTCCTGGAAAATCTCTAGCACTTAAGGTTG
CGGAACATAGCCGTTTTCCTTCTTATTTGTCATTTCAGTTCTTGTACCAAGCTGGA
GATGCTGATATCACTGCTGTTGAAATGTTTGAGGTATATATACAATAACTTTTATT
TTTATATATTTTTATATTATAAAGAAAAATATGTTTTTGTAATTTTTCCCTTTAACT
TCATGCATGGTTCGTTCAAGTTTAATCTTTAAACCCTAGAAATAATTATAATGTAT
ATGTCCAATAGGAAAACAATTAAATTGAATTTGATTATTATTCATTGGAGTGGAG
AAGTAAACAAATAGAAACAAGTTAAAAACCTTTAATTTCTCTCCAAAATTTCTAG
TATAACCATTCAATGTTGAAATCAATCATAATTTATAAGAGGATTAACATTAAGA
AATGGTATATAGTTCATGAATAATAATTGATGTATTAATATTTAGTTACCTGTGAT
AATTAAACAAATACAAGTGCAATTCACCACCATTCAATTATATAATAAATTACTA
GCAAGTACATTCTGTTTTATTACGATGAAATATATAGATGTGACCGGTTGCATAA
ATAGATTTTCGTGTAACTATTTTGACACTTATAATGAGAAATCAATTGTAAAAGCT
CTATCTACGTTCATGTATATCTGGTGATGTCGTGCTTAAAATATGCACAGGAAGA
AGCCCTAGAGTGGAAGAGATGCCGGAGAGCGTACGGAGCAGTTTGGGACATAGC
AAATCCACCAAGGGGTCCTCTAACAGTGAGGTTCTTTTTAGATGGAAGT




