IDENTIFICATION

Species: Populus deltoides

Locus: Podel.10G168700

Gene Model: Podel.10G168700.1.p
Description: PAEXPA-17

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94 v2 1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES
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DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq.
Superfanilies PLNO00OS0

+ Name Accession Desecription Interval E-value
[+] PLN00050 super family cl31535 expansin A; Provisiona 26-248 5.62e-140
SEQUENCES

Peptide

>PdEXPA-17

MALAGIFLVGFLAMVSSVYGYGGGGWINAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQ
GYGTNTAALSTALFNSGLSCGSCYEIRCVNDPKWCLPGSIVITATNFCPPNNALPNNA

GGWCNPPQHHFDLSQPVFQHIAQFRAGIVPVSYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFNLVLI
TNVGGAGDVHSVSIKGSRTGWQPMSRNWGQNWQSNNYLNGQSLSFKVTTSDGRTV
VSYNAAPSSWSFGQTFSGAQFR*

CDS (coding sequence)
>PAdEXPA-17

ATGGCTCTAGCTGGGATTTTCTTGGTGGGTTTCCTTGCAATGGTTTCATCTGTTTAT
GGTTATGGTGGTGGAGGCTGGATTAATGCTCATGCAACTTTCTACGGAGGTGGTG
ATGCTTCTGGCACAATGGGTGGGGCTTGCGGTTATGGGAACCTGTACAGCCAGGG
GTATGGTACTAATACTGCAGCTTTGAGCACAGCTCTGTTCAACAGCGGGTTAAGC
TGTGGATCTTGCTATGAGATCAGGTGCGTGAATGACCCCAAATGGTGCCTGCCAG
GCTCCATTGTGATCACCGCCACCAATTTCTGCCCTCCGAACAATGCCCTGCCTAAC
AATGCAGGGGGCTGGTGTAATCCTCCTCAACACCATTTTGATCTCTCCCAGCCTGT
CTTCCAGCACATTGCCCAATTTAGAGCAGGAATCGTGCCTGTGTCTTACAGAAGG
GTACCCTGCAGGAGGAGAGGAGGCATAAGGTTCACAATCAATGGCCACTCTTACT
TCAATCTAGTCCTGATCACTAACGTTGGTGGTGCTGGTGATGTACATTCTGTGTCC
ATCAAGGGGTCCAGGACTGGTTGGCAACCAATGTCAAGGAACTGGGGGCAAAAT
TGGCAGAGCAACAACTATCTCAATGGACAAAGTCTTTCCTTTAAGGTCACCACCA
GTGATGGTCGAACTGTGGTCTCCTACAATGCGGCTCCCTCTAGCTGGTCCTTTGGG
CAGACCTTCTCCGGCGCCCAGTTTCGTTAG

Nucleotide
>PAEXPA-17

GCCCAAAATAGTTCCCCCAACCTCCCCCCAACCTCTATAAATTCCACCTCATCCCC
TCCCAACTTTCTTCACTCAACAGCTTCACATTTCTCTTGCCTTGCACTCTCCTTTTC
TCTCCTCCCAAGTCTCAATCTTCCTGTAAGAGTTCTGTCTATCTTCTCTCACATTTG
CTCTTCTATATGCTGTTTCTTTTGTTAAATGAACCAACAAAAAAATGCGAGCTCGG
TGTGTTTTTAAGAGAAAACTAAAATGGTTCACCCCTCTGTGCAGGAAAATGGCTC
TAGCTGGGATTTTCTTGGTGGGTTTCCTTGCAATGGTTTCATCTGTTTATGGTTATG



GTGGTGGAGGCTGGATTAATGCTCATGCAACTTTCTACGGAGGTGGTGATGCTTC
TGGCACAATGGGTATGGCCGTTTTGCAGAAAAGAAGAACCTTTTTAAGAAATTAC
ACTCTTTTAGCTAGGCGCACCCGTTTGACTAATTTGCATAAAAATATGTAATTTCA
GGTGGGGCTTGCGGTTATGGGAACCTGTACAGCCAGGGGTATGGTACTAATACTG
CAGCTTTGAGCACAGCTCTGTTCAACAGCGGGTTAAGCTGTGGATCTTGCTATGA
GATCAGGTGCGTGAATGACCCCAAATGGTGCCTGCCAGGCTCCATTGTGATCACC
GCCACCAATTTCTGCCCTCCGAACAATGCCCTGCCTAACAATGCAGGGGGCTGGT
GTAATCCTCCTCAACACCATTTTGATCTCTCCCAGCCTGTCTTCCAGCACATTGCC
CAATTTAGAGCAGGAATCGTGCCTGTGTCTTACAGAAGGTATGTCTCCCTGTCTTC
TTGAGCGTCCAATTCAGACCTTTTGAAGGAAAATTTTGGCTAGGATGCGGTGTTT
AATGAATTTAGTCTCACTTTTCCCTTAATTAAGCTGCCAGTGAGGGTTATCTAGTC
TTTCCATCTTTTCATGTACTTTATATTTTTATTCTCAGTTCAAATTAATTATAAAAC
ACTAATAGTTATTAATTTGAAACTTAAAAAAAAAAATAGGAAAAATATGTTCCAT
CAACTGCACTCCTAAACTTGCAGGCTACTACTTTCACAACTCTAGTTTTACCGCAG
TCAACCTTTCCCTCTCAATATGTCAAAACTTGGCATTCTTGATCTAGTTTTTTATAG
AGTAATAACTGAGGTGTAAATGCCGAAAGGGAATACTTTTTTACAAAAACAAAA
AATAAGGTTTATCATTTTTACCACGAACTGTAAAAAAATAAAAAGTTCAATTTCC
TCTTACAAGTTTGCCCTTCCCTGCTGCCTGTAATTTTTCCTTTCTTGGACATGTTAA
CGAATTGTCCTTTTGCCCTGTCCTTAGCTAAAGCCCTCTCATTTCTGGCTCTGGTGT
CAGTGTGTTAGTAATTGTCTTGGTGTGGTTCTTTGTAGGGTACCCTGCAGGAGGA
GAGGAGGCATAAGGTTCACAATCAATGGCCACTCTTACTTCAATCTAGTCCTGAT
CACTAACGTTGGTGGTGCTGGTGATGTACATTCTGTGTCCATCAAGGGGTCCAGG
ACTGGTTGGCAACCAATGTCAAGGAACTGGGGGCAAAATTGGCAGAGCAACAAC
TATCTCAATGGACAAAGTCTTTCCTTTAAGGTCACCACCAGTGATGGTCGAACTG
TGGTCTCCTACAATGCGGCTCCCTCTAGCTGGTCCTTTGGGCAGACCTTCTCCGGC
GCCCAGTTTCGTTAGGGACCATACTTGCCTCGGTGGCCACCGTCCTCTCACCATAC
TAAAGTTTGCAGCATGTTAGGTCTATATTCAATAGTTAGCTACAGAAGTAGTATT
GGTATGATTTTAGTAATACTAATATATACTCGTGTCTCAGTTGGAGGTCAGGTCA
GTCTTCGGCCTCCTGGGTCAAGATGAGAAGGGCTTATTTTAAATGGCACGCTTCT
CATTTTGAGCTCATTGAGATGCTCTAGGGTGTTTTATTCAGGGGACTCTTTATCTT
TTCTTCTGTGGTTAAAGGGGCAGAAGATCATGGCAGAGGTGGTCTTTACCACCCG
CCGGTTGTTTTTTTTTTTTGGCTTCCACCGCCTTGCTGGGTCTTGGGGGCCTTTTTT
TTTTTGTTTTTATCTATATATAATATTGTAATCAGCTTCCGCTGAACTATGTCCTTG
GTTCTGAAGTCTGAATTGTTTGAGACTAAGGTGTAAATTCTCGATTGCTACTAGTG
ATGATGAAAGTAGTAGCTGAGTGCTATCTAT






