IDENTIFICATION
Species: Ananas comosus
Locus: Aco009171

Gene Model: Aco009171.1
Description: AncEXLA-01
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acomosus_v3



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acomosus_v3

EXTERNAL RESOURCES

http://pineapple.angiosperms.orag/pineapple/html/index.html#:~:text=The%20PGD%20(Pinea
pple%20Genomics%20database,genomics%20and%20CAM%20pathway%20genes..
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Superfanilies PLN0Z023

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family  cl33621 Expansin-like B1; Provisional 33-254  8.92e-56
SEQUENCES

Peptide

>AncEXLA-01

MDFLFFSFLVVFFCLFLFSPSTNERCLHHSKAAYFPSEADLSGGGYGSMATQLNGGYI
AAGNPALFRRGNGCGGCYKVRCVDKMLCNSEGVKVILTDSSRRVNRTELVLSKKGF
MAMAQKGLAHHLMRLKMVHVEYKRIPCEYKNKNLSIRVEEGSRNPKHLTLKFLFQG
GQTDIVAVDLAQVGSPIWEYMTQRRGPIWSTSRAPTGPLQLRVVVTGGSSGKWVWA
ETEVLPAEWEVGKIYDTGVQISDVAKELLPCERGSRRE*

CDS (coding sequence)
>AncEXLA-01

ATGGATTTCTTATTCTTCTCCTTTTTGGTTGTGTTCTTCTGCCTTTTCCTGTTTTCCC
CCTCCCAATGCCTGTGAAAGGTGTCTTCCTCAAAGGCTGCTTTTCCCTTCTGAGGC
TGATCTTTCTGGTGGGGCTTGTGGGTATGGATCAATGGCCATAAATGGAGGCTAT
TGCAGCAGGGACCAGCTCTTTTCAGAAGAGGAAATGGTTGTGGAGGATGCTAAG
GTGAGATGTGTTGATAAGATGCTTTGCAAGTGAAGGTGTTAAGGTGATTCTGAGA
TAGTAGCAGGAGAGTGAATCGTGGATGGTTCTCAGCAAGAAGGGGTTCATGGCC
ATGGCTCAAAAAGGCTTGGCCCATCATTTGATGAGTTAAGATGGTTCATGTGGAG
TATAAGAGGATCCTGTGAATAAGAAAGATTGTCCATCCGAGTGGAGGAGGGCAG
CAGAACCCAAATCTGCCTCAAATTCCTCTTCCAAGGCGGCCAACGATCGTCGCCG
TCGATCTCGCAGGTGGGCTCGCCGATTTGGGAGTATGGCAGCGGCGAGGGCCGAT
ATGGAGCTTCGCGAGCCCCGGGGGCCGTTGCATCCGGGTGGTGGTGGGGCGGGT
CGAGCGGGAAGTGGGTGTGGGCGGAGGGAGGTTCTTCCCGCCGAGTGGGAAGTC
GGGAAGATCTGCGGCGTTCAGATCAGTGATGTTGCTAAAGAGGCCTGCCTGCTGC
CTTGCGAGAGGCAGCAGAAGAGAGTGA
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Nucleotide
>AncEXLA-01

TCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCAAAAATTTAGAGAAAAAAAGGAAGAAGAGGGT
CTCTTGTTTATGTTGTAAATTAATGGATTTCTTATTCTTCTCCTTTTTGGTTGTGTTC
TTCTGCCTTTTCCTGTTTTCCCCCTCCCAATGCCTGTGAAAGGTGTCTTCCTCAAAG
GCTGCTTTTCCCTTCTGAGGCTGATCTTTCTGGTAATTGTTTGAAGCCCCCCCTCTC
TCTCTCTCTCTCTGCTTAATCTTGTTGTAGGGTGCAGTGCTGTTTGATGAAGTGAG
AAAGGCTGCCGCGCGCAGCTTTTCTTCGTAGCGCTCTCTCTGCCTAATCTTGCAGT
AGGGTGTAGTGCCGTTTGATGAAATAAGATGCTGTCGCAGTATCAGAAGCATCAA
ATTAGAGCTTTTTTATCAAATGCTTGGAACAGAAGCAAAAGCAGTAGCAAAGTTT
GTTTTTTTTTTTATTTTTAAATTTTGGTGCCATTTTCAGGTGGGGCTTGTGGGTATG
GATCAATGGCCATAAATGGAGGCTATTGCAGCAGGGACCAGCTCTTTTCAGAAGA
GGAAATGGTTGTGGAGGATGCTAAGGTTTTTTTTTTTTTTTTAATAGTTAATTAAT
TATTAATTTAAATGATGAGTTATTATTTATCTCTTAATTTGCAATTATATCTAATA
ATTAATAAAGTATTTTGATTTTTGATGTGGTGATGTGGGAGTTTTGAATTTGTTGT
GGCAGGTGAGATGTGTTGATAAGATGCTTTGCAAGTGAAGGTGTTAAGGTGATTC
TGAGATAGTAGCAGGAGAGTGAATCGTGGATGGTTCTCAGCAAGAAGGGGTTCA
TGGCCATGGCTCAAAAAGGCTTGGCCCATCATTTGATGAGTTAAGATGGTTCATG
TGGAGTATAAGAGGTAATTAATTTGAGTTGCTTTTTATTATTATTATTATTATTATT
ATTATTATTATTATTATTATTGTTAGGCTCCATTAAAATTTTAAGTTTTCGCATTTA
GTCTCCTTCTGTTAGGTTCCATCTATTCCGTTCATTTTTTATATTTTATTTCAAAAG
TCCTTCAAAGTGATAAATATATTAAAAAATTATTATTATTTTTATAGAAGAAGTA
AGAATAATTTGGTCATTTTGTCCTTTTCATTAATCGTATCTTTTGAAAATATTTTTG
AAATTTTAAGAAAATAAATTATAGATTTTTAAAAGATAGAGAGGAAAAATAAAA
AAGCGGATATTTATAGAAGAATTTTTTGTATTTTAGTCTTATTGTTATTATTATTGT
TGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTCGATCGATATATGTTGTGCTTATAAATAATCTT
TTTAATCATAGCCAAAAGTGTGAGTTTGTAAAATAAAATTATAGAATTTGTTTGT
AAGTATAGCATTTCGAGTATTAAGTATTATCTCAGGTGATTGAATTAATTATTATG
ATTATGTAAATTATAGCGAAATATAATGATATTTTTTTTATTTCAATTTAGCCTCA
TTTAATTCTTTTTTAAATTTAAAGGATGTAGATGGCCAATGGGCATAATTCTAGTA
TCCTAAGAAGAGCCCTTTTTTTTTAAAAAAAAAATCTTTATCATCTGTGGCCCTTT
TGTAAGTGTTTAAATTTTCCTAAAATAATATAAGATTTTTTTATTAAAATCTTTTTA
ATATCTCTATGCATTCAGTAAAGTCCAAAGCTGAAAAAAAAAGAAATAAAAATA
AGAGTTTTTTCTCTGCCCTTTATGTGTGTGTTTTTATTTCTTTTTTTTTCAGCTTTGG
TTTTGGTAATGCATAAGATAGAATTTGTGGGGTTTTTGGATTTTTTTTCTGATTTTT
TAAATTTTTTTTAAATCTTGTTGAAGTGTATAAAAGCTGAGTTCTCAATTTTTTTTA
AAAAAAATTATGTTATTCCTTTTAAAAATTAATTTCAATTTTTCGCTTTTAGAAAT
TAATTTTGGGCAAAAAAAAAAAGAGCTAACATATAATGTCATGGAGAAATTTTTA
AATTTTCTCTAATTTAAAAATAATCTTCCAGGCATTTTTAATTTTTATTTCATTTTA
TCTTATTTTGTTTTATTTTATTTTTTGTCTCATTATATTTATATATCTATATATATTT
ATAAAAATGTATATATGAATGAGCAGGATCCTGTGAATAAGAAAGATTGTCCATC
CGAGTGGAGGAGGGCAGCAGAACCCAAATCTGCCTCAAATTCCTCTTCCAAGGC
GGCCAACGATCGTCGCCGTCGATCTCGCAGGTATGACGCTAAATAGCATGAAAAT
CATTGTTCTTCAATAGCTAGTTTAAGTTTTTAAAAATAAATGATTCTTTCGTTTTTI
AATAGTATCTGAAAAAAAAAACCGAGTTCAAATCTTATCATGCAAAGCATTATTT
ATTTTCTCTATTTAGTTTTTGTAATCAATTGAAGATATAAGCAGTTGTTTCATATTT




TTTTAAGAAAAAGATATTTTGATTTGATCTCAAGTATTCTTTTTAAAATATTTTATT
AAGCCCAATTTCGCTTATTTTCCAAAAAATCTTGTTTGTTGATAATTTGATTTCGTT
TGGTAATTGAGGTAGTAAAAAAGATAAAATAAGAAATGTTATCCATGTTCTAGTA
GGGTGTAATAAAAAGCTTCAGAATTTTTATGATCTAGGATCGAAGAAATATAAGA
TATATATCCTATAAAAGATGTGTATTTTTTTTCTAAGAAAAATTATGCTCTTTTAG
TGGTCAAGATCGAAGTGCAATTATTTCCAAAAAATTTTGTTTGTGAAATGATTATT
TGGATTTCTTTTGAAGTAATTAAAGTGATAAGAAGATAAAATAATGTAAGTAAGA
AAAATTATGCTTTTTAAGTGCTCAGGATCAATGTGCAATGCGAAAATTCAGGGAT
TATTTTGGGGCAAGTTGTAATGTTATCATATTTTCAAATAAAATAAGGAATTAAT
GCTTCCTTATTAAATTGGCAGGTTGGTTTCTTATTTCTTATTTTGTTATTCTATAAT
TTATTATTTTTTTTTTTTTGCCATCATTTGGTTGTAAAAATATATTTAATTATTCTG
CGGTTATTAGAATATTTTAGAAAGGGAAATTCTAAACTCCCCTGTGGTTTCATAGT
TTCTCTTGGCCCCCCTGTGGTTTAAAATGTATCAAATTGCCCCTCTGTGATTTTGTT

TTATCTTTTCGATAGCTTTTTCGTTAATATTTCATTAAATTATATAAAAATCTAGA
TCCATCTAGATTTATCAAATATTCTTTAGTCCTTTAATTTTATTTATCTGATTTAAG
GAAAAAAAAATAATGAAATTGATATAAAAAAGAGAAAAAAGAAATCAGGGGGA
AATTGATATTTTACAGGGGAGTGAGAATGAACAGAGGGGGTTTTTGAAGTTTTCC
CTTTAAGAAAAGTGTAGGATAAAATGATAGGGTAATTAAAGTATAAATTTTTAAC
ATGGTGTTTGTAGGTGGGCTCGCCGATTTGGGAGTATGGCAGCGGCGAGGGCCGA
TATGGAGCTTCGCGAGCCCCGGGGGCCGTTGCATCCGGGTGGTGGTGGGGCGGGT
CGAGCGGGAAGTGGGTGTGGGCGGAGGGAGGTTCTTCCCGCCGAGTGGGAAGTC
GGGAAGATCTGCGGCGTTCAGATCAGTGATGTTGCTAAAGAGGCCTGCCTGCTGC
CTTGCGAGAGGCAGCAGAAGAGAGTGAAAGTGAAGAAGTGAAGAAAGGGGGCA
TATAGAAAAGCCAGGCATCAATTTTGCATTTGGAGGGAAAGAAAAGCAAAGGGG
AAAAAGAAAATCTAATTGTGCATTTTGTGTGTGTGTGTGTATATATATATTGAGTA
GTGCAAATTGAGTTGGTTCGCATTGTGATATTATTGTCCTCATCTAAAGGAAGAA
AAAGAAAAATATTGGAGCCTTCAATTTTTGAGAAGGTTTTTAAAATTTTGTTTTGT
ATGGT




