
IDENTIFICATION 

Species: Solanum pennellii 

Locus: XP_015086547 

Gene Model: XP_015086547.1 

Description: SpnEXPA-23 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130  

EXTERNAL RESOURCES 

https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SpnEXPA-23 

MAIEYHHLPFLFLVFLACVQHSYELGVYTGWKNAHATFYGGSDASGTMGGACGYG

NLYSQGYGTNTAALSTSLFNSGLSCGSCYELKCNVNADPRWCRRGTITVTATNFCPP

NYALANNNGGWCNPPLRHFDLAQPAFLKIALYRAGIVPVIYRRVPCMKKGEMRFTIN

GHSYFNLVLITNVGGAGDIRSVSIKGSKTGWQKMSRNWGQNWQSHSYLNGQSLSFK

VIASDGRIVTAYSVAPTNWQFGQTFQGGQF 

CDS (coding sequence) 

>SpnEXPA-23 

GAATTCATGGGGGCCGACCCACAGGTGGAGGGGTCCTGCTAGAGTAGCTAGGGA

GCAAAATAAAACGGGCTAATAAGAGTTTATTTAATAACACTATAAATAGCAATG

GATTAGCCTCATCTCCTTGTACCTCAATTTCCCAACCATATTCAATCCTCCTCCAA

TTTAAGTAATTAACTAGTACAACACCATTCACCACCAAAATTAAAATGGCTATTG

AATATCATCATTTGCCATTTCTATTCCTTGTTTTTCTTGCATGTGTACAACACTCTT

ATGAACTCGGAGTTTATACTGGTTGGAAGAATGCTCATGCAACCTTCTACGGTGG

TTCTGATGCTTCCGGCACCATGGGAGGAGCATGTGGATACGGAAACTTGTACAGC

CAAGGTTATGGTACAAATACTGCAGCTTTGAGCACTTCACTGTTTAATAGTGGGT

TGAGTTGTGGATCTTGCTATGAACTCAAGTGCAATGTCAATGCTGACCCTCGATG

GTGTCGACGTGGAACTATTACTGTCACGGCTACTAACTTTTGCCCACCAAACTAT

GCCCTGGCTAATAACAATGGTGGCTGGTGTAATCCTCCTCTTAGACACTTTGATTT

GGCTCAGCCTGCTTTTTTAAAAATTGCTCTATATAGAGCTGGCATTGTCCCTGTCA

TCTATAGAAGGGTCCCTTGCATGAAGAAAGGAGAAATGAGATTCACCATTAATG

GTCATTCCTACTTCAACCTAGTGTTGATAACAAACGTTGGAGGTGCAGGAGACAT

CCGATCAGTGTCCATAAAGGGATCAAAAACAGGGTGGCAAAAGATGTCAAGAAA

TTGGGGTCAAAATTGGCAGAGTCATTCATACCTTAATGGCCAAAGTCTTTCTTTCA

AAGTAATAGCTAGTGATGGAAGGATAGTCACTGCTTACAGTGTTGCTCCAACTAA

TTGGCAATTTGGACAAACTTTTCAAGGAGGTCAATTCTAAGACAAAGTTAATTAC

TCCATATGTTCTAAGACATGAATTTAATTCAAGGGGTCTTCATTTTTCAAACAATA

TGTATGAAGTTATTTGTCACACAAAAAAAAAAATCTAAGATGATAATCAAAAGC

GTCTACTACTCTGTTGATTTATCGTCACACAAATATACTAGCACTTGGCAGGAATT

ACAACAAATGAAACAAGTTGTAATTTATTATGTAGAAGTGTGTTTATGTCATCTA

ATGTTAATTAATGTGAATATATTACTATTACGTCGTC 

Nucleotide 



>SpnEXPA-23 

TTAAATTCAATCTCTTGGTTAGGTTCTTGTCCAGTTCAAACTTGATAACCTTTCAC

TTCTAATTTAATGTATGCCTTATATGTATCCTTACTAGGAGTTGGTGTAAGATATA

ATGTATGATAATTTTAAAGATAAAATGTATGATCTTTTATTCTGTGTTTGATTAGA

CATAAGACAATCATGAGATTAGAAATAAATTATTATATGTACATGGTCAAATTAA

TAACTTATCCTACTGTAATTTATTCGGGGAAAATTTCAATAGTAGCGAAATCAGA

TTTTTCAATGAGAGGTTCAAAATTTAAAAAAATAGACAAATGAAATAGTTGAAGG

GAGTTCAACATCTAATATATACCTAAAAAATATTTTAATCATATACAAAATAATA

TAATTTTCTGGCGAAGGGGCAACAAAAAGGTGCCATTGAAGTCTAATATAACTTG

TTCCTAACCGAATGAAGATGATAAAACCTCAAACAAAAAAATGATAAGTTGTCA

AAAGAATTCATGGGGGCCGACCCACAGGTGGAGGGGTCCTGCTAGAGTAGCTAG

GGAGCAAAATAAAACGGGCTAATAAGAGTTTATTTAATAACACTATAAATAGCA

ATGGATTAGCCTCATCTCCTTGTACCTCAATTTCCCAACCATATTCAATCCTCCTC

CAATTTAAGTAATTAACTAGTACAACACCATTCACCACCAAAATTAAAATGGCTA

TTGAATATCATCATTTGCCATTTCTATTCCTTGTTTTTCTTGCATGTGTACAACACT

CTTATGAACTCGGAGTTTATACTGGTTGGAAGAATGCTCATGCAACCTTCTACGG

TGGTTCTGATGCTTCCGGCACCATGGGTATGTATATATTTATGTATAGGTAACATT

TAAGGCCTCTTATTAAAATTTAATTTTGTTGTTGCATTCATGCACAGGAGGAGCAT

GTGGATACGGAAACTTGTACAGCCAAGGTTATGGTACAAATACTGCAGCTTTGAG

CACTTCACTGTTTAATAGTGGGTTGAGTTGTGGATCTTGCTATGAACTCAAGTGCA

ATGTCAATGCTGACCCTCGATGGTGTCGACGTGGAACTATTACTGTCACGGCTAC

TAACTTTTGCCCACCAAACTATGCCCTGGCTAATAACAATGGTGGCTGGTGTAAT

CCTCCTCTTAGACACTTTGATTTGGCTCAGCCTGCTTTTTTAAAAATTGCTCTATAT

AGAGCTGGCATTGTCCCTGTCATCTATAGAAGGTATTAGTATAAAATTGTCTTTAA

ATTGGTAGTTACAACTTTTACACCATCAACTTCTTTTTCCATAGACCCTTTAATGT

GGCAAAATTAATTCATTTTTGACTAATTTTCTTTTATATTCTTTTTTTCTTATATTA

AAACCTCTTGAGAAAGACACATTTATGTTATCGATTAAAAGGTTTGTTCATCTATA

TATGTCATTTGCATTTTTGAAAAAAGGTTCATCTATCTCATTTTTGTCAACTGATA

ACGGTTTCAATTTTGCAAGATTCATTTCACACGTGGTCAATTATGATTCCATCACG

TCATTAGTTAATTATTTTTGTTAAAAAAGGCTTAAATATGCCAATAAACTTTGAGA

AAATGACTCATAATGCTATTAGTTTTAAGTTTTGTTCATCTATGTCGATCAGTTAA

CAACTAATGACATGGATGAGTCTTTTCTTAATCCTAAATAGCATATATGAACTAA

ACTTTTGGCACATGATATAGATGAATTTCTTCACAAAGTTTGATGTCATATTTGAG

TGTTTTCCCTAGGAAACTAATCAAAACATGATCTTAAGCGGCAATTTTAACTTTAT

AACTTAATTGCCGCTAAATATACATATTTTAAGAGACAATTAGTCTTTTTTTTCAA

ATGTTACTAAAACTTATAGCTAAACGGGATCCAATACTAATGAGTGTACAGGTAT

TAGCGCTTTTTGTTAACGTGGTACAACACATTATGTTGTCTCTAAAAGAGATTTTG

TTATGGTATGGCAGGGTCCCTTGCATGAAGAAAGGAGAAATGAGATTCACCATTA

ATGGTCATTCCTACTTCAACCTAGTGTTGATAACAAACGTTGGAGGTGCAGGAGA

CATCCGATCAGTGTCCATAAAGGGATCAAAAACAGGGTGGCAAAAGATGTCAAG

AAATTGGGGTCAAAATTGGCAGAGTCATTCATACCTTAATGGCCAAAGTCTTTCT

TTCAAAGTAATAGCTAGTGATGGAAGGATAGTCACTGCTTACAGTGTTGCTCCAA

CTAATTGGCAATTTGGACAAACTTTTCAAGGAGGTCAATTCTAAGACAAAGTTAA

TTACTCCATATGTTCTAAGACATGAATTTAATTCAAGGGGTCTTCATTTTTCAAAC

AATATGTATGAAGTTATTTGTCACACAAAAAAAAAAATCTAAGATGATAATCAAA

AGCGTCTACTACTCTGTTGATTTATCGTCACACAAATATACTAGCACTTGGCAGG

AATTACAACAAATGAAACAAGTTGTAATTTATTATGTAGAAGTGTGTTTATGTCA

TCTAATGTTAATTAATGTGAATATATTACTATTACGTCGTCCTTTTTTAGGTTTCCT

AGTTTTTTTCGAGAGACTAACGATATGAATTTTGACTTAGTTTTAAGATGTATTTT

TTCATTATATCGGTATGAAAAATGTTGCAATTTATAATACTTTCCGTATAGTTTTT



GAATATCTATAATTTTTATTTTGAATTATCAAATTAATGTAATTAAATTTAACTTT

GAAATTTAATTATCAAATTTATTCCCGGAAAGCATAACATGACAACTAAAAAAAG

CCGGGAGTTATTTTTTTTAGATTTGGTATTCGAGAACTAGAAATAATAATGAATGT

GTTTCTACAAGTTTTGAGAACTTTCTTCTTCGATATCCATATCGGAGTTCTACTAA

AAATCATCTGTTTAGACAGAAGTGACGTATAAGTCATTAAACTATGTCATTTTTTG

ACAAAATAGGAGATCATTAGGTCATTTTTTGACAAAATAGGAGATGATGAGTGAC

ATTTTCTGACTACACTTCCAAGACAAAAGACATATGCA 


