IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009776123

Gene Model: XP_009776123.1
Description: NsSEXPA-23
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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Name Accession Description Interval  E-value
| ] PLN00193 super family cl3342 expansin-A; Provisional 14-263 8.12e-98

SEQUENCES
Peptide
>NSEXPA-23

MASFNCRWRLSFFLITTMALFHQAIASGYYSTPKFKAMPWKLAYATFYGDETASET
MGGACGYGNLFNSGYGTATAALSTVLFSNGYSCGQCFQIQCVKSKFCYKGFTTITAT
NLCPPNWAQDSNHGGWCNPPRQHFDMAKPAFMKVAQWKAGIVPVMYRRVPCIKK
GGIRFAFQGNGYWLLVYVMNVAGGGDVESIWVKGSKTGWMKMSHNWGASY QAF
ATLSGQSLSFKLTSYTNHETIASNVAPSNWHVGMTYQAKVNFH

CDS (coding sequence)
>NSEXPA-23

TTCTATTCCTTAGGAAAGAGCTAAAGAGAAACAAGCAACAATGGCATCTTTCAAC
TGCAGATGGAGATTGAGTTTCTTCCTCATTACGACAATGGCACTTTTTCATCAAGC
AATAGCCTCTGGCTACTATAGCACCCCTAAGTTTAAAGCCATGCCTTGGAAGCTT
GCTTATGCCACGTTCTATGGAGACGAGACTGCTTCTGAGACAATGGGTGGAGCTT
GTGGATATGGGAATTTGTTCAATTCTGGTTATGGAACAGCAACTGCAGCATTGAG
CACAGTGCTATTTAGCAATGGATATTCATGTGGGCAATGCTTCCAAATACAATGT
GTGAAGTCTAAATTTTGCTACAAAGGATTTACCACCATTACAGCCACAAATCTCT
GCCCACCCAATTGGGCCCAAGACTCCAACCATGGTGGCTGGTGCAACCCGCCACG
TCAGCACTTTGACATGGCTAAACCCGCTTTCATGAAAGTTGCTCAATGGAAAGCT
GGCATTGTCCCCGTTATGTACCGCAGGGTACCTTGCATTAAGAAAGGCGGGATTC
GGTTCGCATTCCAAGGAAACGGTTACTGGTTATTGGTATACGTGATGAACGTCGC
TGGAGGGGGCGACGTGGAAAGCATATGGGTGAAGGGAAGCAAAACAGGGTGGA
TGAAAATGAGCCATAATTGGGGAGCATCATACCAAGCATTTGCAACACTTTCAGG
ACAATCTCTTTCATTCAAGCTCACTTCCTACACAAATCATGAAACTATTATAGCTT
CTAATGTTGCACCTTCTAATTGGCATGTAGGCATGACTTACCAAGCCAAAGTCAA
CTTCCATTAATCATGCAATGAGTTACATATTGGCTAATGCGAATTAGTCGGGCTA
GTAAATTTTGAATATCTTCCTTCTAAGCCCTTCTGCCCGTCTTCGCTATCCCTTTTC
CCCCTTTTACTATCTAGGCGCCCTTAAAGGAGCGGTGCTTCTTCCTACAAAAGTCT
TGCTGTAGATATATTTTACAGCAGTCTTTTAAGTTTTATTTTTGCTATCTTGTACAT
AGTCTTTCACTGCTGAAAGGAATGTACATTTTTTGTAATGCTGAAATAGA

Nucleotide

>NsSEXPA-23



AATACAGATTGATATATCTTCTACTTGCCACGTATCCATGCATACCAAAGTTTCTC
CTCTTATTATTCTTTTATTTAATTAATTATTCCTTCTACACTTCAAGATTTCTTGAA
GTTGTTTGTCGGATGGCCAATGCAACTAATCATATCAAAATTCAAGGATTTAGAA
TCAAATTTAAGTTCAATGTCAGCCTACATTTTCCGAACATTTTTATATTGAGAAAA
AAGGAACCTAGAAAACAGTACGGAGGGCTAAGTACAAATACCACAAAACCTGCC
CGCACGTTGCTATAAAGCAAATGTAACAGACCTTGTAGTTTGGTTACGTGCCATA
AATTAAAGACAAATAAACTCAATAATAAAACAGTTGACTTAAGAGCCTAACATG
TTCGTGGGGGCACGAAGGCTCTATTTCTAATTACCCCTTAGACACAAACTATATA
TATAAAAGGTCTAAATTACAAGTCAATTAAGGCATACAAAATTGTGTGAAGTGTA
ACATTCTATTCCTTAGGAAAGAGCTAAAGAGAAACAAGCAACAATGGCATCTTTC
AACTGCAGATGGAGATTGAGTTTCTTCCTCATTACGACAATGGCACTTTTTCATCA
AGCAATAGCCTCTGGCTACTATAGCACCCCTAAGTTTAAAGCCATGCCTTGGAAG
CTTGCTTATGCCACGTTCTATGGAGACGAGACTGCTTCTGAGACAATGGGTGCGT
TACACTATAATCAATCAACTATCCCTCGATTCCAAATTAATTCAGACAGTTATTGA
ATTTTAGCTTGTTGTAGCAGGTAACCTACCTAATTTTTCAAGTACCTAATTCGACT
CGTTATTGCAGGTGGAGCTTGTGGATATGGGAATTTGTTCAATTCTGGTTATGGA
ACAGCAACTGCAGCATTGAGCACAGTGCTATTTAGCAATGGATATTCATGTGGGC
AATGCTTCCAAATACAATGTGTGAAGTCTAAATTTTGCTACAAAGGATTTACCAC
CATTACAGCCACAAATCTCTGCCCACCCAATTGGGCCCAAGACTCCAACCATGGT
GGCTGGTGCAACCCGCCACGTCAGCACTTTGACATGGCTAAACCCGCTTTCATGA
AAGTTGCTCAATGGAAAGCTGGCATTGTCCCCGTTATGTACCGCAGGTATGTCTTT
TACAACACGTAAAACTACATTGATAATATAAATTATGTTTTTTTCTAAATCAAGAT
TTAAGAATCAATGTTACGGACGAGTGAGCTTGCTCTAGTAGTAGAGACCTCCATC
ATTAACTAGTAGGTTGAAAGTTCAAGTCATGTGATTTTAAGAAATTCTTCTTAAAT
ATTTGAACTTTTGTCCCTCTAAAGGTAATCTTGTATCATTTCTTGCATCTCTAATTA
ATATGGTGTTACTTTCTTGTGATTTGCAGGGTACCTTGCATTAAGAAAGGCGGGA
TTCGGTTCGCATTCCAAGGAAACGGTTACTGGTTATTGGTATACGTGATGAACGT
CGCTGGAGGGGGCGACGTGGAAAGCATATGGGTGAAGGGAAGCAAAACAGGGT
GGATGAAAATGAGCCATAATTGGGGAGCATCATACCAAGCATTTGCAACACTTTC
AGGACAATCTCTTTCATTCAAGCTCACTTCCTACACAAATCATGAAACTATTATAG
CTTCTAATGTTGCACCTTCTAATTGGCATGTAGGCATGACTTACCAAGCCAAAGTC
AACTTCCATTAATCATGCAATGAGTTACATATTGGCTAATGCGAATTAGTCGGGC
TAGTAAATTTTGAATATCTTCCTTCTAAGCCCTTCTGCCCGTCTTCGCTATCCCTTT
TCCCCCTTTTACTATCTAGGCGCCCTTAAAGGAGCGGTGCTTCTTCCTACAAAAGT
CTTGCTGTAGATATATTTTACAGCAGTCTTTTAAGTTTTATTTTTGCTATCTTGTAC
ATAGTCTTTCACTGCTGAAAGGAATGTACATTTTTTGTAATGCTGAAATAGAACA
ATAATATGATCGAATTGTTACTATACCATTTTTTCCGAGATTTGCATGGCTAACTT
TTTCTTATGCTTACATGCCGTACGTAGCAGTCCAAATAGTGAAAAATAAAGACAT
TCATTTAATTATCTCATAGCTAACGAAAGCAAATTATAGCTATAATGGACGAATA
TTCTATCTTTTTATCTCCTCTAATCATAGGGAGAAATTCAAAAATAGTCAGATTTA
CAACCGGTCGTTCAAAAATAGCCAAGTTTCAAAAGTAATCGAAATTTAGCCATTT
TTTATGTAAAGATAAATCTGAGCGAAAATACTATTCAAAACCCGGAAAATACGTC
AGCATATTATATTGAAGTTCCAGCATAAGTATGCTTGAACTCCAGCATATTATACT
GGAGTTCCAGGATAAGTATGCTGGAACTCCAACATAATATGATGAAGTTCCAGCA
TAAGTACACTAGAACTCCAGCATAATATACTGGAGTTCCAGCAAGTATAATTGT




