IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015961089

Gene Model XP_015961089.1
Description: AdEXLB-04
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300
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List of domain hits ol

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family 3621 Expansin-like B1; Provisional 3-252 2 53e-106

SEQUENCES
Peptide
>AdEXLB-04

MELSFMHKLGVVCLILLVLNSAVCCFADSYRKSRASYYNTPDGYGNPWGACGYGEY
GRTVNGGNVAAVSGDIWKGGSGCGACYQIRCKIAQYCDEDGTRVVVTDYGEGDRT
EFIMSEHAFSNLARDSAASAKLMKYGVVDIEYKRVSCKYSNRNVLVKIHEKSNNPYY
FAMLLLNVGGKCDVAAVQLWQEDHKEWSPLRRVYGTVFDYENPPSGKITLRFQMD
CGERLVWVHPKKPIPSDWNAGEAYDTGLQF

CDS (coding sequence)
>AdEXLB-04

CATAAGCCTTCTCTCTTGTTAATAGTTATTATCTATCATTCTTACTTCACAAATAGT
TTTATTATTTCATCACCTACCTATTTGTGACCAAGTGTTTGTCAGTTGTCACCATAT
ATATATATTATATAGAAATGGAGCTTAGTTTTATGCACAAACTTGGGGTTGTTTGT
CTCATATTATTGGTCTTAAATAGTGCAGTGTGCTGTTTTGCGGATTCATATAGGAA
ATCAAGAGCATCTTATTACAATACCCCTGATGGCTACGGGAATCCATGGGGAGCT
TGTGGCTATGGCGAGTACGGAAGGACTGTCAACGGTGGCAATGTTGCGGCCGTGT
CCGGTGATATTTGGAAAGGTGGAAGTGGTTGCGGCGCATGCTATCAGATTCGGTG
TAAAATAGCACAATATTGTGACGAAGATGGAACACGTGTAGTAGTAACAGATTA
CGGTGAAGGAGACAGAACAGAGTTCATAATGAGCGAACATGCATTCTCAAATTT
GGCACGTGACTCAGCTGCTTCTGCAAAGTTGATGAAATATGGTGTTGTGGACATT
GAATACAAGAGGGTCTCTTGTAAATACTCTAACCGCAATGTTCTTGTTAAGATCC
ATGAAAAGAGCAATAATCCTTATTACTTTGCTATGTTGCTTCTCAATGTTGGTGGA
AAATGTGACGTTGCTGCTGTTCAGTTGTGGCAGGAAGATCACAAAGAATGGAGTC
CACTGCGAAGGGTGTATGGAACAGTTTTTGATTATGAGAACCCACCAAGTGGTAA
AATCACCTTAAGGTTCCAAATGGATTGTGGTGAAAGGCTTGTTTGGGTGCATCCC
AAGAAACCTATCCCCAGTGATTGGAATGCTGGGGAAGCATATGACACTGGCCTTC
AGTTCTAACTTTCAAATCAATTAGAATTGCAGACACATGATGACATCTTTATTTGC
ATTGGAATCTTAATATGAGAGTATTGGCAAAAAATATTTATAATATAATATAATA
AAATATATT

Nucleotide

>AdEXLB-04



TGCTTATATTTATGTATCGTTAATTATATGTGGATCTACCCTGTAATGTATCATTTG
ATTAATAATAAGTGTGGAGAACTAATTTTTAGTTAGTATATATTATTAATGAAATT
TTAATATTTAAATTTATAATTTAAAATTTATAATTAAATATTTATGATTTAAGATT
TATATTTTAAAATAAACAAAATTATTTTAAAATTAATTAAAAATATTAATTACCTA
ACATTATTAACTAAAAAGTTAGAAATTCGAATCTCACATTATAAATAAAAAATAT
CCGATGGCCGATTTTTAGGAGTTGCCCATAAGTAAATCATCTGCAGCCAAGTTTG
AAAAATATTTACACATCATTATGAGAATCCTTAAGCATTCAATAATCGTAACATT
GAAAGAAACTAAAAAGTGGTGGGTCACCACGGTACCTCAATAAGGAAGCACTAC
TATATATGCTATAAATACGACACCACATGTTTTTGTGTTAATTTCATACTATAAAC
CATAAGCCTTCTCTCTTGTTAATAGTTATTATCTATCATTCTTACTTCACAAATAGT
TTTATTATTTCATCACCTACCTATTTGTGACCAAGTGTTTGTCAGTTGTCACCATAT
ATATATATTATATAGAAATGGAGCTTAGTTTTATGCACAAACTTGGGGTTGTTTGT
CTCATATTATTGGTCTTAAATAGTGCAGTGTGCTGTTTTGCGGATTCATATAGGAA
ATCAAGAGCATCTTATTACAATACCCCTGATGGCTACGGGAATCCATGTATAGCC
CTACTCTTTCATTTTATTTCTTTCCGAAGACAAAATCAATATGTGCGGTCTTCCATT
TTTAGTTTCATTAACCTAGTAATTCAATTACATACTTTTACTTCATATTTTTAAACA
TTAATTATTAATTAAAAATTATAAATTATAAATTTTAATAATCTTTTAATATTTTCT
ATTTATATATACATTCTCTCTCTTAAGTTTTATATATCTTAATTATATACTTATTCA
TTTTTTAACAAGAACTTTTGATATTTAAATCGAACTTAGCGATGACGATATATAAA
TTTTGGATAGACTGAATTTATTGAAATACATGAAGACAAACCAAAAACAATTCAT
AAACTTTATATTTAATGATTAAATTTTAGAAAAATAATTTTTTCATAACATTAGAA
TATTCAAAAGCTCCTGTAATAATGAATTCCACGATGTATTTATAACCTGTAAAAA
GGTCTAAAATTTAATTCCAACATCTTATAATATTAAAAATGTAATAACAATGGTTT
GTGGATGAATATATTATATATCTTTAGGGGGAGCTTGTGGCTATGGCGAGTACGG
AAGGACTGTCAACGGTGGCAATGTTGCGGCCGTGTCCGGTGATATTTGGAAAGGT
GGAAGTGGTTGCGGCGCATGCTATCAGGTAATAATTTTATTTATTTTCCATTTTTT
TAGTGATGAATAATGCTAAATGATATATATGATTTTTAATTAATTAGGTTTACCAA
ATTAAATCTAGAAATAATATATAGTGAATATGTATTTACCAATTAATTACATGAT
AAATTGATAATTCAGATTCGGTGTAAAATAGCACAATATTGTGACGAAGATGGAA
CACGTGTAGTAGTAACAGATTACGGTGAAGGAGACAGAACAGAGTTCATAATGA
GCGAACATGCATTCTCAAATTTGGCACGTGACTCAGCTGCTTCTGCAAAGTTGAT
GAAATATGGTGTTGTGGACATTGAATACAAGAGGGTCTCTTGTAAATACTCTAAC
CGCAATGTTCTTGTTAAGATCCATGAAAAGAGCAATAATCCTTATTACTTTGCTAT
GTTGCTTCTCAATGTTGGTGGAAAATGTGACGTTGCTGCTGTTCAGTTGTGGCAGG
TACGTATAAATAAAATATATACATATACACATTTATTTAATTTCCTAAATATTTTT
TATATCAATGTAAATATTACTTAATTATTTGACACGACAAATAGTTTAAGAGAAT
CTCTGAAAATTTAAATTGATGATAACTAAGTGTTCACTCTAAAATTCTTATTAATG
TATCAATTTCTAATGTCTAAACTAATAAAGGATTGAATAAATATCGAAGTTGCCA
TTCATTTTCCATTTATTTAATTGCTTGTGTTCTTGTGTGTTTACATCGATGTAATGT
TATCATCAATGTTATTACAGGAAGATCACAAAGAATGGAGTCCACTGCGAAGGGT
GTATGGAACAGTTTTTGATTATGAGAACCCACCAAGTGGTAAAATCACCTTAAGG
TTCCAAATGGATTGTGGTGAAAGGCTTGTTTGGGTGCATCCCAAGAAACCTATCC
CCAGTGATTGGAATGCTGGGGAAGCATATGACACTGGCCTTCAGTTCTAACTTTC
AAATCAATTAGAATTGCAGACACATGATGACATCTTTATTTGCATTGGAATCTTA
ATATGAGAGTATTGGCAAAAAATATTTATAATATAATATAATAAAATATATTGCT
CACATCAATTATTTAATGTTAATAATTATATATTTGTGTATAAATATATGTTATTA
AATTTATTTTAATAAATAATTTATATTTTAGTATGTATTTTATATGAATAACTAATT




TGGTAATTAATTTTTATATACATATGATATTATTATAGATTTTAAATGTGACCCCT
TATTATTAATGACATTTTTTTTGTTGAATTGTCAAAATTTAATACTTGTTCTCTTTA
ATTCTATTCAAAATTCTTTTCATTTCATTGTTAATGACTAATTTTTTATTGCAAATT
TAAATTTTATTTAAAAATTTATTATTGACCATTAAATTAGTATATACATAAGATAA
AATTCGAATCATCAATATTTACTTTAAATGAATAAGTGAATTGGTCACTCAACTA
ACCTAAATTAATTAATTTTATCTTTCTATTTAGTATTACATAGCGTGTAATGACAA
AATTCACTAGCAATCCAATGTAATAGTTGGTCTAAGAACACCTCTTC






