
IDENTIFICATION 

Species: Aquilegia coerulea 

Locus: Aqcoe3G421000 

Gene Model: Aqcoe3G421000.1.p 

Description: AcEXPA-14 

Family: Alpha Expansin 

3D structure: 

 

GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acoerulea_v3_1 

EXTERNAL RESOURCES 



GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AcEXPA-14 

MSVINPIHTLLLLLLLLLTLTPKATVSDRSYSSASSSSFLSEWKSARATFYAASDPRDT

VAGACGYGDLVKRGFGMATVGLSSSLFERGQICGGCFELRCVNDLKWCHQGTSIIVT

ATNFCPPNYGLESATGGHCNPPNKHFLLPIDAFEKIAFWKASNMNVQYRRIKCIREGG

IRFVIDGSGYFISVLISNVAGAGDVVAVKIKGSRTGWLPMGRNWGQVWHVNADLKN

QPLSFEVTTSDGVTITSYSVAPKTWEYGQSFEGKQFLS* 

CDS (coding sequence) 

>AcEXPA-14 

ATGTCTGTAATAAACCCCATTCACACTCTACTACTTCTTCTTCTTCTTCTCCTCACC

CTTACACCAAAAGCAACGGTGAGTGATCGTTCTTACTCATCAGCAAGTAGTTCAT

CATTTCTAAGTGAATGGAAATCAGCACGTGCAACATTCTATGCAGCATCTGATCC

AAGAGATACAGTAGCTGGAGCATGTGGATATGGAGATCTAGTTAAAAGAGGATT

TGGAATGGCAACAGTTGGATTAAGTAGTAGTTTATTTGAAAGAGGTCAGATCTGT

GGTGGATGTTTTGAATTAAGATGTGTTAATGATTTAAAATGGTGTCATCAAGGTA

CATCAATTATTGTTACTGCAACTAATTTTTGTCCACCAAATTATGGACTTGAATCT

GCAACTGGTGGTCATTGTAATCCTCCTAATAAACATTTCCTTTTACCAATTGATGC

TTTCGAGAAAATTGCGTTTTGGAAAGCTTCTAATATGAATGTTCAATATCGCAGG

ATTAAATGCATAAGGGAAGGAGGGATCCGGTTTGTAATTGATGGCTCAGGTTACT

TCATTTCGGTTTTGATCAGCAATGTAGCAGGTGCTGGAGATGTAGTGGCAGTGAA

AATCAAGGGGTCCAGAACAGGGTGGCTTCCAATGGGGAGAAACTGGGGGCAAGT

CTGGCATGTTAATGCTGATTTAAAGAATCAACCACTCTCATTTGAGGTCACCACT

AGCGATGGGGTTACCATTACATCCTATAGTGTGGCACCCAAAACCTGGGAATATG

GACAGAGTTTTGAGGGCAAGCAATTTCTATCCTAA 

Nucleotide 

>AcEXPA-14 

AAAAACACACTCAAGTAAGTGTACAACAACACTACAAACACTTCACTACAACTTT

CCTTTTCTCTCTCAGAAGTCAGAAATGTCTGTAATAAACCCCATTCACACTCTACT

ACTTCTTCTTCTTCTTCTCCTCACCCTTACACCAAAAGCAACGGTGAGTGATCGTT



CTTACTCATCAGCAAGTAGTTCATCATTTCTAAGTGAATGGAAATCAGCACGTGC

AACATTCTATGCAGCATCTGATCCAAGAGATACAGTAGCTGGAGCATGTGGATAT

GGAGATCTAGTTAAAAGAGGATTTGGAATGGCAACAGTTGGATTAAGTAGTAGTT

TATTTGAAAGAGGTCAGATCTGTGGTGGATGTTTTGAATTAAGATGTGTTAATGA

TTTAAAATGGTGTCATCAAGGTACATCAATTATTGTTACTGCAACTAATTTTTGTC

CACCAAATTATGGACTTGAATCTGCAACTGGTGGTCATTGTAATCCTCCTAATAA

ACATTTCCTTTTACCAATTGATGCTTTCGAGAAAATTGCGTTTTGGAAAGCTTCTA

ATATGAATGTTCAATATCGCAGGTAATCTTTCATTTCTTCTTCTTTCGTTTTTGCTA

AAATACGCCTGTAGTTCTACTTTTCCTAGAGATAAATTTGGGGTTAAACAGTGTC

GTGTCATACTGCCTTAAATCAAGAGAGACTAGTAGACTATCAGACCTTCAAAGAA

ATTTTTTGAAAATACTGTACATAAAATGTCTAGATATCTCGAATTCAGTCTGTCAG

AACTTTTGTTGAAAGGATTTTAAATTGATGGTAAATCGTGAGTTTCCAACTAGTCC

ATCAACCAAAACTTCACACAACTATGACTAGGAAGAGAATGAAAGCTCAAATCA

GGAAATATACTAGTTAAAGATTGGATCTCATACAGACTGTTTAGCTATTCTATAA

CAAGGTGATTAAAGAAGGTTCTCTTAAGGTACAAGTAGTGTGCTGCACTAGTTCT

ACTTTTCTCGAAAGCTATGGTGGATGGTAATTCACGTGCATGAATCTTATAGACA

AAAGGTAAAACAATGTACATGAATCGTGAGCTAGGGTGTATAGGCATTCAAACT

AAAACAATGCATATATTGGGGTTGTGACAAATTTATTTATATTTAGTTCTTACTGA

AAATTATGTTAATCCTATAAATTTTGGTTCATCAGGATTAAATGCATAAGGGAAG

GAGGGATCCGGTTTGTAATTGATGGCTCAGGTTACTTCATTTCGGTTTTGATCAGC

AATGTAGCAGGTGCTGGAGATGTAGTGGCAGTGAAAATCAAGGGGTCCAGAACA

GGGTGGCTTCCAATGGGGAGAAACTGGGGGCAAGTCTGGCATGTTAATGCTGATT

TAAAGAATCAACCACTCTCATTTGAGGTCACCACTAGCGATGGGGTTACCATTAC

ATCCTATAGTGTGGCACCCAAAACCTGGGAATATGGACAGAGTTTTGAGGGCAA

GCAATTTCTATCCTAAACCACTCAAAGGTAATCAGCAGTTTTGCCTTACTTTTCTG

TGTAGTTGGGATTGAAGTATGATAAAAGGATCCGTTGTTTTGAGTTGAAGAAATA

GCTAACAGAAGTATGGAAACCAGTTCCTAAGTATTTGGATTTTTCTTTCACCGCAT

GGTTCTTCATTAAAAACAGAGAAATCAAAGGAAAACAATTTACAGGTCGTTGTAA

TGTGAAATATCTACTACATGCGACAAACTGTATTCAGAAATATGGTGAGACAGGA

CCAGCAGAAGCTAATGGGAACATGACTGTCAGAAAATACTCATGGTAGGGCATC

ATCCTAATAGGTTAAGTCATTTATTCCCCCAGTAAAATGGGTGGGGAGAGTTGTT

TATGTTGTAGAGTGATTCTGCTGGAAATGCAAAAATGAGTTCATTTATT 


