IDENTIFICATION

Species: Aquilegia coerulea
Locus: Aqcoe3G421000

Gene Model: Aqcoe3G421000.1.p
Description: AcEXPA-14

Family: Alpha Expansin

3D structure:
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List of domain hits "

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0050 super family cl31535 expansin A; Provisional 43-266  1.23e-87

SEQUENCES
Peptide
>AcEXPA-14

MSVINPIHTLLLLLLLLLTLTPKATVSDRSYSSASSSSFLSEWKSARATFYAASDPRDT
VAGACGYGDLVKRGFGMATVGLSSSLFERGQICGGCFELRCVNDLKWCHQGTSIIVT
ATNFCPPNYGLESATGGHCNPPNKHFLLPIDAFEKIAFWKASNMNVQYRRIKCIREGG
IRFVIDGSGYFISVLISNVAGAGDVVAVKIKGSRTGWLPMGRNWGQVWHVNADLKN
QPLSFEVTTSDGVTITSYSVAPKTWEYGQSFEGKQFLS*

CDS (coding sequence)
>AcEXPA-14

ATGTCTGTAATAAACCCCATTCACACTCTACTACTTCTTCTTCTTCTTCTCCTCACC
CTTACACCAAAAGCAACGGTGAGTGATCGTTCTTACTCATCAGCAAGTAGTTCAT
CATTTCTAAGTGAATGGAAATCAGCACGTGCAACATTCTATGCAGCATCTGATCC
AAGAGATACAGTAGCTGGAGCATGTGGATATGGAGATCTAGTTAAAAGAGGATT
TGGAATGGCAACAGTTGGATTAAGTAGTAGTTTATTTGAAAGAGGTCAGATCTGT
GGTGGATGTTTTGAATTAAGATGTGTTAATGATTTAAAATGGTGTCATCAAGGTA
CATCAATTATTGTTACTGCAACTAATTTTTGTCCACCAAATTATGGACTTGAATCT
GCAACTGGTGGTCATTGTAATCCTCCTAATAAACATTTCCTTTTACCAATTGATGC
TTTCGAGAAAATTGCGTTTTGGAAAGCTTCTAATATGAATGTTCAATATCGCAGG
ATTAAATGCATAAGGGAAGGAGGGATCCGGTTTGTAATTGATGGCTCAGGTTACT
TCATTTCGGTTTTGATCAGCAATGTAGCAGGTGCTGGAGATGTAGTGGCAGTGAA
AATCAAGGGGTCCAGAACAGGGTGGCTTCCAATGGGGAGAAACTGGGGGCAAGT
CTGGCATGTTAATGCTGATTTAAAGAATCAACCACTCTCATTTGAGGTCACCACT
AGCGATGGGGTTACCATTACATCCTATAGTGTGGCACCCAAAACCTGGGAATATG
GACAGAGTTTTGAGGGCAAGCAATTTCTATCCTAA

Nucleotide
>AcEXPA-14

AAAAACACACTCAAGTAAGTGTACAACAACACTACAAACACTTCACTACAACTTT
CCTTTTCTCTCTCAGAAGTCAGAAATGTCTGTAATAAACCCCATTCACACTCTACT
ACTTCTTCTTCTTCTTCTCCTCACCCTTACACCAAAAGCAACGGTGAGTGATCGTT



CTTACTCATCAGCAAGTAGTTCATCATTTCTAAGTGAATGGAAATCAGCACGTGC
AACATTCTATGCAGCATCTGATCCAAGAGATACAGTAGCTGGAGCATGTGGATAT
GGAGATCTAGTTAAAAGAGGATTTGGAATGGCAACAGTTGGATTAAGTAGTAGTT
TATTTGAAAGAGGTCAGATCTGTGGTGGATGTTTTGAATTAAGATGTGTTAATGA
TTTAAAATGGTGTCATCAAGGTACATCAATTATTGTTACTGCAACTAATTTTTGTC
CACCAAATTATGGACTTGAATCTGCAACTGGTGGTCATTGTAATCCTCCTAATAA
ACATTTCCTTTTACCAATTGATGCTTTCGAGAAAATTGCGTTTTGGAAAGCTTCTA
ATATGAATGTTCAATATCGCAGGTAATCTTTCATTTCTTCTTCTTTCGTTTTTGCTA
AAATACGCCTGTAGTTCTACTTTTCCTAGAGATAAATTTGGGGTTAAACAGTGTC
GTGTCATACTGCCTTAAATCAAGAGAGACTAGTAGACTATCAGACCTTCAAAGAA
ATTTTTTGAAAATACTGTACATAAAATGTCTAGATATCTCGAATTCAGTCTGTCAG
AACTTTTGTTGAAAGGATTTTAAATTGATGGTAAATCGTGAGTTTCCAACTAGTCC
ATCAACCAAAACTTCACACAACTATGACTAGGAAGAGAATGAAAGCTCAAATCA
GGAAATATACTAGTTAAAGATTGGATCTCATACAGACTGTTTAGCTATTCTATAA
CAAGGTGATTAAAGAAGGTTCTCTTAAGGTACAAGTAGTGTGCTGCACTAGTTCT
ACTTTTCTCGAAAGCTATGGTGGATGGTAATTCACGTGCATGAATCTTATAGACA
AAAGGTAAAACAATGTACATGAATCGTGAGCTAGGGTGTATAGGCATTCAAACT
AAAACAATGCATATATTGGGGTTGTGACAAATTTATTTATATTTAGTTCTTACTGA
AAATTATGTTAATCCTATAAATTTTGGTTCATCAGGATTAAATGCATAAGGGAAG
GAGGGATCCGGTTTGTAATTGATGGCTCAGGTTACTTCATTTCGGTTTTGATCAGC
AATGTAGCAGGTGCTGGAGATGTAGTGGCAGTGAAAATCAAGGGGTCCAGAACA
GGGTGGCTTCCAATGGGGAGAAACTGGGGGCAAGTCTGGCATGTTAATGCTGATT
TAAAGAATCAACCACTCTCATTTGAGGTCACCACTAGCGATGGGGTTACCATTAC
ATCCTATAGTGTGGCACCCAAAACCTGGGAATATGGACAGAGTTTTGAGGGCAA
GCAATTTCTATCCTAAACCACTCAAAGGTAATCAGCAGTTTTGCCTTACTTTTCTG
TGTAGTTGGGATTGAAGTATGATAAAAGGATCCGTTGTTTTGAGTTGAAGAAATA
GCTAACAGAAGTATGGAAACCAGTTCCTAAGTATTTGGATTTTTCTTTCACCGCAT
GGTTCTTCATTAAAAACAGAGAAATCAAAGGAAAACAATTTACAGGTCGTTGTAA
TGTGAAATATCTACTACATGCGACAAACTGTATTCAGAAATATGGTGAGACAGGA
CCAGCAGAAGCTAATGGGAACATGACTGTCAGAAAATACTCATGGTAGGGCATC
ATCCTAATAGGTTAAGTCATTTATTCCCCCAGTAAAATGGGTGGGGAGAGTTGTT
TATGTTGTAGAGTGATTCTGCTGGAAATGCAAAAATGAGTTCATTTATT




