IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016205664

Gene Model: XP_016205664.1
Description: AipEXPA-17
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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List of domain hits *

} Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNDQ193 super family 33423 expansin-A. Provisional 25-252 1.14e-124

SEQUENCES
Peptide
>AIpEXPA-17

MRTFFFLLLCLVLFIAQHRVECALWQKAHATFYGGADASGTMGGACGYGNLYTDG
YGTKTAALSTALFNDGKACGGCYQIVCDANQVPQWCLKGTFITVTATNFCPPNYALP
NDNGGWCNPPRPHFDMSQPSFLTIAKYKKAGIVPILYRKVGCKRSGGIRFSIKGRDYFE
LVTISNVGGVGEIGQVWVKGSEKNVWEAMSRNWGVNGQSLSYLNGQSLSFKVQLT
NGRTLTAYNVAPSNWKFGQSFISNVQFN

CDS (coding sequence)
>AIpEXPA-17

CATATGATTTTGCCATTTTATGCAGCAAAATAATCAAGTACGTTACATTTCCTTAG
CTTGATTAGACAAATTAAACCGAGATATATATAGAGAGAATGAGAACATTCTTCT
TTTTATTATTGTGTTTGGTGTTATTCATTGCACAACATAGAGTTGAATGTGCACTG
TGGCAGAAAGCTCATGCAACTTTCTATGGTGGAGCCGATGCCTCAGGAACAATGG
GTGGTGCATGTGGCTATGGGAATCTATACACAGATGGTTACGGTACGAAGACGGC
GGCTCTGAGTACCGCTCTGTTTAACGATGGGAAGGCATGCGGCGGTTGCTATCAG
ATAGTTTGTGATGCAAACCAAGTGCCGCAATGGTGCCTTAAGGGCACTTTCATCA
CAGTTACTGCCACAAACTTTTGTCCTCCAAACTATGCACTCCCTAATGACAATGGC
GGTTGGTGTAATCCTCCAAGACCACACTTCGACATGTCTCAACCTTCCTTTCTAAC
CATTGCCAAATACAAGGCCGGCATCGTACCCATACTGTACAGAAAAGTTGGGTGC
AAAAGGAGTGGAGGAATAAGATTTAGCATCAAAGGAAGGGATTATTTCGAATTA
GTGACGATAAGCAATGTAGGTGGAGTTGGGGAGATAGGACAAGTGTGGGTAAAA
GGGTCAGAGAAGAATGTGTGGGAAGCAATGAGCAGGAACTGGGGTGTTAACGGG
CAAAGTTTAAGCTATCTCAATGGACAGAGCTTGTCCTTCAAAGTTCAACTCACCA
ATGGAAGAACCCTCACTGCTTATAATGTAGCACCCTCCAATTGGAAATTTGGCCA
ATCTTTCATCTCTAATGTTCAGTTCAACTAATTAATCACTATACATATCCACTTGT
ATCCATTCAAATAGGCTCAACAATTCAAACATTGTGTGCAGCTATTTGATGACTA
TAACAGGTATGTAGCAAATCTTGTCACTCAAGAAAGCCATATGATAAGAGTATTA
TATTTTGGCCTGTTCAGCAATAAGTGTTTGTGATGTAATCATATTACCGTGGTAAT
TTATCAAGTCTGTTAAAAATGAATAAATAATAAAAAAGTATATGTTAGGAAAATA
A

Nucleotide



>AIpEXPA-17

TCAACTAAAAAAAAGAAAAAAATAAGAAAAAAAATGCAGCATTAAAAAAAAAT
TTTTCTGTAATTTATAACAAATTTGGGTGTAATACGAAAATATTTGGATGTAATAC
GAAGATACTTAAATGTATTGTTTAAGAATTTTTGGTATATATGTGTTGATAAGTTC
TTCATAATTCAAAACTTTTTCTATTTTTCCTCCTCATCTTTTGCTACTGCTGCTTTTT
TTTTTCATCATCATCACCATTTTCTTCTTTTTTTTTCTTATTCATCTTTTTCTTTTTTT
ATTTTACCTTCTCAAATTTCTTCTTGTTTTACTCTCTCACCAATACCACCTCCTTCT
CTTTTTTTTCCTTCTTCTTCCATTGAAATTTTTTCTCCTCCTTCTTTTTTCTTCTTCTC
TTCCATCATCAGTTATTTAGTTATTTCGTTGTTGAGGATAATAAATAATTCAAGTT
CAGATTCAATTGAAGTAGAACAAAATTGATTATTTTGAATCCAATATTATTTTCCT
AACATATACTTTTTTATTATTTATTCATTTTTAACAGACTTGATAAATTACCACGG
TAATATGATTACATCACAAACACTTATTGCTGAACAGGCCAAAATATAATACTCT
TATCATATGGCTTTCTTGAGTGACAAGATTTGCTACATACCTGTTATAGTCATCAA
ATAGCTGCACACAATGTTTGAATTGTTGAGCCTATTTGAATGGATACAAGTGGAT
ATGTATAGTGATTAATTAGTTGAACTGAACATTAGAGATGAAAGATTGGCCAAAT
TTCCAATTGGAGGGTGCTACATTATAAGCAGTGAGGGTTCTTCCATTGGTGAGTT
GAACTTTGAAGGACAAGCTCTGTCCATTGAGATAGCTTAAACTTTGCCCGTTAAC
ACCCCAGTTCCTGCTCATTGCTTCCCACACATTCTTCTCTGACCCTTTTACCCACAC
TTGTCCTATCTCCCCAACTCCACCTACATTGCTTATCGTCACTAATTCGAAATAAT
CCCTTCCTTTGATGCTAAATCTTATTCCTCCACTCCTTTTGCACCCAACTCTGTATA
ATTAAATATATGTTAGGATTGGACTTTTTTTTTTTAAATATATTTGACTAAATTATC
ATATAACATATACTAATAACGACATACTTTCTGTACAGTATGGGTACGATGCCGG
CCTTGTATTTGGCAATGGTTAGAAAGGAAGGTTGAGACATGTCGAAGTGTGGTCT
TGGAGGATTACACCAACCGCCATTGTCATTAGGGAGTGCATAGTTTGGAGGACAA
AAGTTTGTGGCAGTAACTGTGATGAAAGTGCCCTTAAGGCACCATTGCGGCACTT
GGTTTGCATCACAAACTATCTGATAGCAACCGCCGCATGCCTTCCCATCGTTAAA
CAGAGCGGTACTCAGAGCCGCCGTCTTCGTACCGTAACCATCTGTGTATAGATTC
CCATAGCCACATGCACCACCTACAACAAGAACTCACAACGAATTAATGAATCTGA
ACAAAAAAATATCAAGTTGAATAATCTTGATTATATATGTTATGTACCCATTGTTC
CTGAGGCATCGGCTCCACCATAGAAAGTTGCATGAGCTTTCTGCCACAGTGCACA
TTCAACTCTATGTTGTGCAATGAATAACACCAAACACAATAATAAAAAGAAGAAT
GTTCTCATTCTCTCTATATATATCTCGGTTTAATTTGTCTAATCAAGCTAAGGAAA
TGTAACGTACTTGATTATTTTGCTGCATAAAATGGCAAAATCATATGGTAATTTAT
AGAAGCAGTTGAGACAGTGGAACGAACAACGAACTAGTTCGATAATCAATCGGG
TTCAAAGTATTGAGAAATAAAAATAGTATCGAGAGTTGACCAAAAATGTCAAAT
CTCGCTCTTGTTTTAAAAATAATAGTGGATAACATGCCTTAAAGAAGTAGGGATA
ATGGTAGGTATATATAATCATGAAATAAACTAATTTAATTAATTGGTTTGTATGC
ATAACACGTTTAATCATTTCTAGGATCCGTGGTACGTAGTTGGTACAAATACAAT
ATAATCAATCAAACGTAGTTTCCACAACTTGCGGCGGTAAACCCTAACATGCATT
TATCATATAATAATTAATCCTATAGGCCAACCCACTTGGATGATAGCTTATCCAA
CATATATTACAGAAATTAAATAAACAAGATGCTGTTATTCCGTACTTATACATAA
ATGGTACACGCAATAATGAAAGATAAAGAACGAAACTATGGGTACCTAGCAGG






