IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015942841

Gene Model: XP_015942841.1
Description: AAEXPA-03
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300

GENE STRUCTURE

ADEXPA-03 —i
5

L 1 L 1 1 I 1 -
tibp S00bp 1000 15006p 2000 2500bp 30000

Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.
Superfanilies PLNOOOS0O

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN0D050 super family ci31535 expansin A; Provisiona 26-251 143e-134
SEQUENCES

Peptide

>AdJEXPA-03

MGFLGVVLMGFILLVGVGVHGNDANGNSWLDAHATFYGGGDASATMGGACGYGN
LIRQGYGTETAALSSALFNNGMSCGACFEVKCVSDQRWCLPGSVVVTATNFCPPNN
ALPSDNGGWCNPPLQHFDLSQPVFQQIAQYRAGIVSVAYRRVPCQRKGGIRFTINGHS
YFNLVLITNVGGAGDVTAVSIKGSRTGWQPMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFKITA
SDGRTLVSSDVAPPGWSFGQTFTGQQFP

CDS (coding sequence)
>AJEXPA-03

ATAGTTCCATTTATTCTTCACTCCATTAACTGCTGCATGAAAGATGGGATTTTTGG
GAGTTGTGTTGATGGGGTTTATTTTATTAGTAGGAGTAGGTGTTCATGGGAATGA
TGCTAATGGTAATAGTTGGTTGGATGCCCATGCAACCTTCTATGGTGGGGGTGAT
GCCTCTGCCACAATGGGTGGAGCTTGTGGATATGGAAACCTGATTAGGCAAGGAT
ATGGGACTGAAACAGCCGCTTTGAGCAGTGCATTGTTCAACAATGGCATGAGCTG
TGGGGCATGTTTTGAGGTGAAGTGTGTGAGTGATCAAAGATGGTGCCTCCCTGGC
TCAGTTGTGGTCACTGCCACCAATTTCTGTCCTCCAAACAATGCCCTCCCAAGCGA
TAACGGCGGTTGGTGCAACCCTCCCCTTCAACACTTTGATCTCTCTCAACCTGTCT
TCCAACAAATTGCTCAATACAGAGCCGGCATAGTCTCTGTAGCTTATAGAAGGGT
CCCATGCCAAAGGAAAGGAGGCATCAGATTCACCATCAATGGCCATTCTTACTTC
AACTTAGTCCTAATCACCAATGTTGGGGGTGCGGGCGACGTTACCGCGGTTTCCA
TCAAAGGATCAAGAACCGGTTGGCAACCAATGTCCAGGAACTGGGGTCAGAACT
GGCAGAGCAATTCTTACCTCAATGGACAAAGCCTCTCCTTTAAGATCACCGCCAG
CGACGGCCGCACCCTTGTCTCCAGTGATGTTGCCCCTCCTGGTTGGTCCTTTGGCC
AGACCTTCACAGGGCAACAATTCCCTTAGGAGACACAATAACATAGATCCTTATT
TCTCATACAATTACTACTATATTACCATTTATGGTTGATATTCAGTAGGATAAATT
TATAATGCAGAGTAAAACAAATATAGGAGTAAGTCATTAAGAGAAAATGGGAGG
GGATTATTTTAAATTGTTCCTTATCATTTGGATTGTATTACAATAAGAGTTATGCG
CTGCTTTCTAAAGGCAGTGGGGAGATTATCACCGGCCATTTTATCTTATTTTTTTG
GTCTATTGTGAGGTTTAGTCAAGTTTGAAGCATGATTTTTGAGCTTAGCCAAGAAT
AACAAGAATATATATAATAAGAAGCATTTTTGCTGCAATGTTTAT

Nucleotide



>AdEXPA-03

TGACTGAGTTTTGGCTGATATGCTTTTAGTTTCCTAGCTTTACTCTATATATAATCA
TTTACTTGATTAATTTCATTCCTATGATTCTAAACCATGCAATCTATCAAGCGTTT
CAGGAATAAAAAAGGGGTTCAAATTCCACTCACTCTATGCATAGTTGGGTAACAA
ATTCACCAAATTTTGGTAACAATATATAGAAAGAAAGTAGTGTGTGGTGAGGACG
CTTTGCCTCTCTTGAGACAGTGACAGTTTTCACTACCACATACAAGAGCAAATTA
AATTATGCACTCTTTAACTCAAAAACAAAACAAAAAAAGAAAGAAAATGATGAA
AACCACGTGGTTTAAGGAAAATTTGAGCTGTCTGACTGTCTCAGCATAGAAAAAT
AGAACATCAACACTTGGCAAGATTAGAGTCCGATCCCCACACTTGACACAGTTAT
TACTATTTGGCCACAATGCAGCATCTATTTATTCCACTACCTTTTGCATTCTTCTTC
CATAGTTCCATTTATTCTTCACTCCATTAACTGCTGCATGAAAGATGGGATTTTTG
GGAGTTGTGTTGATGGGGTTTATTTTATTAGTAGGAGTAGGTGTTCATGGGAATG
ATGCTAATGGTAATAGTTGGTTGGATGCCCATGCAACCTTCTATGGTGGGGGTGA
TGCCTCTGCCACAATGGGTATGTGCGTCACACTTTCCTATTTTTTAATGTTTATTAT
GGTTATATGAGTTATATTATATATATGACAAGGTTTAAGGTTGATTTGACTAATTA
AATTGCTAGACAAATTATTCTTTCATTTCAATAATAAGAGAGGGGAATAAATCAC
AACACCTACAATAAAAGATTTTCAAAATCAACTGAATTTTGAAATTTTTACAAGG
TAGAAGTGATTTCACAATATATTTCTAAATATACTCAATTCGAGGTATGTACTTTC
TTTACTTCAATATCTAATATTATCATGAAACTATTTTTAGAAAAATTTAATTTATG
TGAATTTTATATAGACATTCTTTTACTTTTTTTATTTGCTTTATATTTATTAATTTAT
TTTTGGATAATAAGAAACTAACTTTAAATTTTTTTGTCATAAAAAATTTAATTATA
TATCATAAAATTACTTACCTTATAAATTTAAGCATAGAGAAAAAAGCATTTGATT
AAATATATCTCTAACAAATTACAAATATATTTTTAATCTTTTAGATAAGTAACACT
TTTTCTTTCACTTAATAATTGATGTTATTAGAAATTAAGTAGAGGAATGGTAGGA
GCTAGCAGATTTTGTAATTTATAGCCATAATTAGTTATTATTAATATTTTTAATGG
TGTGAGATTACATCTAATAGTATAGGATTACTCGTTTTTTTTTACTGATTAAGTAC
TTGTCAGATTTTAATAAAAGTGTTGCCTCTAAACTTTCTCATACCATATCTTCAGT
GACCCTTGAAATATTAGTTTTTCTCAATATTTGTGAGAATAACAACAAAATCTTGA
ATTTCTATTGTTTTGTGGTTGATTTTAGGTGGAGCTTGTGGATATGGAAACCTGAT
TAGGCAAGGATATGGGACTGAAACAGCCGCTTTGAGCAGTGCATTGTTCAACAAT
GGCATGAGCTGTGGGGCATGTTTTGAGGTGAAGTGTGTGAGTGATCAAAGATGGT
GCCTCCCTGGCTCAGTTGTGGTCACTGCCACCAATTTCTGTCCTCCAAACAATGCC
CTCCCAAGCGATAACGGCGGTTGGTGCAACCCTCCCCTTCAACACTTTGATCTCTC
TCAACCTGTCTTCCAACAAATTGCTCAATACAGAGCCGGCATAGTCTCTGTAGCTT
ATAGAAGGTAACCTTTTTGCATAATCTATCATTTGTTGTTATTATATGATTGCAGA
ACAACGCAATGGTGATATTTTGCTTCAAAAGATTTTGTTAGAATTAGTGTGTCAA
GTAAATTTAGGTTCCTTTTGTGATAAGAGCAGGGTCCCATGCCAAAGGAAAGGAG
GCATCAGATTCACCATCAATGGCCATTCTTACTTCAACTTAGTCCTAATCACCAAT
GTTGGGGGTGCGGGCGACGTTACCGCGGTTTCCATCAAAGGATCAAGAACCGGTT
GGCAACCAATGTCCAGGAACTGGGGTCAGAACTGGCAGAGCAATTCTTACCTCA
ATGGACAAAGCCTCTCCTTTAAGATCACCGCCAGCGACGGCCGCACCCTTGTCTC
CAGTGATGTTGCCCCTCCTGGTTGGTCCTTTGGCCAGACCTTCACAGGGCAACAA
TTCCCTTAGGAGACACAATAACATAGATCCTTATTTCTCATACAATTACTACTATA
TTACCATTTATGGTTGATATTCAGTAGGATAAATTTATAATGCAGAGTAAAACAA
ATATAGGAGTAAGTCATTAAGAGAAAATGGGAGGGGATTATTTTAAATTGTTCCT
TATCATTTGGATTGTATTACAATAAGAGTTATGCGCTGCTTTCTAAAGGCAGTGG




GGAGATTATCACCGGCCATTTTATCTTATTTTTTTGGTCTATTGTGAGGTTTAGTC
AAGTTTGAAGCATGATTTTTGAGCTTAGCCAAGAATAACAAGAATATATATAATA
AGAAGCATTTTTGCTGCAATGTTTATCTTAGCTAGTTATCAGCTTTAATTCCTTAA
TTAGTGTTCTGTGATAGATTATCTTTTCCTTGTTTCTGGATACACTGCATAAATTCT
AGTTCTTGGTGCAGTTTGGCAGAAAAACATTGTTGTTTACCCTGATCTAAACAAT
AACTTGGTAATGGACTGGTTATGCTCTAAATATTGGACCTCAAACAAAGACAATA
TCTTATTTATTTCCAAATAAGGAAAGAAATCGTGATTTTGAAAAATAATCTTCTAA
ACTAATTATCAAACACAGTGTCTTTCTCTGATTAGCATAGGTATTTTTGCACACTA
CTTTAGCATACACTATAGACTATACCTTAATATATATCCACTATCACACAAGCATA
ATGTTTTCTAATAACAAAACAGGGTAAGTTTATTCTTCTTTCAGCATTTTGTGGTA
GTTACTAATTACATATATAAAATGCTTCTTAAGTCTTGAATGACATGAGTGAATAT
TGCAAATAGATAATTGGATGTGT





