IDENTIFICATION

Species: Mimulus guttatus
Locus: Migut.D00821

Gene Model: Migut.D00821.2.p
Description: MgeEXPA-04
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus v2 0
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0
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SEQUENCES

Peptide

>MgEXPA-04

MYIGGACGYGNLYSQGYATNTAALSTALFNNGLTCGACYEMRCENDPKWCLSGTIT
ITATNFCPPNFALPNDNGGWCNPPLQHFDMAEPAFLQIAQYRAGIVPVAFRRVPCMK
KGGIRFTINGHSYFNLVLITNVGGAGDIHALSIKGSKTGWQPMSRNWGQNWQSNSY L
NGQSLSFQVTASDGRTITSYDVAPSNWQFGQTYEGGQF*

CDS (coding sequence)
>MgEXPA-04

ATGTATATAGGAGGAGCATGTGGGTACGGGAATTTGTACAGCCAAGGGTACGCG
ACCAACACGGCAGCGCTCAGCACGGCCCTATTCAACAACGGGCTAACGTGCGGA
GCGTGCTACGAAATGCGGTGCGAAAACGACCCCAAGTGGTGCCTTTCCGGAACC
ATCACCATCACCGCCACCAATTTCTGCCCACCAAACTTTGCTCTGCCTAACGACA
ACGGTGGGTGGTGCAATCCTCCCCTCCAGCATTTCGACATGGCCGAGCCCGCTTT
CCTTCAAATCGCTCAATACCGGGCCGGCATCGTGCCCGTTGCTTTTCGAAGGGTG
CCATGTATGAAGAAAGGTGGGATTAGGTTCACGATCAACGGCCACTCGTACTTCA
ACTTGGTTTTGATCACCAACGTCGGAGGCGCAGGAGATATCCATGCACTCTCGAT
CAAAGGGTCCAAAACCGGCTGGCAACCGATGTCGAGGAATTGGGGCCAAAATTG
GCAGAGCAATTCGTACCTCAACGGTCAAAGCCTCTCCTTTCAGGTCACCGCCAGT
GACGGTAGAACCATCACTAGCTATGACGTGGCGCCCTCTAATTGGCAGTTCGGTC
AAACCTACGAGGGGGGTCAATTCTAA

Nucleotide
>MgEXPA-04

CTCAAAACCTTAAAACCTTCAAAATTTTTAATTAATTAAGCTTTAATTATGGTTGC
TAAATCACTTTCTCTTGCCACTTTTTCTTTCTTCATTCTGAATTTACTCCGGTTTCA
TAGTGTTGAGGCTGATTACGGAGGATGGGAAAACGGTCACGCCACGTTTTACGGC
GGTGGCGATGCTTCGGGGACGATGGGTACGTAAAATTTGTCCAAAATCGAGTCGC
TACCAAATTTTTGTTACAATAATATTCAATTAACTAATTTAAATCATATATTCCAA
TGTTATATTTTATATGTAATTGATAAAAAAAAATTAAATATTCCAATGTATATAGG
AGGAGCATGTGGGTACGGGAATTTGTACAGCCAAGGGTACGCGACCAACACGGC
AGCGCTCAGCACGGCCCTATTCAACAACGGGCTAACGTGCGGAGCGTGCTACGA
AATGCGGTGCGAAAACGACCCCAAGTGGTGCCTTTCCGGAACCATCACCATCACC
GCCACCAATTTCTGCCCACCAAACTTTGCTCTGCCTAACGACAACGGTGGGTGGT
GCAATCCTCCCCTCCAGCATTTCGACATGGCCGAGCCCGCTTTCCTTCAAATCGCT



CAATACCGGGCCGGCATCGTGCCCGTTGCTTTTCGAAGGTTCGGAAATTTTGTATT
CCATATATTGACTTTAATTTAAATATTAATTAAAGAGATAAAACCTCTCAAAGAT
AATTTAAATATTGTAGGGTGCCATGTATGAAGAAAGGTGGGATTAGGTTCACGAT
CAACGGCCACTCGTACTTCAACTTGGTTTTGATCACCAACGTCGGAGGCGCAGGA
GATATCCATGCACTCTCGATCAAAGGGTCCAAAACCGGCTGGCAACCGATGTCGA
GGAATTGGGGCCAAAATTGGCAGAGCAATTCGTACCTCAACGGTCAAAGCCTCTC
CTTTCAGGTCACCGCCAGTGACGGTAGAACCATCACTAGCTATGACGTGGCGCCC
TCTAATTGGCAGTTCGGTCAAACCTACGAGGGGGGTCAATTCTAAAAGATCATAT
TTATACATACTTTGAATTAAAAAGATTCGAGACGAATGAAATTGTTTAATTAAAC
AAAAATACATACCATTTCTCTTAAAATGTACGAATGTACGTATGTACGTATATGT
ATGTATGTATTTATGTATGTATGTATGCATGCATGCTAAGTTTTTTGGGCATGGTA
AGTAATTTGTTAGGGTTATAGAAAGTGTTGAAGTGGTGGCTAATGGCTGCTTACA
CCGGCCGCTTGGCCTTATATATTTACCGGATTAATAATATTGAAGAGATTAATTA

ACATCTT





