
IDENTIFICATION 

Species: Helianthus annuus 

Locus: HanXRQChr01g0009521 

Gene Model: HanXRQChr01g0009521 

Description: HanEXPA-01 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Hannuus_r1_2  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05101  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.heliagene.org/  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Hannuus_r1_2
https://www.genome.jp/entry/T05101
https://www.heliagene.org/


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>HanEXPA-01 

MAVISGTLFIILLTFTLSDARHPGNFAAGSWQAAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL

YSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCADDPRWCHPGSPSIFITATNFCPPNFA

LPSDNGGWCNPPRTHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVSYRRVPCRKAGGIRFTINGFRY

FNLVLISNVAGAGDIQKVWIKGTKTNWMSMSRNWGQNWQSNAVLIGQALSFRVTA

SDRRTSTSWNIAPAHWQFGQTFAGKNFRV* 

CDS (coding sequence) 

>HanEXPA-01 

ATGGCGGTTATCTCCGGCACTCTCTTCATCATCCTCTTAACCTTCACTCTCTCCGA

CGCCAGACACCCCGGAAACTTCGCCGCTGGCTCCTGGCAAGCCGCCCACGCCACC

TTCTACGGCGGCAGCGACGCCTCCGGCACCATGGGTGGTGCGTGTGGGTACGGAA

ACCTGTACAGCCAAGGGTACGGTGTGAACACGGCGGCGTTGAGCACCGCATTGTT

CAACAACGGGCTGAGCTGCGGCGCGTGCTTCGAAATCAAGTGTGCCGACGACCC

ACGGTGGTGTCATCCCGGCAGCCCCTCCATTTTCATCACTGCTACCAACTTTTGCC

CGCCGAATTTCGCTCTACCAAGCGACAATGGCGGCTGGTGCAACCCTCCTCGTAC

ACACTTTGACCTTGCCATGCCTATGTTCCTTAAAATTGCCGAATATCGTGCCGGAA

TTGTTCCTGTGTCCTACCGTCGGGTACCATGTAGAAAAGCTGGTGGAATTAGGTT

CACCATCAACGGTTTTCGCTACTTCAACTTGGTTTTGATCAGCAACGTCGCGGGTG

CAGGTGATATCCAAAAGGTGTGGATCAAAGGAACAAAAACCAACTGGATGAGCA

TGAGCCGAAACTGGGGGCAAAACTGGCAATCAAACGCAGTCCTTATCGGTCAAG

CGCTCTCTTTCAGAGTCACTGCCAGTGACCGTCGCACATCCACCTCGTGGAACATT

GCACCCGCTCACTGGCAATTCGGGCAGACGTTCGCAGGAAAGAATTTTAGGGTTT

AG 

Nucleotide 

>HanEXPA-01 

CTCCCTCCATAAGTATTCCCACACTCCCTCCAATAGCTTTAACCCACCACTACTCT

CTCACTAACTTTCCTCACTCCCACTCAAAACCCTAACAATGGCGGTTATCTCCGGC

ACTCTCTTCATCATCCTCTTAACCTTCACTCTCTCCGACGCCAGACACCCCGGAAA

CTTCGCCGCTGGCTCCTGGCAAGCCGCCCACGCCACCTTCTACGGCGGCAGCGAC

GCCTCCGGCACCATGGGTATGTCACAATGTCAAAACACCCCACATTTGTTCCATA



CACTTGTACAGTACAACATATACAGCTATAGTACTGTTTTTTTTTTTTTTAATTTTT

TTAATTAACTGCTGTGATAACATGTAAGAAGAGTTGATACCAAACAAACTACCAA

CAAATATTAATAAACCTAACCAATGATAATTCTCTAACACACAGGTGGTGCGTGT

GGGTACGGAAACCTGTACAGCCAAGGGTACGGTGTGAACACGGCGGCGTTGAGC

ACCGCATTGTTCAACAACGGGCTGAGCTGCGGCGCGTGCTTCGAAATCAAGTGTG

CCGACGACCCACGGTGGTGTCATCCCGGCAGCCCCTCCATTTTCATCACTGCTACC

AACTTTTGCCCGCCGAATTTCGCTCTACCAAGCGACAATGGCGGCTGGTGCAACC

CTCCTCGTACACACTTTGACCTTGCCATGCCTATGTTCCTTAAAATTGCCGAATAT

CGTGCCGGAATTGTTCCTGTGTCCTACCGTCGGTATGGCTTCTTTTTTATAATGTA

CAAGTTTTTATGGGTATTGTACAAGTTAGTTTTGTTTGAGGGGTTAATGAGGTGAT

TTTACTGAATTGCCCCTGGAATTAATTATGTTTGTCTGCTACAAACCTTCTTTTTCA

GGGAATCGGAATGTGGTTTCCCAAAATTCCGGTCACTAATATTTTTTACCTTTTTA

AATCTTTTTGAGCATATAGTATTGTATATTTTGGCAAAAATGACCCTAGTTTTTTT

ACAATGTGTTTAAAACTAGCTCTTGTATTTTATAAAGGAAATCTTCGGGATGGAA

TAAGAGTTAGGGACTATAAGGTCCTGGATTCGATTGTCTCACAAAGGTGTTTTTTC

CCAGATTTATTGTGTTTTTCCTGAATTGGCATATATACATTGTTGTCTAGTGGCAC

GATGATACTTTAGTGGTCGGTTAGTGATCCAAATCTACCGTTTAAAAAGTGTGTTT

AAACGAGTAAGCTCTTTAATATGAATTAAAAGCTCATTTAATAATTTAGCTCGAA

TTTAATAGCGAGGCTTACTAGGCTTGCTAGTTAGTCTAGCATGCTTATTTTAAGTA

TAACAAAGTTAATTTTAAAAAATAAATTTAGTTATATAATAGCTAAATATATTTTT

AGTTTTTTTAACATGTTTTAAACCTAAATATCACCTAATGTTTTTTCCACTTTTGAT

GATTTGAACCCACAACATTTACAAAAAGGCTAAATTTTGCAAGTTCAACTCGAGC

TTAAAAACCTAGTTTCCATCTGATGTAGTTTGACGAATTTAGCTTGAGCTTGAAAA

GGTATTTAAAAGCAACGCTTGAACTCGAGCTTAGACTTGTTAAAATCTATTTGGC

AAAGTTTTTTTTTTAACTTAAATGAGACGAACTCAAGCTTAGACTTGTTAAAATCG

ATTTGGATCGTTTGACTCCCAACTATATTTTTAGGTGTAACATATTAAACATTGCA

CTTTTCTAGCTAAAGTACAATCATAGATGCATGAGGTATAAGTGTGAGATGCGCA

TTTAATATGTGACCGGTATAAAAGTGGTTGTCAACTGTTTTGTAAGGGTAGTTATT

TCACAACTCACATGGGCTGAACTTTAATGTTATAAAGATTTTAGTGGTAAATGAG

TAGGAAATTTAATGTGTACGGTGTCGTTTAGTTGACTCCATGTGGGATGTTACTAT

GCTAGCCACGTGATCTTCTTTAGGTTTTGGTCCCACCATAATTACTGTAGATACTA

CCGCGTGATTTATGGTTGTATGTCTACCGTTAAATGGAATTTGATTATGACATCAC

AGCCGTTGGTTTCTCTACAAGTAGTAGTAGAGACATTAGTCTTCAATGTGCGATC

AAGATTGCCGTACTCCGTCCCTACGTTTACTCACCTGTCCCTCGTAACATGCTAGT

AACTTCTTTTGGGGGAGGTGGGAAGGTTTACCCTACTTATGTGGGTCCGGGAGGT

CTCAGGGTCGAATCTTGCGTGGGCGAACTATGACATCGGTTCAAACTGTCAATAA

TATGCCAACTGCGGGATTACTACTTGTGGCCTAGGTGATCAAAGGCCTAGCCGGG

TGATCTAGCCGTTCAAAAAAAAAAAACTTCTTTTTAAAGAAAATAATAATTATTA

TTTTTTAATTTGTTATCCACTTATCCAATTTGACTACACTAATGTTACATATGTTAC

ATTTTATGCAGGGTACCATGTAGAAAAGCTGGTGGAATTAGGTTCACCATCAACG

GTTTTCGCTACTTCAACTTGGTTTTGATCAGCAACGTCGCGGGTGCAGGTGATATC

CAAAAGGTGTGGATCAAAGGAACAAAAACCAACTGGATGAGCATGAGCCGAAAC

TGGGGGCAAAACTGGCAATCAAACGCAGTCCTTATCGGTCAAGCGCTCTCTTTCA

GAGTCACTGCCAGTGACCGTCGCACATCCACCTCGTGGAACATTGCACCCGCTCA

CTGGCAATTCGGGCAGACGTTCGCAGGAAAGAATTTTAGGGTTTAGTTTTAGCGG

TTAAGGAATTAAGTATGCTTTTAGTTTTTTATGTTGTTGATGTTGTTTGGTTGTTTT

TTTTTTACTTTTATCGGGGGTGGTGAAAGTTAAGGTAATATGTTTGGAAACGTTTT



CAGTTTTCTGGACATTTAGGTTATAGTTAAGCTGAGGCGGCTGCAAAAGAAGGTG

TGGCCCGCAGTAATTCTGCTGCTAAAGGGGGTTTTAGTCAAAAAGTGGTGGCTTT

GTTTTAGTATTTTAAAAATGAATTAAGAATTGTATTTAGGGTTTGTGTTTACATCT

TGTAAGTCAAGTAACAAGAACTAGTTAAGCTAGACTTGGATTGTATTGATCTAAT

TGTGTTATGGTATGATGTTACATGTTTTCGATATTATAAGATAAGAAGTGTTATTT

TATTTTATTGATGATGTTTGGTTATTCTTGTAACGATTTGAAGATGGCCTTAGGTT

AAACCAAAGTATTC 




