
IDENTIFICATION 

Species: Phaseolus vulgaris 

Locus: Phvul.009G019000 

Gene Model: Phvul.009G019000.1.p 

Description: PvEXPA-20 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1  
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T03093  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.pulsedb.org/organism/636  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T03093
https://www.pulsedb.org/organism/636


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PvEXPA-20 

MASVMFVLVSFLVLLCCFSVNICAFSPSGWTSAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL

YSTGYGTDTAALSTALFNDGASCGECYKIMCNYQADPKWCLKGTSVTITATNFCPPN

FALPSNNGGWCNPPLKHFDMAQPAWEKIGIYRGGIVPVLFQRVPCMKKGGVRFSVN

GRDYFELVLINNVGGAGSVQSVSIKGSKTGWMTMSRNWGANWQSNAFLNGQSLSF

RVTTTDGVTKLFQDVVPSNWAFGQSFPTTVQF* 

CDS (coding sequence) 

>PvEXPA-20 

ATGGCCAGTGTCATGTTTGTTTTGGTCAGCTTCCTCGTATTATTATGTTGTTTCTCA

GTTAACATTTGTGCCTTCTCACCTTCTGGATGGACCAGTGCACATGCCACCTTTTA

TGGAGGTAGCGATGCCTCTGGGACAATGGGAGGAGCTTGTGGGTATGGGAATCT

GTATTCAACAGGGTATGGAACTGATACAGCAGCACTGAGTACTGCCTTATTTAAC

GATGGAGCTTCATGTGGGGAGTGCTACAAAATCATGTGCAATTATCAAGCAGACC

CCAAATGGTGCTTGAAGGGAACATCTGTAACCATAACTGCCACAAACTTTTGCCC

TCCCAATTTTGCTCTGCCAAGCAACAACGGTGGGTGGTGCAACCCTCCTCTCAAA

CACTTTGATATGGCTCAACCCGCATGGGAAAAGATTGGTATCTATAGAGGAGGGA

TCGTGCCCGTTTTGTTCCAAAGGGTTCCATGCATGAAGAAGGGAGGGGTTAGGTT

CAGTGTGAATGGGAGAGACTACTTTGAGCTTGTGCTGATCAACAATGTGGGAGGA

GCTGGATCTGTTCAATCTGTGTCGATCAAAGGTTCAAAAACTGGATGGATGACTA

TGTCAAGAAATTGGGGAGCTAATTGGCAATCCAATGCCTTTTTGAATGGTCAATC

TTTGTCTTTCAGAGTCACAACAACCGATGGTGTAACCAAACTTTTTCAAGATGTTG

TTCCATCCAATTGGGCTTTTGGCCAGAGTTTCCCTACCACTGTTCAGTTTTAA 

Nucleotide 

>PvEXPA-20 

CTTATTTAAAGACTCCTAATTTGGTGCTTAGAGATGATAATAAATGTTCCTTAAAC

AAATACAAATTCTCTCACTCACTGCACCCTTCTCTTTCAATTTAGTCTTCACCATTC

ACTGCTTAAGGCAACATACTAATGGCCAGTGTCATGTTTGTTTTGGTCAGCTTCCT

CGTATTATTATGTTGTTTCTCAGTTAACATTTGTGCCTTCTCACCTTCTGGATGGAC

CAGTGCACATGCCACCTTTTATGGAGGTAGCGATGCCTCTGGGACAATGGGTGAG



TCAATGTACACTTAACATTTTTTTTCTTCTATATTTTATTCCCTTACGTATGATCCT

TGTAACAATATCAGCATGATGCTAGCTAGCATGATTGAGTGTAGTTTAATACACC

AATTATATTTGGTGAAAACTGTGCTTTGCCATGTCACTAGAGATATCCCAAAAGA

ATCTACATTTATTTTTTTCCTTTTACTGAAAGTTTGCATGTGTGAGAGTGCAGGAG

GAGCTTGTGGGTATGGGAATCTGTATTCAACAGGGTATGGAACTGATACAGCAGC

ACTGAGTACTGCCTTATTTAACGATGGAGCTTCATGTGGGGAGTGCTACAAAATC

ATGTGCAATTATCAAGCAGACCCCAAATGGTGCTTGAAGGGAACATCTGTAACCA

TAACTGCCACAAACTTTTGCCCTCCCAATTTTGCTCTGCCAAGCAACAACGGTGG

GTGGTGCAACCCTCCTCTCAAACACTTTGATATGGCTCAACCCGCATGGGAAAAG

ATTGGTATCTATAGAGGAGGGATCGTGCCCGTTTTGTTCCAAAGGTTTGAACTTTA

TTCAACATCTTTGTCTAATAATAGGACAAAACACTTAGATCCAGCTTTTTATAAGT

TATTCTTTATTCAAAATTGAAGTTGAATAAACAAAGTTAAAACTATTATACATTTA

TGACTGGATCGATAATCGGACAGACCGATATAATAATAGTATGATAAATAATTTT

ATTAATCTATTAAAAAGTAAACTTTTAAACTTAACTCAATTTTATAAAATCAAACT

TACAAAGTAAGATTTGCATTCCCTATGAAATGTCAAGAGTTGGGGTGTTCGTCCA

TTAAAACGGTAAGTGAGCTGGTTGAGAACGAGATCTCTAACAAATATTCACCTTT

TATAGCGGTGGTTGTAGGAGTGGTGAGAAAAACTCATTAGATTGAATATATAAAA

ATGAAAAAAATTTACAAACTTATTAAAATATTTGGTTAAAGGTAATAATATAATG

TTAGTTTATATATTAGATCATGAATATTTGTCCAGGAACTTTATAAAGCTGTAAAT

ATATTTAACCTAATTGTTAGATACATGATTAACTTTGTCTTACTTGCAGGGTTCCA

TGCATGAAGAAGGGAGGGGTTAGGTTCAGTGTGAATGGGAGAGACTACTTTGAG

CTTGTGCTGATCAACAATGTGGGAGGAGCTGGATCTGTTCAATCTGTGTCGATCA

AAGGTTCAAAAACTGGATGGATGACTATGTCAAGAAATTGGGGAGCTAATTGGC

AATCCAATGCCTTTTTGAATGGTCAATCTTTGTCTTTCAGAGTCACAACAACCGAT

GGTGTAACCAAACTTTTTCAAGATGTTGTTCCATCCAATTGGGCTTTTGGCCAGAG

TTTCCCTACCACTGTTCAGTTTTAAGAGTTTTCTCATGGACGAAAGGGCAGAGGC

GTGCCTCTTATTTTGCTGGAGCAGCCCGCCACCACTCTTCTCTTCTGCTTTTCAATT

TCGTTAATATGGTTAGATCCAAGCCATGAACTTGATGGCCATAATGAAGAAGCCC

AAATACACATTCCACTTGCATGAATCATAAGTGTGAGCCAAGTAGAAATAAACAT

TTTCACAGTTTTAATCATATACTATATATATATATATATGAACTGTAAAGTGCTGT

GTTGAGAGAATTCGGAACCCTCAAATTCTGTGTTATTATAATAAGTCTAGAAGCA

ATGTGCTTTTGGCTAATTTGTTCTTCAGTTTCATCACAC 




