IDENTIFICATION
Species: Cicer arietinum
Locus: Ca 03574

Gene Model: Ca_03574
Description: CarEXPA-10
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/bio data/80
http://www.cicer.info/databases.php



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T02819
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GENE STRUCTURE

CarEXPA-10
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Legend:

Exon — Intron

DOMAIN ARCHITECTURE

1 . . . . .

Query seq.
Superfanilies

PLNn193
List of domain hits ol

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family cl334 expansin-A: Provisional 24-255 459e-126
SEQUENCES

Peptide

>CarEXPA-10

MERLMILSGVVMLVGLFTSQLRVASAKWEKAHATFYGGSDASGTMGGACGYGDLY
TDGYGIKTTALSTALFKDGKSCGGCYQIVCDASQVPQWCLRGTSITVTATNFCPPNFD
LPSDNGGWCNPPRPHFDMSQPAFEMIAKYKAGIVPIFYRKVGCKRSGGIRFTINGKDY
FELVLISNIGGPGDISKVWIKGSKMKKWETMSRNWGVNWQSLSYLNGQSLSFRVQLS
NGKTHTAINVAPSGWSFGQSFISKIQF*

CDS (coding sequence)
>CarEXPA-10

ATGGAAAGGCTTATGATTTTGAGTGGTGTAGTAATGCTTGTGGGGTTGTTTACCTC
ACAATTAAGAGTAGCATCAGCAAAGTGGGAGAAAGCTCATGCAACTTTTTATGGT
GGAAGTGATGCCTCAGGAACTATGGGGGGTGCATGTGGGTATGGAGATCTGTAC
ACAGATGGTTATGGAATAAAAACAACTGCTTTGAGTACTGCTTTGTTCAAGGATG
GAAAGTCATGTGGTGGTTGCTATCAGATTGTTTGTGATGCAAGTCAAGTGCCACA
GTGGTGTCTTAGGGGAACTTCCATAACAGTTACTGCCACAAATTTCTGTCCCCCA
AACTTTGATCTTCCTAGTGACAATGGTGGTTGGTGTAATCCTCCTAGACCACATTT
TGACATGTCTCAACCCGCTTTTGAGATGATCGCCAAATATAAAGCTGGGATTGTT
CCAATCTTTTACAGAAAAGTTGGTTGCAAAAGAAGTGGAGGAATCAGATTTACAA
TCAATGGGAAAGACTATTTTGAACTAGTGCTTATAAGCAACATAGGGGGACCAG
GGGATATCTCAAAAGTTTGGATCAAAGGGTCAAAAATGAAGAAATGGGAAACTA
TGTCAAGGAATTGGGGTGTTAACTGGCAAAGCTTAAGTTATCTAAATGGTCAAAG
CTTGTCATTCAGAGTCCAACTCAGTAATGGAAAGACCCACACAGCTATTAATGTG
GCACCGTCTGGTTGGAGTTTTGGCCAGTCTTTTATCAGCAAGATTCAGTTCTGA

Nucleotide
>CarEXPA-10

ATGGAAAGGCTTATGATTTTGAGTGGTGTAGTAATGCTTGTGGGGTTGTTTACCTC
ACAATTAAGAGTAGCATCAGCAAAGTGGGAGAAAGCTCATGCAACTTTTTATGGT
GGAAGTGATGCCTCAGGAACTATGGGTAAAATGCAACTACATTTTGTCTTATGTG
TTTTTCTCAACATTTCTATATTTCATTTTAATTGTGAATTCCCATATATGATATGAA
ATGTGTAAGGGTGTTTTTGGATTGAGTGATTTGAGTTTATCTATTAATATAAACAT
TTTTGATACTGTTTGACAGAGCTTATTGAAATAGTCTGTAAGATATTGTTTCACAT



ATTTTATCTTTTGTTATAGAAATAAATTATACATAAAAGCTTAGAAAAATTGTTTA
TTCAATTAGTGGTTAATGAATTTGTGTCTACTTGTAGGGGGTGCATGTGGGTATGG
AGATCTGTACACAGATGGTTATGGAATAAAAACAACTGCTTTGAGTACTGCTTTG
TTCAAGGATGGAAAGTCATGTGGTGGTTGCTATCAGATTGTTTGTGATGCAAGTC
AAGTGCCACAGTGGTGTCTTAGGGGAACTTCCATAACAGTTACTGCCACAAATTT
CTGTCCCCCAAACTTTGATCTTCCTAGTGACAATGGTGGTTGGTGTAATCCTCCTA
GACCACATTTTGACATGTCTCAACCCGCTTTTGAGATGATCGCCAAATATAAAGC
TGGGATTGTTCCAATCTTTTACAGAAAGTATGTTATCTTATACATATATGCTCACT
ATGTTTTTCTTTTCTATTTATCTGTCAATAGAAAGGAAACTTTGATTTCTTAGTGAC
ACATTAATCCTGATACTTTACGGTTGCATAATAGTGTTTCCGATGTAGAAACAATT
AAATTTAGACGGGTAATTTTTTTTTATGTAAATTTAATAGTTTCTACCACTGCAAC
ACCATACTATAATTATAGAGGATCTAAATACCAATTTCATACCTTTATTTTCAGTC
AACTTTTCCGGACAATCCTGCACAAAATCTTGAGTTATTTTCTTCAAGTGAAAAAC
ATTTTAACCCACAAGACAGCCACATGTGATTACATTAATGAATTAAATGCACTTT
TGATTTCTCTATTTTGCTCAAAATTATTTTTTAGTTCCCCTATTTCTAAAATCACGT
TTTTGATCCCCTGTTTTACAATTTGTAGAATTTTGTTGGTCCCCTCCATTTTTATTA
TACTGTGGCACAGCTGAATTGAATAAAATAGAATTAAATTCAACATTCTTTTCTTT
TCCTTTTAATATTTTTTATGTTGTTACATCCATAGTACAACATTAGTTAGTGAACA
TGTAACATCATAAAAAAATAGGAGACCAACAAAATCTCACAAATTGTAAAATGG
GGACAAAAAACTTGGTTTTAGAAATAAGAATAAAAGTTAATTTTGAACAAAATA
GGAGGATCAAAAGTACATTTAAGTCTATATTAATTTAATTACTTTGATTTTCTTAA
ATTATTTTCGTTGTTTACATTTTCGTTGTTTACAAGTCAGTATAAGTGTCGTGTGTG
CAGGTGTGTCTAGAGTTTGATAGATTGTCACTGATTAATACAGCTAGCCAACTAA
TATTGCACAATGTTGTGTTGCATCTATGCAGAGTTGGTTGCAAAAGAAGTGGAGG
AATCAGATTTACAATCAATGGGAAAGACTATTTTGAACTAGTGCTTATAAGCAAC
ATAGGGGGACCAGGGGATATCTCAAAAGTTTGGATCAAAGGGTCAAAAATGAAG
AAATGGGAAACTATGTCAAGGAATTGGGGTGTTAACTGGCAAAGCTTAAGTTATC
TAAATGGTCAAAGCTTGTCATTCAGAGTCCAACTCAGTAATGGAAAGACCCACAC
AGCTATTAATGTGGCACCGTCTGGTTGGAGTTTTGGCCAGTCTTTTATCAGCAAGA
TTCAGTTCTGA






