
IDENTIFICATION 

Species: Trifolium pratense 

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA32575 

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA32575 

Description: TprEXPA-26 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>TprEXPA-26 

MGPLNFVCYLLLVLLLLCTVRIHVQANGWLNAHATFYGTNQSPTSLGGACGYDDTF

HAGFGVNTAAVSTMLFRNGEVCGACYQVICDYRIDPKWCLRSRSVTITATNFCPPNN

HGGWCDPPNHQFDMSMSSFLRIARQGNEGIVPILYRRVACKRRGGVRFTSKGQSNFN

MVMITNVGGSGDVKGVWIRGSRTGTWLPMHRN* 

CDS (coding sequence) 

>TprEXPA-26 

ATGGGACCTCTTAATTTTGTTTGTTATCTTTTGTTGGTTTTATTATTATTATGTACA

GTTAGAATCCACGTCCAAGCTAACGGTTGGCTTAACGCTCATGCAACGTTCTATG

GGACCAATCAAAGTCCAACGAGCCTTGGAGGAGCATGTGGTTATGATGATACCTT

TCATGCTGGATTTGGAGTGAACACAGCAGCAGTGAGCACTATGCTATTCAGAAAT

GGTGAGGTTTGTGGTGCTTGCTACCAAGTTATATGTGACTATCGAATTGACCCAA

AATGGTGTCTTAGAAGTCGAAGTGTCACAATAACTGCAACAAATTTTTGTCCTCC

AAACAATCATGGAGGATGGTGTGATCCTCCTAACCATCAGTTTGATATGTCAATG

TCTTCTTTCCTTCGCATTGCACGACAAGGCAATGAAGGCATTGTTCCTATCCTTTA

TAGAAGGGTGGCATGCAAAAGAAGAGGAGGAGTTAGGTTCACATCGAAGGGGCA

ATCTAATTTCAACATGGTGATGATAACAAACGTGGGTGGTAGTGGTGATGTGAAG

GGAGTGTGGATAAGAGGATCAAGAACTGGAACATGGTTGCCAATGCATAGGAAT

TAG 

Nucleotide 

>TprEXPA-26 

GTACATGCTTGTTTGAGAAAAGCCAAAAAAAGAAGAAAAAAAAATTAAAGTTTG

TTTGTTGAGTAAATGGGACCTCTTAATTTTGTTTGTTATCTTTTGTTGGTTTTATTA

TTATTATGTACAGTTAGAATCCACGTCCAAGCTAACGGTTGGCTTAACGCTCATG

CAACGTTCTATGGGACCAATCAAAGTCCAACGAGCCTTGGTAAGCCATTTTTAAT

TGAGATTAATTACTTTTTACATATTCAAGGATGGTGTGAAACTTTACACATACATC

TAACTAAATTATCTTAAATAAATATTTGTATAATGAGAGAAAGAAACATGCATTG

ATAGTGTAAAATAATTTTATACTGTCAACTACTCCCTCCGTCCCAAAAAGAATGA

CCCAGTTGACCGAAACACGCATGCCAATGCATAACTTTGGCGACTAATATCTTTA



ATTGTATAATAGTAAAAATTATAAAAATTTGATATTTTGAAAATACTCATCGAGA

CGAATCTAACAACATCTTATATGTTAATATTTATTTTTATTTATTAGTAGAAAAAT

ATGGTCAAAACAATATATATGAATAGTGCATATATTCAAAATGGGTCATTCTTTTT

GGGACGGAGGGAGTAATAGTAATCATGTTTTTCGCCATGTCATCCCATTTCATTCC

ACTTTTTTAATGACATGTCAAATTGATAGTTTTTTATTAAATGATTGTGTAAAACT

ATTTTACACGGTCAGTGCATCTCCATTAAATTCTTTAAGAATTTATCTTAAAATTG

GCACTATGAAAATATGATTGAATGCATGGTTAAAAAAGTTTTACACAATCGGTAT

CAGTGTATATAAATTAAATCTTTTTAATTTGCAAAAATAACAACCGGTACATTTAT

GTTTCTTGAATAATGCATATTAAATTACAATAGAAAAATAACAAGCATAATACAT

ATTAGAAGTCAAAATATTACATATCAACTTTAATTTCTTGTCTGTAATTTTTATTG

GTATATTTCAAAATTTTCTAAATAGTGAATCAATTATAGTATATATGAATATTTTT

CATTTAAAAAAAAATAATAGTTTGGATATTTACTTCTTTTTTTTATTTGGTAATAG

AGTGATTAATTTGGATATTTACTTTTAGTTTACATATATAAGTTTATAGTTTGAGA

CATTGATGAGAGTTTGGGAAAAATTTGAAAATTATGATGCAAATATGATTGCAAC

TCGTTTATATGAATATAAATTTTATTATTTAATTATTTTTATAATTTTGTAGATCAT

ATTTATATTTTACAAGTATTTGTTATTAGAAAATTGACAAAGTTCGTTAGTATTAA

TTTTTAAAACAATTTATCATGTCATAAAGTATTATCAATTTATCATGCACAATAAC

ATAAAATTACACCTTTTATATGTATGATTGCATCAACGATTCTACATCATGTGAAA

AAGAAACACAATTAGAACAATTAAAGAACGACATGAGTAAATCGTTAATTTCTTT

AATAAAATAATTATAAATAGGTATATTTTCGACCCAGACACATAGATCATCCTTG

TAAGCTTTACATAAATGTCATGACTCGTTGACCCAACACAACCTGAACTCACCAT

CGGATTGGGTCGGTTAAAATTTGACATAAAATATTCGCGTTTTACCTCCAACTCA

ATCTAATTAATTAACTTTGATTGGATCGGATAATGAGTTTGACTAAAATCAACCA

AATCCGACATGCAAACACTCTACTTGTAATCATTCATTTATTATTATGACAATTTT

ATTTTAATTTTCAGGAGGAGCATGTGGTTATGATGATACCTTTCATGCTGGATTTG

GAGTGAACACAGCAGCAGTGAGCACTATGCTATTCAGAAATGGTGAGGTTTGTG

GTGCTTGCTACCAAGTTATATGTGACTATCGAATTGACCCAAAATGGTGTCTTAG

AAGTCGAAGTGTCACAATAACTGCAACAAATTTTTGTCCTCCAAACAATCATGGA

GGATGGTGTGATCCTCCTAACCATCAGTTTGATATGTCAATGTCTTCTTTCCTTCG

CATTGCACGACAAGGCAATGAAGGCATTGTTCCTATCCTTTATAGAAGGTAAGGT

AAGGTAGTACAAATATTTTTTATAAGAAAAATTAAAAATTGTAATTAACAGATGA

AGGGAAATGATAGAGATACATAAATTATTTAAAAACATATATGTATTGTAAATAA

TGAATTTGCGCGCACTTATATACATAGATTAATTAACTGGAACAGGGTGGCATGC

AAAAGAAGAGGAGGAGTTAGGTTCACATCGAAGGGGCAATCTAATTTCAACATG

GTGATGATAACAAACGTGGGTGGTAGTGGTGATGTGAAGGGAGTGTGGATAAGA

GGATCAAGAACTGGAACATGGTTGCCAATGCATAGGAATTAGGGAGCTAATTGG

CAGAGCAATGCAGATCTAAGGAACCAGAGACTTTCATTCAAGATTACTTTGGTTG

ATGGTAACACATTGGTGTTTCTCAATGTAGTGTCTTCCAATTGGAGATTTGGACAA

ACATTTTCATCCCACAATCAATTCTTTTAGTTTCTTTATGAGCTGCTGGAATATCA

TCACAGATCCAATACCCTGCAATTTTTAAAAGGGACTTGAGTGGAGGATATATAC

TACTATATACTTTATATATGATAACGTTGATTTCTTTTGTTCTTTGAAATTTCATAT

TGGTTAAGTTTTCGATAATGCAGTACTGAAAATCAGTTAAGCATGTGTAATCTTCT

TATTCCTAATCTAAGTATGTATTTGCTCTGATCAAAGGGAGTATTATTAAATATTT

GTAATTTTATTCGTATAGAATAAATAAAATGATAATTTGATGAATGAATCAACAA

TGCTCCG 




