
IDENTIFICATION 

Species: Brassica oleracea capitata 

Locus: Bol033258 

Gene Model: Bol033258 

Description: BolEXPA-13 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Boleraceacapitata_v1_0  

EXTERNAL RESOURCES 

http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm 

 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Boleraceacapitata_v1_0
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>BolEXPA-13 

MAMLGLVLCLLTILADFTTISEARIPGVYSGGGWETAHATFYGGSDASGTMGGACG

YGNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGFSCGACFELKCASDPKWCHSGSPSIFVTATNFC

PPNFAQPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVSFRRVPCRKRGGMRFT

INGFRYFNLVLVTNVAGAGNIVRLSVKGTRTSWISMSRNWGQNWQSNSVLVGQALS

FRVTASDRRSSTSWNIAPTHWQFGQTFMGKNFRV* 

CDS (coding sequence) 

>BolEXPA-13 

ATGGCAATGTTGGGTTTGGTGTTATGTCTTCTTACAATTCTTGCTGATTTCACAAC

AATTTCTGAAGCAAGAATCCCAGGAGTTTACAGTGGAGGTGGTTGGGAAACTGCT

CATGCTACTTTCTATGGTGGTTCTGATGCTTCTGGCACCATGGGAGGTGCTTGTGG

GTACGGGAACTTGTACAGCCAAGGCTACGGTGTGAACACGGCGGCTCTAAGCAC

GGCTCTGTTCAACAACGGTTTCAGCTGCGGTGCTTGTTTCGAGCTCAAATGCGCG

AGTGATCCTAAGTGGTGCCACTCAGGTAGCCCTTCCATCTTCGTCACTGCCACCA

ACTTCTGTCCTCCAAACTTTGCTCAGCCAAGTGACAATGGCGGATGGTGCAACCC

TCCTAGGCCTCACTTCGATCTCGCGATGCCTATGTTCCTCAAGATCGCCGAGTATC

GCGCCGGAATCGTCCCCGTCTCTTTCCGCCGAGTGCCATGCCGGAAGAGAGGAGG

AATGAGGTTCACGATCAACGGTTTCCGTTACTTTAACTTGGTTCTGGTTACAAACG

TCGCCGGCGCCGGAAACATCGTGCGGCTGAGCGTGAAGGGAACAAGAACATCGT

GGATAAGCATGAGCCGAAACTGGGGACAAAACTGGCAATCGAACTCTGTTCTGG

TTGGTCAGGCACTTTCGTTTAGAGTCACAGCCAGTGACCGTAGATCATCCACGTC

ATGGAACATTGCTCCGACCCATTGGCAGTTTGGTCAGACTTTCATGGGAAAGAAT

TTCAGAGTCTAA 

Nucleotide 

>BolEXPA-13 

ATGGCAATGTTGGGTTTGGTGTTATGTCTTCTTACAATTCTTGCTGATTTCACAAC

AATTTCTGAAGCAAGAATCCCAGGAGTTTACAGTGGAGGTGGTTGGGAAACTGCT

CATGCTACTTTCTATGGTGGTTCTGATGCTTCTGGCACCATGGGTATGTGTAATCT

ATCAATCTCTTTTCTTCCACCAAAATCACCAAATAAAATTATTTTTATTTCTCATAT



TCACATCACATTGTTAAATTTTGTTCATCTATACTAACGAAACTTACCACATTGTT

AGTTGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACTTACCACATTGTTAAATTAACGTTTCTA

TAAAATGTTAAAATATCTGAATATTGTAGGTTCTTGATTTTAAATGTACCCTCCAA

GGTTTCAACTTTCAACTTTAAGACAATCTAAAACCTGCTCTGTTTAATTTGAACCA

GGAGGTGCTTGTGGGTACGGGAACTTGTACAGCCAAGGCTACGGTGTGAACACG

GCGGCTCTAAGCACGGCTCTGTTCAACAACGGTTTCAGCTGCGGTGCTTGTTTCG

AGCTCAAATGCGCGAGTGATCCTAAGTGGTGCCACTCAGGTAGCCCTTCCATCTT

CGTCACTGCCACCAACTTCTGTCCTCCAAACTTTGCTCAGCCAAGTGACAATGGC

GGATGGTGCAACCCTCCTAGGCCTCACTTCGATCTCGCGATGCCTATGTTCCTCAA

GATCGCCGAGTATCGCGCCGGAATCGTCCCCGTCTCTTTCCGCCGGTAAGAGAAG

CAATTTGCACTGTTCAACATAAATGAATTTATTTGTTTACTTGATAATCTCTAAAA

TTAATTCGATTGGTAGGTTCAAAATTATAGGGGTGTGAAATGTAATATTGTACAA

GTTTCGGGGTGCAGTTGAGAAGTCTTAATTCTCGATTCTGAATGATTAGGGTTAGT

GTCGGTCAATTAAAAGTTTTGCTGCACTAACTCAACATTTAAGAAATCTAGGGGT

CTAGTTAAGAAGTCCACGTCTAAAGATTCTGATGGCTTGGGTTGATGTCATCACA

ACCAAAAGTTTGGGGTATGAAACATAACATTTTTGAAGTACAGGGTTTAATGCTT

AGGTCGAGAAGTTGCGTATGCAAAACTAGGGCTATTGTTCCCAAATTAAAACTTT

AAATAGTATTAAACTTAACATTTTTAGAATAATAGGGAGTCCAGATGAAATGTCT

TGCATTTGGATTGGGTTAATGTCGAGTTCACTAAAAGTTTGGGGGTCTAAATTCA

ACATTATAGAAGTATCCGGTTACAACTGAAAAGTGTTTTTGCTTTGATTATTGGCG

CGAGTCGGTGCAGCATTTATGTTGGGGTTCGTACGCAGAAATTTACCAAATCTTA

AAGATCTTATTTTACACAAAAGAACGAATCTGTCTTTCACACAATCTCCTTTTTAA

ACAACTATCAGTACTACTGTCGTAAATAATAAAAGTAATGGGGTAATAATAATAA

TGAATGTTGTGTTTTTAGTCAACACGCGTTTTCTAGCTTTTTTATTACATAAACCTT

AAATGACGACACTACCCTTTTGTTTTCTTTTAAATTACTTCAGAGTGCCATGCCGG

AAGAGAGGAGGAATGAGGTTCACGATCAACGGTTTCCGTTACTTTAACTTGGTTC

TGGTTACAAACGTCGCCGGCGCCGGAAACATCGTGCGGCTGAGCGTGAAGGGAA

CAAGAACATCGTGGATAAGCATGAGCCGAAACTGGGGACAAAACTGGCAATCGA

ACTCTGTTCTGGTTGGTCAGGCACTTTCGTTTAGAGTCACAGCCAGTGACCGTAG

ATCATCCACGTCATGGAACATTGCTCCGACCCATTGGCAGTTTGGTCAGACTTTCA

TGGGAAAGAATTTCAGAGTCTAA 


