IDENTIFICATION

Species: Manihot esculenta
Locus: Manes.11G105800

Gene Model: Manes.11G105800.1
Description: MSEXLA-02
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mesculenta_v7_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05761

EXTERNAL RESOURCES
https://cassavagenome.org/
https://cassavabase.org/



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mesculenta_v7_1
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DOMAIN ARCHITECTURE
B
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Llst of domain hits

Name Accession Description Interval  E-value
I+] PLN03023 super family Expansin-like B1; Provisional 23-227 1.09e-69

SEQUENCES
Peptide
>MSsSEXLA-02

MSLFLCFSFLLFFVSSVTACDRSGACGYGSLAPGFNGGQLAAGIPTLYKDGAGCGAC
FQIRCKNKTLCSSKGTTVILTDLNHNNQTDFVLSSRAFMAMANQGMGKDILRLGTVD
VEYKRVPCEYKNQNLGVRVEESSQKPNYLAIKLLYQGGQTEIISIDMAKVGSSNWGY
MSRKSGAIWDISRVPAGPLQFRFVVTAGYDGKWIWAKSVLPADWKPGVVYDSGIQII
DIAQEGCSPCNDRVWN*

CDS (coding sequence)
>MSsEXLA-02

ATGTCTCTCTTTCTTTGCTTTAGCTTTCTTCTCTTCTTTGTGTCATCTGTGACAGCTT
GTGATCGCTCTGGGGCTTGTGGGTACGGTTCTTTAGCACCAGGTTTCAATGGTGG
ACAGCTTGCAGCTGGTATTCCTACTCTTTACAAAGATGGGGCTGGTTGTGGGGCC
TGCTTTCAGATAAGATGCAAAAATAAAACCCTGTGTAGCAGCAAAGGCACCACA
GTGATATTGACTGATCTCAACCACAATAACCAAACAGATTTTGTTCTGAGTAGCA
GAGCATTCATGGCCATGGCCAACCAGGGTATGGGCAAAGACATTTTGAGACTTGG
GACTGTAGATGTGGAATATAAAAGGGTACCTTGTGAATATAAAAACCAGAATTTG
GGCGTGCGAGTAGAAGAATCAAGCCAAAAACCAAACTACTTGGCCATCAAATTG
TTATATCAAGGAGGTCAGACGGAAATAATATCTATTGATATGGCTAAGGTTGGTT
CTTCAAACTGGGGCTATATGAGCCGGAAATCCGGGGCAATATGGGACATAAGCA
GAGTTCCGGCGGGGCCTCTACAGTTCCGATTTGTGGTAACAGCAGGATATGATGG
GAAGTGGATTTGGGCAAAGAGTGTTCTTCCTGCAGATTGGAAGCCAGGAGTTGTA
TATGACTCAGGAATTCAAATAATTGATATTGCACAAGAGG

Nucleotide
>MsEXLA-02

ATGTCTCTCTTTCTTTGCTTTAGCTTTCTTCTCTTCTTTGTGTCATCTGTGACAGCTT
GTGATCGCTGTGTGCACCAAACTAAGGCTGCATATTTCTCCAAAGCTTTCTGCACT
TAACTGTGAGGATCCTCTTTTTGGTTTTTCTCTTGTTTTACTTGCTCAATCTATTTG
ATTGAAAACCAAAAATTTTCAAATACCCAGATGATATTTTTACAAGATTTTTTGTG
GGTAATTTTTGTTTTATTGATTTGATGCAGCTGGGGCTTGTGGGTACGGTTCTTTA
GCACCAGGTTTCAATGGTGGACAGCTTGCAGCTGGTATTCCTACTCTTTACAAAG
ATGGGGCTGGTTGTGGGGCCTGCTTTCAGGTTTAGTCAATTTTATTAATTGTTATA
TTTTGATTAATTGCTTTCTGTTGTTGAAAATTTCATTTAATTTGATTTGGTTTTGGA
ATTCTGGCAGATAAGATGCAAAAATAAAACCCTGTGTAGCAGCAAAGGCACCAC




AGTGATATTGACTGATCTCAACCACAATAACCAAACAGATTTTGTTCTGAGTAGC
AGAGCATTCATGGCCATGGCCAACCAGGGTATGGGCAAAGACATTTTGAGACTTG
GGACTGTAGATGTGGAATATAAAAGGTAGTTCAATTATTCCATTTCCTTTGTTTAT
ATAATATAAATATATATAGCATAAATATATATAGCGGGGATTTAATATTTGATTT
AAATTAAAAAAAAATAATCTAATTGAATTAATTTAAAAATTCAGTTTAATTTTTAT
TTAACTGTTAACATTCAAATAAGTACAATGTGAAAATGAAAATTTAGCCATTGAT
ACATGCACTTGTTCTGTTATTTTAATTCTGATTTTGTTTGTTTTTAAAATTTTTGGA
GCAGGGTACCTTGTGAATATAAAAACCAGAATTTGGGCGTGCGAGTAGAAGAAT
CAAGCCAAAAACCAAACTACTTGGCCATCAAATTGTTATATCAAGGAGGTCAGAC
GGAAATAATATCTATTGATATGGCTAAGGTGAGCTAAAACCACAAAAGCAATAT
CATAACACTTGAATAACAAAAAAATTAAAAAGAGTATACTTCTTAAACAAGTAGT
CTAATTTTTTTAGTTGATATTGGGAAATGATTGCAGGTTGGTTCTTCAAACTGGGG
CTATATGAGCCGGAAATCCGGGGCAATATGGGACATAAGCAGAGTTCCGGCGGG
GCCTCTACAGTTCCGATTTGTGGTAACAGCAGGATATGATGGGAAGTGGATTTGG
GCAAAGAGTGTTCTTCCTGCAGATTGGAAGCCAGGAGTTGTATATGACTCAGGAA
TTCAAATAATTGATATTGCACAAGAGGGTTGCTCTCCATGCAACGATCGAGTTTG
GAATTAGGGAAACATTTGTCTAGATTTTTTAGGCTAATAGATTAAATGTAAGGAT
TTA






