
IDENTIFICATION 

Species: Phaseolus vulgaris 

Locus: Phvul.010G010200 

Gene Model: Phvul.010G010200.1.p 

Description: PvEXPA-24 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1  
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T03093  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.pulsedb.org/organism/636  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T03093
https://www.pulsedb.org/organism/636


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PvEXPA-24 

MAEMLSLCIASFVTLFVATNARIPGVYTGGAWQGAHATFYGGSDASGTMGGACGY

GNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCDQDPRWCNPGRPSIIITATNFCPP

NLALPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAQYRAGIVPVSYRRVACRKAGGIRFMIN

GFRYFNLVLISNVAGAGDIVRVSVKGSKSGWNSMSRNWGQNWQSNANLVGQALSF

RVTGGDRRTSTSWNVAPSHWQFGQTFTGKNFRI* 

CDS (coding sequence) 

>PvEXPA-24 

ATGGCTGAAATGCTTAGTCTCTGCATTGCATCATTCGTCACTCTTTTCGTTGCCAC

CAATGCCAGAATTCCCGGTGTCTACACCGGTGGAGCATGGCAGGGTGCCCACGCC

ACTTTCTACGGTGGAAGCGATGCCTCTGGAACAATGGGTGGAGCATGTGGGTACG

GGAATCTATACAGCCAAGGGTATGGGGTGAACACTGCAGCTTTGAGCACTGCACT

GTTCAACAATGGGTTGAGTTGTGGTGCGTGTTTCGAGATAAAATGCGACCAGGAT

CCACGGTGGTGCAACCCTGGAAGGCCTTCCATCATCATCACCGCCACCAACTTCT

GCCCGCCCAATCTCGCACTCCCCAGTGACAATGGCGGCTGGTGCAACCCTCCTCG

CCCCCACTTCGACCTCGCCATGCCAATGTTCCTCAAGATCGCCCAGTACCGCGCC

GGAATTGTCCCTGTCAGCTACCGCCGGGTGGCATGTAGAAAGGCTGGTGGAATTA

GATTCATGATCAACGGTTTTCGTTACTTCAACCTGGTTTTGATCTCCAACGTGGCG

GGTGCAGGAGATATCGTGCGCGTGAGCGTGAAAGGAAGCAAAAGTGGGTGGAAC

AGCATGAGCCGAAACTGGGGGCAAAATTGGCAATCCAATGCCAATTTAGTGGGC

CAGGCCCTTTCCTTCAGAGTCACGGGCGGTGACAGACGCACGTCAACCTCGTGGA

ACGTGGCGCCTTCTCATTGGCAGTTCGGACAGACCTTCACGGGCAAGAATTTCCG

CATTTGA 

Nucleotide 

>PvEXPA-24 

AGAGAGTCCATTAATGGGATGGTAACTATTGTGCCACTGCTTTGCCTCCATACAT

AAGTACCACTTTGCATTCGCTACAAACTCAACCCAACCAAAACACCTTATCACTT

TCTCTCCCTTTCTCTCTCTGCCATGGCTGAAATGCTTAGTCTCTGCATTGCATCATT

CGTCACTCTTTTCGTTGCCACCAATGCCAGAATTCCCGGTGTCTACACCGGTGGAG

CATGGCAGGGTGCCCACGCCACTTTCTACGGTGGAAGCGATGCCTCTGGAACAAT



GGGTATGTACACAAACCTTCACTCTTCAACTCTCTTGTTTTTCAACTAAGTTTCTC

CCAAAACCCATCCCAACCAATTTCTAGCTCTACCCATGTAAATGTAACTTCTTTAA

AAACCTTAAAGTGCCCAATTCTTTCAACCCACGATGTCTGGTTCCCCTGTCCCTTC

AAAATATACACCACTGCAACCATAAAAATGTCACCTTTCTCTTCTATACATTGTTC

TAAGTTCCTTAACTCACATCTAGCTCTTTTATGTTCGAACACTATTTTTTCCATTGT

GGATTTTATTGTATAATTTGACCAAACAAAAAATCATTTTTCAGTCTGTTTTGTAC

TCTTCCATTCATTATATTTTTATTTTATAACCTTTTTTTTCTTCACCTTTTACCCTTC

TTTATTCTCAACCTTAAGTTATGAGACTTGTATTCGGGCATTAAAAAATGATGTTA

GTATAATTAGTAATAATACATGATTGAAAAAAACAAATTCACCTAAAATGCAACA

AATTTCTCTAAAGATGTGTAAAAAACGTGTGAAATCTTCTACCAGTGAAGAATAA

TTATTTATGTTTTGATTTGTTTGTGTTTTTTTAGGTGGAGCATGTGGGTACGGGAA

TCTATACAGCCAAGGGTATGGGGTGAACACTGCAGCTTTGAGCACTGCACTGTTC

AACAATGGGTTGAGTTGTGGTGCGTGTTTCGAGATAAAATGCGACCAGGATCCAC

GGTGGTGCAACCCTGGAAGGCCTTCCATCATCATCACCGCCACCAACTTCTGCCC

GCCCAATCTCGCACTCCCCAGTGACAATGGCGGCTGGTGCAACCCTCCTCGCCCC

CACTTCGACCTCGCCATGCCAATGTTCCTCAAGATCGCCCAGTACCGCGCCGGAA

TTGTCCCTGTCAGCTACCGCCGGTGAGGTTTTCATTATGTTGAATGTCTGTCTTCTT

TGTCATTGTTCAACTTTTTTTCCAAGATTTATTAAAAAATATAGCACTGCTAGAAG

AAAATGAAGTTTATAAAACCCTAGGTTTAATTACATATTTTACAAATTTCATTTTA

TATGTGTTTTAATTTTTACAATTTCATTTTAGTTTATTTTAATATGCTTAATTTTTAC

AATTTAATTATTTGTGCGAAACAGATTTTATTAAATAAAGAATTAGTTTTTGGGAG

ATGGTGTAAATATTTGTTATTATTATTTATTTTGAGGAGGGTATTGTTGTAATTTG

AGTGTTTATTTATTATGGAAACCGAGGAATCATGTGCTTTTGGCCTGTCCCAAGAC

AACCCTCAGAAGATGAAGTTGACGTTTTTGACTTATGTTTGATTGTTCTCTTTCAT

ATTCCTCACAAAACCCTATGATATATGATAAAGATAAGAGGAAAAATACTATTTT

GATAACTTTATAAATGAAGTTACAGTTTTTATCAGTTTACAAATTTCAGTAAAATA

TTATTTATTTTTAAAAAAATATTTATTTTTACAATTATAATTAGTGCAAAAATGTT

CATATATAATCTGCACATTCATCATTACACACTAATATTTTTATTGATTAAATTTT

ATTAAAATTCTCAATCTTCTTGCTTTTTCATCTTCCAACTCTACATGATCTAATTAG

TCTTAATAAAAAAATATAGGACAAATATGCTTAAGAATAAAAGAAAATGTTTTAG

GATTTGATTACTAAAATAAAAAGTTTATAAATAAGCACTTTAGTAGAAAATAATC

ATATTTTACTTTGTGCAGGGTGGCATGTAGAAAGGCTGGTGGAATTAGATTCATG

ATCAACGGTTTTCGTTACTTCAACCTGGTTTTGATCTCCAACGTGGCGGGTGCAGG

AGATATCGTGCGCGTGAGCGTGAAAGGAAGCAAAAGTGGGTGGAACAGCATGAG

CCGAAACTGGGGGCAAAATTGGCAATCCAATGCCAATTTAGTGGGCCAGGCCCTT

TCCTTCAGAGTCACGGGCGGTGACAGACGCACGTCAACCTCGTGGAACGTGGCGC

CTTCTCATTGGCAGTTCGGACAGACCTTCACGGGCAAGAATTTCCGCATTTGAAA

GAAAAAACCAATTTTAAAACATCATCATGTTTGTTTTTCTTAGTTTCAGTTTTTTTA

ATTATATCTTTTACATCTAAAATTAGAGATCATTATAGTTTTGGTCTTTTGAATTTA

AAAATGCTTTTTAATCCCTTAAAGAAAAAAAAAAATATAATTCTAATTTTTAAAT

GCTAAAAATTTAAAAATCAAAACTATATCTTTTTAATTTTAAGGGATTAAAAAAA

ATTTTTTTTAGAGAACCAAAATTAGAACTATCTTGAATTTTAGGAAAGAAAATAT

AATGAAGCTTTGTTTTAACTTTGGTTCAGTTTTTTTCCCACTTCAATTTTCCTTTAT

TTTCTGGGAAAGTTTGAAGATGTGTTGGGTGGAGTGTGTAGGGAGAAAAAGTAA

GAGAATGTTAGATAAGATAAAGTGATAGTGGGTATGGTTTGGTTTTTGAAGGTGA

ATGTGATATTATTATTAAGTAGTAGTGAAGTGTTATTGGGTGTTGCTGGCATCTTT

ATTACCCAGCAATGCTTTTTGACTTAATGGGGGCTGAGGAGGCTGCAAAGTTCAT



GTAGCCCGCAGCATCTCTGTTATTATCAACCAAACATTTATGTAATATGTTTTTGT

TATAATGCATGTCTTTCTCT 




