
IDENTIFICATION 

Species: Boechera stricta 

Locus: Bostr.0556s0552 

Gene Model: Bostr.0556s0552.1.p 

Description: BosEXPA-02 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Bstricta_v1_2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Bstricta_v1_2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>BosEXPA-02 

MGVLVISVLVVQLLVFSVCVQGGYRRGGGHHPGGHMGPWTNAHATFYGGGDASGT

MGGACGYGNLYSQGYGLETAALSTALFDQGLSCGACFELMCVNDPQWCIKGRSIVV

TATNFCPPGGACDPPNHHFDLSQPIYERIALYKSGIIPVMYRRVRCKRSGGIRFTINGH

SYFNLVLVTNVGGAGDVHSVSMKGSRTKWQLMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFV

VTTSDRRSVVSYNVAPPSWSFGQTYTGGQFRY* 

CDS (coding sequence) 

>BosEXPA-02 

ATGGGCGTTTTAGTAATCTCGGTTCTTGTGGTTCAGCTCCTAGTGTTCTCCGTTTG

CGTTCAAGGCGGCTACCGTCGTGGCGGTGGCCACCATCCCGGCGGCCACATGGGA

CCTTGGACCAATGCTCATGCCACTTTTTACGGCGGCGGTGATGCTTCCGGCACTAT

GGGTGGAGCATGCGGGTACGGGAATCTGTACAGCCAAGGTTACGGACTGGAGAC

GGCGGCGTTGAGCACGGCGTTATTCGATCAGGGACTTAGCTGTGGAGCGTGTTTC

GAGCTGATGTGTGTCAACGATCCTCAATGGTGCATAAAAGGTCGATCCATTGTGG

TCACTGCCACTAACTTCTGTCCTCCTGGTGGTGCATGCGACCCTCCCAACCACCAT

TTCGATCTTTCTCAGCCGATCTACGAGCGAATTGCTCTGTACAAGTCCGGTATCAT

TCCTGTTATGTACAGAAGGGTTCGGTGCAAGAGAAGTGGCGGGATAAGGTTCAC

GATCAACGGCCATTCATACTTTAACTTGGTACTGGTCACAAACGTGGGTGGAGCC

GGGGACGTACACTCGGTCTCAATGAAAGGGTCGAGGACAAAATGGCAATTAATG

TCAAGAAATTGGGGGCAGAATTGGCAAAGCAACTCTTATCTCAATGGTCAAAGTC

TGTCGTTTGTTGTCACTACAAGTGATCGTCGAAGTGTCGTCTCGTACAATGTTGCA

CCTCCCAGTTGGTCCTTTGGCCAGACCTACACCGGAGGGCAGTTTCGGTATTAA 

Nucleotide 

>BosEXPA-02 

CTTTAAAAAAGTTAAAACCCTTAAAAATTTAAATTAAAAGAGTACAGTGAAGACC

AATAAGCGGTTGCATGGACCCTGATTGATTCATTACCGCTAAAACTTTGTCTGAA

TCCTCCTTCCTATTTATACCACTCTCTTCTTCTTCTCCAGTTTCATCACACCAAACT

TCTCACATCTCCACATTCTGTATTTTGACGAAAACACCCTTTTGCTTCTCTTAGCTT

TCTCTCTCCTTTGCATGTTGTGATTGCTTTGCTTCACAACATGGGCGTTTTAGTAAT

CTCGGTTCTTGTGGTTCAGCTCCTAGTGTTCTCCGTTTGCGTTCAAGGCGGCTACC



GTCGTGGCGGTGGCCACCATCCCGGCGGCCACATGGGACCTTGGACCAATGCTCA

TGCCACTTTTTACGGCGGCGGTGATGCTTCCGGCACTATGGGTACCTTATCGATCG

ATATCTCCATTAAAATTCCTTTCCATTTTCACTTCGATAACAATAGTTTTTTTCTTT

GTTTTTTTTGGACAACAAGATCACAATAGTTTAACTCACAAAAGGATAGTTTAGT

CATTTCACTTCAAGTTTTCTGAGCTATCCCCCTCGTAACATGCAAACAATTTTAAA

GGCTAGTCATGAAAATATTTACAAGATACTATATTAGTATTATATAAACAGAACT

CGATTTTGAATCTAACGTTGTATGCTTACAACATTTAATTTTGTCATATGTTTTAA

AGTCTCAATTGGTTCAAACGTCCATTTTTATGTTTGCCTTTAGATATATATATATA

TATAATTTTTAAAAATATCAGATTTTTGTGATATAAAACATTTTTTCGTCTTTCAC

ATAAAATATTTTCCCATAGCGTAATTTATACAGAATCTAAACGCAAACGTCAAAC

TCTTCTTTTTGAAAAACACAAGAAAAACGCAAACAAACATTCGAAGACACTAAAT

ATAAATTAAGAGTCGAATACTAGTTTTTGTTGATGATTATAAACATTAATTTTGCC

TAATGAACTACATTAGGTGGAGCATGCGGGTACGGGAATCTGTACAGCCAAGGTT

ACGGACTGGAGACGGCGGCGTTGAGCACGGCGTTATTCGATCAGGGACTTAGCT

GTGGAGCGTGTTTCGAGCTGATGTGTGTCAACGATCCTCAATGGTGCATAAAAGG

TCGATCCATTGTGGTCACTGCCACTAACTTCTGTCCTCCTGGTGGTGCATGCGACC

CTCCCAACCACCATTTCGATCTTTCTCAGCCGATCTACGAGCGAATTGCTCTGTAC

AAGTCCGGTATCATTCCTGTTATGTACAGAAGGTACTAATATCTATTAACCCCGTT

TAGACCCTCACAGAACTGAACTGAACTATACGTGTAGTTTATGAATATAGCACAT

TGAACACTTGCTTAGAACCGTTATTTAAAGAAAAAGAAACATTTATTTAGAAATA

TAACTCGTATCTTTGAAATTTCTAACACTATTAAGTAGATCTCCTTTTTTGACTTA

GAGATATATAGTCAAATTTAGTAGACGAATATTTGAATGAACTAATCGTAAAAGC

AAATAATAAGGTAAGACTAAAATTAAAGTTGTACTTATTTAGAAACATATGGACT

TCTCTATACGTATGGCTTTTGTCTTAACTCTTAACTGGTTATCTCTTGTGTTTTTTT

CTTTCTAGTAAAAAGTTATTCTATCTTTTATTTTTGAACATTTTTTGTAGTACTTTT

ATAGACTAATGAAGGCGAAGTAAGATTTCTTCTTACCTTACTTAATTATTGTTTCT

GACTTTTCATAGAACATATGAGTCGAAAAAAAAAAATAGACGCGTATATTGAAC

CATTTATAATCAGCGTTTGGTCCTATAAATACACATTTAATTCTTTTGGACCAGTT

GACACATGTACGGTATTAAATAGACCCAAAACTTAATAATAGTGACATACCGAGC

TTCCTAGACTCCTAGTGGTGAGAGCTTTCCCGTGAACCAAATTTACATATTTTAAC

TTTCACAATAGTATAAATTTAACTTATGAATCTTTGATGAATATTAATAGGGTTCG

GTGCAAGAGAAGTGGCGGGATAAGGTTCACGATCAACGGCCATTCATACTTTAAC

TTGGTACTGGTCACAAACGTGGGTGGAGCCGGGGACGTACACTCGGTCTCAATGA

AAGGGTCGAGGACAAAATGGCAATTAATGTCAAGAAATTGGGGGCAGAATTGGC

AAAGCAACTCTTATCTCAATGGTCAAAGTCTGTCGTTTGTTGTCACTACAAGTGAT

CGTCGAAGTGTCGTCTCGTACAATGTTGCACCTCCCAGTTGGTCCTTTGGCCAGAC

CTACACCGGAGGGCAGTTTCGGTATTAATTACACATAACCGATCCTGTTTGGTTC

GGTTATGTAATGTTTTTTTTTTCCGGTTCCAAGTTGGGGACTCTTTTTTAGTAACCA

ATTGAGATTGGGATTGATAGTGATATGTAGCGAATATGTGTGGGAACGAGAAAG

AGAGAGATATAATTCTCGTTTTATTATATAAGAAAATGAAAGTGATGTTTATGCA

TTTGTTTTAATTAATTTGTGTTATGAAC 




