
IDENTIFICATION 

Species: Aquilegia coerulea 

Locus: Aqcoe1G402700 

Gene Model: Aqcoe1G402700.1.p 

Description: AcEXPA-04 

Family: Alpha Expansin 

3D structure: 

 

GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acoerulea_v3_1 

EXTERNAL RESOURCES 



 

GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AcEXPA-04 

MASLLFFFLFISLCLYGTCIADYGGWQGGHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQG

YGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEMTCNDDPKWCLPGTITVTATNFCPPNFAQANDN

GGWCNPPLQHFDLAEPAFLQIAQYRAGIVPVSFRRVPCMKKGGVRFTINGHSYFNLV

LITNVGGAGDVHSVSIKGSKTGWQTMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFQVTTSDGRT

ITSYDVAPSGWQFGQTFQGGQF* 

CDS (coding sequence) 

>AcEXPA-04 

ATGGCTTCTCTTCTCTTCTTCTTTTTATTCATCAGTTTATGTCTTTATGGCACTTGTA

TTGCTGATTATGGAGGTTGGCAAGGTGGTCATGCTACTTTTTATGGTGGTGGTGAT

GCTTCTGGCACAATGGGAGGAGCATGTGGATATGGAAATTTATACAGTCAGGGAT

ATGGTACTAATACTGCAGCTCTTAGTACTGCCTTGTTCAACAATGGACTAAGTTGC

GGATCATGTTATGAAATGACATGCAACGATGACCCCAAATGGTGTCTGCCAGGAA

CCATTACAGTCACTGCAACAAACTTCTGTCCTCCTAACTTTGCTCAGGCTAATGAC

AATGGTGGTTGGTGCAATCCACCCCTTCAACACTTTGATTTAGCTGAACCTGCTTT

CTTGCAAATTGCACAATACCGAGCTGGAATTGTTCCTGTTTCCTTCAGAAGGGTG

CCTTGTATGAAGAAAGGAGGAGTAAGGTTCACTATCAATGGACACTCATACTTCA

ACTTGGTTTTGATCACTAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATTCAGTATCCATC

AAAGGTTCTAAAACCGGCTGGCAAACTATGTCAAGGAATTGGGGTCAAAATTGG

CAGAGTAACTCTTACCTCAATGGCCAAAGCCTCTCTTTCCAAGTCACCACTAGTG

ATGGAAGGACTATTACTAGCTATGATGTGGCGCCTTCTGGTTGGCAGTTTGGACA

AACATTTCAAGGAGGCCAATTCTAA 

Nucleotide 

>AcEXPA-04 

CACCTCTCCACTTCCCAACTTGTCTTTAAACCCCCCCTTTCACTTGACTTAAGACT

ACTACTCTCTTTCACTCTATATATAGACAACTCTCTCACACTACATACTCTCATTA



CTCTTACCTCAATACCACTTCTTTCTTACTAGCTACTTCCCCTGTTTTAGCTCAGCT

CCTCTGTTCTTAATATGGCTTCTCTTCTCTTCTTCTTTTTATTCATCAGTTTATGTCT

TTATGGCACTTGTATTGCTGATTATGGAGGTTGGCAAGGTGGTCATGCTACTTTTT

ATGGTGGTGGTGATGCTTCTGGCACAATGGGTATGTTCTACCTTAAACTTTGAAA

CATTATTGGCATTATTGTCATGAAGTTTGTAGCTCTCTAGTATTGAATTTTTGGAA

AATTTTGCTTTTGATAGATTGAATAAATTGCGTTTTGTTACGAAATTACAAAAATA

CCCTTACATTTATCGGTCTTTTGTCAGTGAAATAATTACATATTTTACCACATACA

GTACATAATGAAAGCATCAGTTTCCAATCAATTTTAATAATAATATGTTTGTTTTG

GAATTGCAGGAGGAGCATGTGGATATGGAAATTTATACAGTCAGGGATATGGTA

CTAATACTGCAGCTCTTAGTACTGCCTTGTTCAACAATGGACTAAGTTGCGGATC

ATGTTATGAAATGACATGCAACGATGACCCCAAATGGTGTCTGCCAGGAACCATT

ACAGTCACTGCAACAAACTTCTGTCCTCCTAACTTTGCTCAGGCTAATGACAATG

GTGGTTGGTGCAATCCACCCCTTCAACACTTTGATTTAGCTGAACCTGCTTTCTTG

CAAATTGCACAATACCGAGCTGGAATTGTTCCTGTTTCCTTCAGAAGGTAAAACA

ATATTACTCACTTCCTCATTACTTGAATTAGATTTTCTTCCTTGGCTTTGTGCAAAT

TGGGATTGTTACTGTTACTATTTTAATACATTATATTTTGTTTGATACTAACCTCCT

AAAACAAAATTAAATAAATAAAATTTAGCGATCGACAAATATACACGTGTTTGCA

AGGTATTAAACGTATTCTAGGACTGTTTTCTATAATTTTTGTTTGAATACTGGTAC

TTTTGGAATCATGCCAAACATTAACAAAGAGTCAAAGTGCCAAACACAAACAAA

GGGTTTAGTTCAGCTAGGTTACAGAGACTAATTGCAAGTTCAAACCGATTTCCCT

GCGCATTTTGAAAGTATTCTAAGCACTTGAGGCGGTATTATACTACAGCCAAATC

ACATGCATCCTAGGAGATGAAATCAGCCTCGGCTCCCTCTCAGTTCATTACAAAA

TCAACTTCTTTAATGTCGTGCGAGTGATGTCAATACTTTGAAAATTACCCAAAGTG

TCGAGTGATGTCACACAACACTAGTAGGTTTTATGGTAGTAGAACCAAAGAGAAT

TGAACTTCATTTTGTAGGACATGATAGTGAGAAAATGGCATTTTATTTTCGTTTGT

AGCATAACTAAATATAACACTGACATTTTTGTATGTTTCAGGGTGCCTTGTATGAA

GAAAGGAGGAGTAAGGTTCACTATCAATGGACACTCATACTTCAACTTGGTTTTG

ATCACTAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATTCAGTATCCATCAAAGGTTCTA

AAACCGGCTGGCAAACTATGTCAAGGAATTGGGGTCAAAATTGGCAGAGTAACT

CTTACCTCAATGGCCAAAGCCTCTCTTTCCAAGTCACCACTAGTGATGGAAGGAC

TATTACTAGCTATGATGTGGCGCCTTCTGGTTGGCAGTTTGGACAAACATTTCAAG

GAGGCCAATTCTAAGAACTGATCAAGCTATTGCATACTATATTTGCATTGGAGTC

TCATTGTATATCTATAGATAGTATAGCCATTAGATGCTGAGGTGGCAAATTAGCA

CCCGCGCAAGGCTTTTTTTTTTTTTTTTTATTTTGTACCCTTCATTGTCATTGCATGT

TATTGATATTCTATGGGCATTATATTGTCGCCCGTAGAATATCTAAGGTGTGTAGG

T 

 


