IDENTIFICATION

Species: Aquilegia coerulea
Locus: AqcoelG402700

Gene Model: AqcoelG402700.1.p
Description: AcEXPA-04
Family: Alpha Expansin

3D structure:
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Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family cl31535 expansin A; Provisional 25-248  2.11e-127
SEQUENCES

Peptide

>AcEXPA-04

MASLLFFFLFISLCLYGTCIADYGGWQGGHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQG
YGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEMTCNDDPKWCLPGTITVTATNFCPPNFAQANDN
GGWCNPPLQHFDLAEPAFLQIAQYRAGIVPVSFRRVPCMKKGGVRFTINGHSYFNLV

LITNVGGAGDVHSVSIKGSKTGWQTMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFQVTTSDGRT
ITSYDVAPSGWQFGQTFQGGQF*

CDS (coding sequence)
>AcEXPA-04

ATGGCTTCTCTTCTCTTCTTCTTTTTATTCATCAGTTTATGTCTTTATGGCACTTGTA
TTGCTGATTATGGAGGTTGGCAAGGTGGTCATGCTACTTTTTATGGTGGTGGTGAT
GCTTCTGGCACAATGGGAGGAGCATGTGGATATGGAAATTTATACAGTCAGGGAT
ATGGTACTAATACTGCAGCTCTTAGTACTGCCTTGTTCAACAATGGACTAAGTTGC
GGATCATGTTATGAAATGACATGCAACGATGACCCCAAATGGTGTCTGCCAGGAA
CCATTACAGTCACTGCAACAAACTTCTGTCCTCCTAACTTTGCTCAGGCTAATGAC
AATGGTGGTTGGTGCAATCCACCCCTTCAACACTTTGATTTAGCTGAACCTGCTTT
CTTGCAAATTGCACAATACCGAGCTGGAATTGTTCCTGTTTCCTTCAGAAGGGTG
CCTTGTATGAAGAAAGGAGGAGTAAGGTTCACTATCAATGGACACTCATACTTCA
ACTTGGTTTTGATCACTAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATTCAGTATCCATC
AAAGGTTCTAAAACCGGCTGGCAAACTATGTCAAGGAATTGGGGTCAAAATTGG
CAGAGTAACTCTTACCTCAATGGCCAAAGCCTCTCTTTCCAAGTCACCACTAGTG
ATGGAAGGACTATTACTAGCTATGATGTGGCGCCTTCTGGTTGGCAGTTTGGACA
AACATTTCAAGGAGGCCAATTCTAA

Nucleotide
>AcEXPA-04

CACCTCTCCACTTCCCAACTTGTCTTTAAACCCCCCCTTTCACTTGACTTAAGACT
ACTACTCTCTTTCACTCTATATATAGACAACTCTCTCACACTACATACTCTCATTA



CTCTTACCTCAATACCACTTCTTTCTTACTAGCTACTTCCCCTGTTTTAGCTCAGCT
CCTCTGTTCTTAATATGGCTTCTCTTCTCTTCTTCTTTTTATTCATCAGTTTATGTCT
TTATGGCACTTGTATTGCTGATTATGGAGGTTGGCAAGGTGGTCATGCTACTTTTT
ATGGTGGTGGTGATGCTTCTGGCACAATGGGTATGTTCTACCTTAAACTTTGAAA
CATTATTGGCATTATTGTCATGAAGTTTGTAGCTCTCTAGTATTGAATTTTTGGAA
AATTTTGCTTTTGATAGATTGAATAAATTGCGTTTTGTTACGAAATTACAAAAATA
CCCTTACATTTATCGGTCTTTTGTCAGTGAAATAATTACATATTTTACCACATACA
GTACATAATGAAAGCATCAGTTTCCAATCAATTTTAATAATAATATGTTTGTTTTG
GAATTGCAGGAGGAGCATGTGGATATGGAAATTTATACAGTCAGGGATATGGTA
CTAATACTGCAGCTCTTAGTACTGCCTTGTTCAACAATGGACTAAGTTGCGGATC
ATGTTATGAAATGACATGCAACGATGACCCCAAATGGTGTCTGCCAGGAACCATT
ACAGTCACTGCAACAAACTTCTGTCCTCCTAACTTTGCTCAGGCTAATGACAATG
GTGGTTGGTGCAATCCACCCCTTCAACACTTTGATTTAGCTGAACCTGCTTTCTTG
CAAATTGCACAATACCGAGCTGGAATTGTTCCTGTTTCCTTCAGAAGGTAAAACA
ATATTACTCACTTCCTCATTACTTGAATTAGATTTTCTTCCTTGGCTTTGTGCAAAT
TGGGATTGTTACTGTTACTATTTTAATACATTATATTTTGTTTGATACTAACCTCCT
AAAACAAAATTAAATAAATAAAATTTAGCGATCGACAAATATACACGTGTTTGCA
AGGTATTAAACGTATTCTAGGACTGTTTTCTATAATTTTTGTTTGAATACTGGTAC
TTTTGGAATCATGCCAAACATTAACAAAGAGTCAAAGTGCCAAACACAAACAAA
GGGTTTAGTTCAGCTAGGTTACAGAGACTAATTGCAAGTTCAAACCGATTTCCCT
GCGCATTTTGAAAGTATTCTAAGCACTTGAGGCGGTATTATACTACAGCCAAATC
ACATGCATCCTAGGAGATGAAATCAGCCTCGGCTCCCTCTCAGTTCATTACAAAA
TCAACTTCTTTAATGTCGTGCGAGTGATGTCAATACTTTGAAAATTACCCAAAGTG
TCGAGTGATGTCACACAACACTAGTAGGTTTTATGGTAGTAGAACCAAAGAGAAT
TGAACTTCATTTTGTAGGACATGATAGTGAGAAAATGGCATTTTATTTTCGTTTGT
AGCATAACTAAATATAACACTGACATTTTTGTATGTTTCAGGGTGCCTTGTATGAA
GAAAGGAGGAGTAAGGTTCACTATCAATGGACACTCATACTTCAACTTGGTTTTG
ATCACTAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATTCAGTATCCATCAAAGGTTCTA
AAACCGGCTGGCAAACTATGTCAAGGAATTGGGGTCAAAATTGGCAGAGTAACT
CTTACCTCAATGGCCAAAGCCTCTCTTTCCAAGTCACCACTAGTGATGGAAGGAC
TATTACTAGCTATGATGTGGCGCCTTCTGGTTGGCAGTTTGGACAAACATTTCAAG
GAGGCCAATTCTAAGAACTGATCAAGCTATTGCATACTATATTTGCATTGGAGTC
TCATTGTATATCTATAGATAGTATAGCCATTAGATGCTGAGGTGGCAAATTAGCA
CCCGCGCAAGGCTTTTTTTTTTTTTITTITTATTTTGTACCCTTCATTGTCATTGCATGT
TATTGATATTCTATGGGCATTATATTGTCGCCCGTAGAATATCTAAGGTGTGTAGG
T




