IDENTIFICATION

Species: Capsella rubella

Locus: Carub.0006s0110

Gene Model: Carub.0006s0110.1.p
Description: CrEXPA-16

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Crubella_v1 1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T02984
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Query seq.
Superfanilies PLNOOOSO

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0O0050 super family cl31535 expansin A; Provisional 29-256 204e-123
SEQUENCES

Peptide

>CreEXPA-16

MAAKVITLMAVMLATAFTVHARIPGVYTGGPWVNAHATFYGGADASGTMGGACG
YGNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGSCFELKCINDPGWCLPGNPSILITATNFCP
PNFAQASDNGGWCNPPREHFDLAMPMFLSIAKYKAGIVPVSYRRIPCRKKGGIRFTIN
GFKFFNLVLVTNVAGAGDVRKVSVKGTNTQWLDLSRNWGQNWQSNAVLVGQSLSF
RVKTSDGRSSTSNNIAPSNWQFGQTYSGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>CrEXPA-16

ATGGCGGCTAAAGTCATTACATTAATGGCGGTTATGTTGGCTACTGCCTTCACGG
TGCACGCCAGAATCCCCGGAGTTTACACCGGTGGTCCCTGGGTCAACGCTCACGC
CACCTTCTACGGTGGTGCTGATGCTTCTGGCACTATGGGTGGTGCGTGTGGGTAC
GGGAACTTGTATAGCCAAGGCTACGGCGTTAACACGGCGGCTTTAAGTACTGCCT
TATTCAACAATGGCTTAAGCTGTGGCTCTTGCTTTGAGCTCAAGTGTATCAATGAT
CCAGGATGGTGTCTTCCCGGTAACCCATCAATCCTTATCACCGCCACTAATTTCTG
CCCTCCAAACTTTGCCCAAGCTAGCGACAATGGTGGTTGGTGCAACCCTCCTCGT
GAGCACTTTGATCTCGCCATGCCTATGTTTCTATCCATCGCTAAGTACAAAGCCGG
TATTGTCCCCGTCTCTTACCGCAGGATCCCATGTAGGAAGAAGGGAGGTATAAGA
TTCACAATCAACGGATTCAAGTTCTTCAACTTGGTGCTTGTCACCAACGTAGCCG
GAGCAGGAGACGTCAGGAAGGTGAGTGTCAAAGGAACCAACACTCAGTGGTTAG
ATCTAAGCCGGAACTGGGGACAGAACTGGCAGTCCAACGCTGTTCTTGTCGGCCA
GTCTCTTTCTTTCCGAGTCAAAACCTCCGATGGCCGAAGCTCCACCTCCAACAAC
ATTGCTCCGAGTAATTGGCAATTTGGTCAGACTTACTCCGGCAAGAATTTCCGCG
TCTGA

Nucleotide
>CrEXPA-16

CTTCTCTCTCTCTCTCTTCCACAACCAAAAAAATAAACCAAACTTTTGCTCCGTAC
TAAAGTTAGAAAAAATGGCGGCTAAAGTCATTACATTAATGGCGGTTATGTTGGC
TACTGCCTTCACGGTGCACGCCAGAATCCCCGGAGTTTACACCGGTGGTCCCTGG
GTCAACGCTCACGCCACCTTCTACGGTGGTGCTGATGCTTCTGGCACTATGGGTA
CACTCTCTCTCTCTCTCACCTCCTCTGTTTTGGAAACAGGGTTTATTTATCTTTTTT




TTGTGGTGTTAAACAGAGTACATAAATCTCCAAATGCAACATTTCACTAGAAAGT
TACGTTCTTGATAAAAATCTCCAAGTTTAACTATTTTGAACCCATAAATGTTCACT
GTATATATATTCAATATGTAGGTGGTGCGTGTGGGTACGGGAACTTGTATAGCCA
AGGCTACGGCGTTAACACGGCGGCTTTAAGTACTGCCTTATTCAACAATGGCTTA
AGCTGTGGCTCTTGCTTTGAGCTCAAGTGTATCAATGATCCAGGATGGTGTCTTCC
CGGTAACCCATCAATCCTTATCACCGCCACTAATTTCTGCCCTCCAAACTTTGCCC
AAGCTAGCGACAATGGTGGTTGGTGCAACCCTCCTCGTGAGCACTTTGATCTCGC
CATGCCTATGTTTCTATCCATCGCTAAGTACAAAGCCGGTATTGTCCCCGTCTCTT
ACCGCAGGTAACTTAATCTCTCTTACTCTGTTTTCACTAAATATACTCTGTTTTAA
CCTTTTTAAGTTGCAAACTCTGAGCATAGGAGCAGCATTGACTCTATTAATAACT
AAAACACCTAACTTAAAAAAGTACACTTATTTATGGGTAACATTTCGAGATCCAT
CCTATGAAACCGCCTAATGTTGCTCAGTCAAAGATGTAAAAAAGATATTGCTTCA
GAAGTGACTTTTTGTTTGGGAGTATATATAATTAGGATCCCACGAATCTAAGAAT
CTGTGAGCTTGAAGATTTTTCTCAGAGCCTTCGCATGTTCCACTCTATTCTTTATTC
CATTTTCTTTTGATTTCCCGAGAAAGTTATTTCCTTTTCTTTTTATTTTTTTCGGGA
ACCAAACATGTAAAAAAGGTTTATTTTCTTGGGTAAATTTGTTGTTTAGTACGTTT
TTTAAACAATATATGCTATTTAGTACATTTTTTATTCATAATTTGCAAAATAGGTG
TTGTGTAATAAGGGTTGTGTGTAATAGAATTTTGTGTGGGGTAAGAGGTTGTTGG
GTGAAAAGACAAAAATAGGGCATGTGTTTGTTGGTGTGAGTCGTTTGTTTTGGAG
AGAAAGAGAGGTGTGTAATAGTTTTTTTTTTTAATTATTTTCTTTTTCTTTTTATTA
CACCATTCCAATCTAATAACTAAAATGTTCACCAATATATATATTATTTTTGATAT
TTTTCACAAACAAAAAAATCTATGTTTTTTTCTCTACAATTTGATATGCATTTTGTT
AAATGATTTTAAATTTATATAATAGTCTATATATATACAATTATATCTGTACATAT
ATTTTTGTATACAGCTGTTATACATACATTTTTTGTACATATAATAAGTGTACAGT
TTGATCTGTACAATTGTATTTGTACATATATCCTATTGTACAAATACGTGTACAAT
GCAATATAATAGTCAATATATATACAATTATATCTGTACATATATTTTTGTATACA
GCTGTTATACTTACATTTTTCTGTACATATAATAAGTGTACAATTTGATCTGTACA
ATTGTATTTGTACATATATCCTATTGTACAAATACATATACAATTGTTTACTACAT
GTACACTAATATATGTACACTTATTAAGTTGTACAGATGTACATATATACACGTTT
TAGGTTGTACGGATTACATCTGTACACTTAGTAAGTTGTACAGATCTAAAATTTAT
AAAAATTATTTGTTATTATCAAATAAAATCATCAAACAAAATGCATATCATATAA
TAGAGAAAAAAACATAGATTTTTATATATCTGAAATTTTTATAATTTCAAATTTTC
ATTTACTAGTATTTTAGTTTTAAGATTGAAGGAGAAATTTAATAAAAAAGAAAAA
AAGAAAAAGAAAAATATTAATTAAAAGTGGGAGTTGATCTCTTCGGTTTGGGGG
GATAAATGTTCAGTGGCATTAATAGTAAATAGATGGATATAATAATGGCAAAAC
ATGGCTGTGTGCAAAAGTGAACAGTGACTTATGTGTATTTTGCAAATTATAAATA
GTGAATGTATCAAATAGCATATTATGTTTTGAAAACGTACTATATTGCCAATTATT
CCTATTTTCTTTCTATTAACGTACTGTTTTAGTTGAGTTCATGCAATCACCTTTCCT
GTCTTTTAGTCTCTTTAAAGCCATAACCTTTAAATCAAACGAACCTAACCTAACTT
TTCAATCTGAACTTACCAACATACCCTTTAAACCCGGGTCGGTTATTAGTCCATGG
ATCCGGGTCAAAACCTATAGTGCCTTGAACTTAGCTAAGAGCAAAGGACCGACA
CTTGCTCGCTCCACCCCATACATTTGCCTGGTCATCCGCGTAGCCCAAAACCGAGT
CGGGTCATCACTGCGTACTATGAGTTCACTTAGTTCCATGAAGTCACGTAAAACA
ATAAAAAAATATTCAGATGGTCGAATCTAATATAGTCCATTATTATTAAATTTTCG
CAATTTTTGTTACTGTTGTAGAAAATACATTTTCATAGGTAACTAATAACAATAAT
AAATTTATGGGATGTTGCAGGATCCCATGTAGGAAGAAGGGAGGTATAAGATTC
ACAATCAACGGATTCAAGTTCTTCAACTTGGTGCTTGTCACCAACGTAGCCGGAG




CAGGAGACGTCAGGAAGGTGAGTGTCAAAGGAACCAACACTCAGTGGTTAGATC
TAAGCCGGAACTGGGGACAGAACTGGCAGTCCAACGCTGTTCTTGTCGGCCAGTC
TCTTTCTTTCCGAGTCAAAACCTCCGATGGCCGAAGCTCCACCTCCAACAACATTG
CTCCGAGTAATTGGCAATTTGGTCAGACTTACTCCGGCAAGAATTTCCGCGTCTG
ATTTCTCGAAAAATAAAAAGAATCGCATGGCGGAAGATATATTGAAGCTTCTTTT
[TTTCTTTTCTTTTTTCATCAAATATATATATTTACGTGTCTTTGATTTAGCTTACA
ATTTGGAATTGGGGTTTTACCATTTTTCCCTTATTTTCTCAGGGAAAGTATTGGGA
TTGCTTGGTTTGAAAGTTAGGGCTTTATTTTAAAGATTAGGGTTGTGTTGTTGTTT
[TTTGGTTTCATTTGGTGTGTTTGTGTCTTGTTTGGTATGTAGAGAGGCTGAAGCG
GCTGCAAAAATCAAGGGTTGGGATAAAGATAAATGTAGCCCGCAGCTCTCTTTTA
CGTTCTGATTGTATTAAGTATATATATATATTATGAAAGAA




