
IDENTIFICATION 

Species: Trifolium pratense 

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA12337 

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA12337 

Description: TprEXPA-08 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>TprEXPA-08 

MALLGLLLVGLVLSLGSTVFASNDGWIDAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQ

GYGTNTAALSTALFNSGLSCGACFEIKCVNDQRWCLPNSIVVTATNFCPPNNALPNN

AGGWCNPPLHHFDLSQPIFQQIAQYKAGIVPVAYKRVPCQKKGGIRFTINGHSYFNLV

LITNVGGAGDVTAVSIKGSKTNWQPMSRNWGQNWQSNSHLDGQSLSFKVTSSDGRT

VVANNVAPAGWSFGQTFTGIQF* 

CDS (coding sequence) 

>TprEXPA-08 

ATGGCTCTTTTGGGTCTTCTCTTGGTTGGATTAGTTCTCTCTCTAGGATCTACTGTC

TTTGCATCCAATGATGGTTGGATTGATGCTCACGCTACCTTCTATGGAGGGGGTG

ATGCCTCTGGCACAATGGGTGGAGCATGTGGATATGGGAACTTGTATAGCCAAGG

GTATGGGACTAACACAGCTGCTTTAAGCACTGCTTTGTTCAATAGTGGATTAAGT

TGTGGAGCATGTTTTGAGATTAAGTGTGTTAATGATCAAAGATGGTGTCTTCCAA

ACTCAATTGTTGTCACCGCAACAAATTTTTGTCCACCAAACAACGCACTTCCAAA

TAATGCAGGTGGGTGGTGTAACCCTCCGCTTCACCATTTTGATCTCTCTCAACCTA

TCTTTCAACAAATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTTCCAGTTGCATACAAAAG

GGTCCCTTGCCAAAAGAAAGGAGGCATAAGATTCACAATCAATGGTCATTCATAC

TTTAACCTAGTACTAATTACCAACGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTACTGCTGTTTC

AATCAAAGGTTCAAAAACTAATTGGCAACCAATGTCCAGGAATTGGGGTCAAAA

TTGGCAAAGCAACTCTCACCTTGACGGACAAAGTCTCTCCTTCAAGGTCACTTCT

AGCGATGGTCGGACTGTGGTCGCTAATAATGTTGCACCCGCTGGATGGTCCTTTG

GTCAGACCTTCACCGGTATTCAGTTCTAA 

Nucleotide 

>TprEXPA-08 

ATCCAAGTCCCTATCCCAACATTCATCTATTTATACCTCCCACATGCTCTTCTTTTT

CCTCACAACTCATATTTTCTTTGCCTCTCTCATTTGAGGCATTATTAATTCAATTAA

CACTAGGATTTTTTCTCCATACTCATCACTTTCTCAAGAAAAAAAAATGGCTCTTT

TGGGTCTTCTCTTGGTTGGATTAGTTCTCTCTCTAGGATCTACTGTCTTTGCATCCA

ATGATGGTTGGATTGATGCTCACGCTACCTTCTATGGAGGGGGTGATGCCTCTGG

CACAATGGGTTAGTAATTAGCACTTTTTTATGAAAATTATCTTGGGGTTATATATT



TTGAGTCTCTAATTAGACCCAAAATGAAAATTAAAACACTCAAATTTTATAAATT

AACTATGCTTAACAGGTATTCTGAAGACACTGTTTAGCATGACGCTTTAAATTTTA

TAGAAATAAAAATATATTTATTTATACACTTTTAATGTGTACAAGATTAATGGATT

TAAAGTATAATGTATAACCTTAAAATATTTTATGTTTTATAATTTTTTAATGTGAT

TTTTGTGCTTTAATTATTGTAGGTGGAGCATGTGGATATGGGAACTTGTATAGCCA

AGGGTATGGGACTAACACAGCTGCTTTAAGCACTGCTTTGTTCAATAGTGGATTA

AGTTGTGGAGCATGTTTTGAGATTAAGTGTGTTAATGATCAAAGATGGTGTCTTC

CAAACTCAATTGTTGTCACCGCAACAAATTTTTGTCCACCAAACAACGCACTTCC

AAATAATGCAGGTGGGTGGTGTAACCCTCCGCTTCACCATTTTGATCTCTCTCAAC

CTATCTTTCAACAAATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTTCCAGTTGCATACAA

AAGGTACTTAAATTTTTCCTTATTTGTTTCAAGATTTTATACTTTTATAATTTTCTA

CATTTTTTTCTATGAGTAAAAATTATTTATTGATTCAAAAAGGATATACACAATTA

TGTGTTCGACAGTTAGACTGGAAAATACAGGAGTATATGTGTAATTATAAAATAT

AAAAATAATATATAAAATTAAATGGATTTTTCACACCGCTAGACCTAGTGGACTC

TCAAATTTCTTTTATATATAGCCCACAAAAAAACAAAAAAAAAAACTTTAATATA

TTAAGATTAAAAGACTAGATGTATTTTTTGTCAAAAAAAAAAGACTAGATATATT

TCTTTATTTTATAAGAAGACAAGATATATTTAACATGTTCTTATTCTAGGAATATA

TTCCCTTGCCACGGTGACGGCACTTCTTTATCTAATTGTTACCTTATTTTGCCACTT

TATTTGATTCTCTCTTTTTGTTTTCTCTTTTTAATTGTTGATAACACGTATAGGGTC

CCTTGCCAAAAGAAAGGAGGCATAAGATTCACAATCAATGGTCATTCATACTTTA

ACCTAGTACTAATTACCAACGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTACTGCTGTTTCAATC

AAAGGTTCAAAAACTAATTGGCAACCAATGTCCAGGAATTGGGGTCAAAATTGG

CAAAGCAACTCTCACCTTGACGGACAAAGTCTCTCCTTCAAGGTCACTTCTAGCG

ATGGTCGGACTGTGGTCGCTAATAATGTTGCACCCGCTGGATGGTCCTTTGGTCA

GACCTTCACCGGTATTCAGTTCTAATTGGATCTGCTACATTAGTGCTGATACAATT

AGTTAGAATATTATAAAACCATTAATATTTTTGTTATTGGGTATGTTGGCTGGTTA

AAATTAAGGAATTATTCTATATTTGTTATACTTAGTAGTAGTAGGATACAATATAT

AATATAATAGAAAAATATCAAAAATAATTTTGATATATAGGAATGAGTTTTAGAG

GCAAATGAAAAGGGCTTATTTTAAAATGGTCCTGTCATTTGGGTTATGGTATGAG

GCAATATATGTTATGCTCTCAATTAGAAGGCAGAGGTGGATGTTTGTTTACAATTT

ACCACCCGCCAGAGTCTTTTATTTTATTGTATGGTTTGTATTATGTATCAACCCCA

TATTAAAAATAAAGAGATTAAAATAAATTGCTTAATTTTATTTTTAACCTCTTGTA

TTTTGATTGATTGTATGATTTTGATCTCTTATATATTCTAATTCATTTCATTAGAGA

TCAAAGGATCAATATAATAAATATAATATGCTATGTCAA 




