IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015953453

Gene Model XP_015953453.1
Description: AAEXPA-07
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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DOMAIN ARCHITECTURE

Superfanilies PLNO0OS0

List of domain hits i
T

Name Accession Description Interval E-value

[+] PLN0OO050 super family expansin A; Provisional 1-252 5.12e-85

SEQUENCES
Peptide
>AdJEXPA-07

MGVLHFTLLCFILLHSWKIAAYNDEDWKKATATFTKDTDEGSLVTEGACGYGDIHK
ASYGKHSAGLSSILFNRGSACGACYEIRCVDHILWCVMGSPSIVVTATDFCAPNYGLS
VDYGGWCNFPREHFEMSHAAFAQIAKSKADIVPVQYRRVKCQRSGGLKYTMSGNSH
FYQVLVTNVGLDGEVVAMKVKGSRTGWIPMARNWGQNWHCNVNLQRQPLSFEVT
VSSGKTLTSYNVAPANWQFLQTFEGKQFSE

CDS (coding sequence)
>AdJEXPA-07

CTGAAGTGAAGTGTTTTTCAGCCTTTAGGTCTTTACCGCTTTGTGGTGTCTGCCAC
AAACACAAAGCCTTAAACCCTTTCTCTCTACTCTCTCCATAGCCTCTTCAATTCAA
TGCATCCAAAACTTGCAGGCTCCAAACACCGAACCCCAACTTTGAGTCTCCATTT
CTCACCTCAAAAGAAGAGACAACAATAGAAAAAAGCAAACACATTCCTTGGAAT
ATGTAACAAAATTTACCTAATATCTCGGCATTGCTTAGCTTAATGTCCCCACATTT
GGAAATTGAGATTTTTATAGAATTATTGTTGTTCTCAAAGCTTCAAATTTTCCATA
CCCCATCTTTAGCAAGGAAGGATCTTCATCATTTGCAGTTAGAAAGAAAACCCCT
TTTCACTTTGTTTACTCATATTGTTAGACCCCACTTATGCCCAAAAAGAGAAAACA
GCATAATACAATTTATTAGAAGTAATTAGAAGTAATTACTAGTTTGTACATTTCTA
ATCACTATTATCTCAGATGGGTGTTCTTCACTTTACACTCCTCTGCTTCATTTTACT
ACATTCATGGAAGATTGCAGCTTATAATGATGAAGATTGGAAGAAAGCCACTGC
AACATTCACCAAAGACACTGATGAAGGATCTCTCGTTACTGAAGGAGCTTGTGGC
TATGGAGATATTCACAAGGCAAGTTATGGAAAACACAGTGCTGGATTGAGCAGC
ATTTTGTTCAACAGAGGGAGTGCTTGTGGGGCTTGCTATGAAATCAGGTGTGTTG
ACCACATCTTGTGGTGTGTTATGGGAAGCCCTTCTATTGTTGTCACTGCTACAGAT
TTCTGTGCTCCAAATTATGGCCTCTCAGTTGATTATGGTGGATGGTGCAACTTTCC
AAGAGAGCATTTTGAGATGTCACATGCCGCATTTGCCCAAATTGCAAAGAGTAAA
GCTGATATTGTTCCAGTTCAGTATAGAAGAGTGAAGTGTCAAAGAAGTGGTGGCC
TGAAATACACAATGAGTGGAAATTCTCACTTCTATCAAGTTCTGGTAACCAATGT
AGGACTTGATGGTGAGGTGGTTGCTATGAAAGTGAAGGGATCTAGAACAGGGTG
GATCCCAATGGCAAGGAACTGGGGGCAAAACTGGCATTGCAATGTCAACCTTCA
GCGACAACCTTTGTCATTCGAGGTAACTGTGAGCAGTGGAAAAACATTAACATCT
TACAATGTTGCCCCGGCAAATTGGCAATTTTTGCAGACATTTGAAGGAAAACAGT




TTTCAGAATGAGTAGAATCAAAACTTCATCAGAAATGCTGAGTTTTGCAAACTTT
GCTTTATGAATCCAATGACAGAGCACAAGCTTTATTGTGCGGATTTTGCTCATAAT
TCATGATCTAGATTGGTTCAAGTCTGTGGTTAAAATGGTTAGAAAGAAAGTTTAG
TAATATAAAGCTGAGCAAATGGGTCATGTATGATTCTAATCCTTACAATTTCATC
AATCAAAAGGCAGACATTGATGGAATATATAGTCAGTCAAAAAGTAATAGTTAT
ATGAAGCAAACAAATCAGTCTTTTTTCTATCTCGCAAGTTATTTTGTTGCTTGA

Nucleotide
>AdJEXPA-07

TGGTTGTGCTGCTCATTCGATGCTAGCAGCTATATAGCAATCAAGACTATATCGTT
TTTGTCAGTAATTATTTCCTATGTGTACATGAGTTGTGTTCTTTTGAATTTGCTAAA
GTTAGTGCTTAGGAGGAGAATTGACATATCAAATTACCAATCCTTCAGGTTTTGT
AGCATGGTTTGTGGAGAGCATTAGTCCTAACTATTGATTGAGATTTGTAGGCTTA
GATGCAGATAGATTTTGCTCTAATCTTGCTTTTACATTTGTAGTCAAAGTAGAATC
CCTTGAATTAGTTTCTAAAATCTTTGTAACACTTTTCTTAGACGTGTCATAGGCAG
TATAGTTCATCCTCTATGGTTGTTAGTGTTGAAGCACAAGGATTCCATAATATACA
CTCCAACTTGTATTCAATAAGCTCTGACAATTTCAACCAAAGTTTTATGAAAATTT
TGACTTCATTTTTACCCCACAATTAAAAATACCCTTAAGGGATTAGAAAAAGCTC
AAGCAACAAAATAACTTGCGAGATAGAAAAAAGACTGATTTGTTTGCTTCATATA
ACTATTACTTTTTGACTGACTATATATTCCATCAATGTCTGCCTTTTGATTGATGA
AATTGTAAGGATTAGAATCATACATGACCCATTTGCTCAGCTTTATATTACTAAAC
TTTCTTTCTAACCATTTTAACCACAGACTTGAACCAATCTAGATCATGAATTATGA
GCAAAATCCGCACAATAAAGCTTGTGCTCTGTCATTGGATTCATAAAGCAAAGTT
TGCAAAACTCAGCATTTCTGATGAAGTTTTGATTCTACTCATTCTGAAAACTGTTT
TCCTTCAAATGTCTGCAAAAATTGCCAATTTGCCGGGGCAACATTGTAAGATGTT
AATGTTTTTCCACTGCTCACAGTTACCTCGAATGACAAAGGTTGTCGCTGAAGGTT
GACATTGCAATGCCAGTTTTGCCCCCAGTTCCTTGCCATTGGGATCCACCCTGTTC
TAGATCCCTTCACTTTCATAGCAACCACCTCACCATCAAGTCCTACATTGGTTACC
AGAACTTGATAGAAGTGAGAATTTCCACTCATTGTGTATTTCAGGCCACCACTTCT
TTGACACTTCACTCTGCAAAGTATATAAACATGTTACACTTCACTCCAAGGGATG
TTATTGTCACAACTTTAATATCTTGTCTATGTTTCAATATCTCTGTATTCTGTTATA
ATATACTTACCGGTAAATTACTTTGCTAATTCCTATAGTTTAAAAGCTTCCAATTG
AGTCCCTACATGTTTTAGATTTGGTATTTAGGTCCTTCCCATGTTAAAAACATTAA
AGTTAGTAGAATATCCTTCGCCAAATCGAAGACACCCACGCTTAAAGGTAAATTT
GTAAACCTGAATGTCCTCTCATTTCCAGAATATTTTATTAACTCTAACATTTTTGA
CACGATAAGGACCTAATTACAAAGTTCAAAATGGTGCAGGGATCCAATTGGTCTT
TAAAACTATAAGGACTTAATTACAAATTTGGTAGAATAACTGGCAGAGTAATTTA
ATCTATACTTACTAAACACATTCTATATCTTTCATCAGTGAAAGATCCTTTTTACC
TTCTATACTGAACTGGAACAATATCAGCTTTACTCTTTGCAATTTGGGCAAATGCG
GCATGTGACATCTCAAAATGCTCTCTTGGAAAGTTGCACCATCCACCATAATCAA
CTGAGAGGCCATAATTTGGAGCACAGAAATCTGTAGCAGTGACAACAATAGAAG
GGCTTCCCATAACACACCACAAGATGTGGTCAACACACCTGATTTCATAGCAAGC
CCCACAAGCACTCCCTCTGTTGAACAAAATGCTGCTCAATCCAGCACTGTGTTTTC
CATAACTTGCCTTGTGAATATCTCCATAGCCACAAGCTCCTTCTGCAACACATGCA
AATCCACATTTTTCAGTTACTGTAGTTTTTTATGCTAAGACATTGTCATTTATCAA
AATGAAAATGTAGTACCAGTAACGAGAGATCCTTCATCAGTGTCTTTGGTGAATG




TTGCAGTGGCTTTCTTCCAATCTTCATCATTATAAGCTGCAATCTTCCATGAATGT
AGTAAAATGAAGCAGAGGAGTGTAAAGTGAAGAACACCCATCTGAGATAATAGT
GATTAGAAATGTACAAACTAGTAATTACTTCTAATTACTTCTAATAAATTGTATTA
TGCTGTTTTCTCTTTTTGGGCATAAGTGGGGTCTAACAATATGAGTAAACAAAGT
GAAAAGGGGTTTTCTTTCTAACTGCAAATGATGAAGATCCTTCCTTGCTAAAGAT
GGGGTATGGAAAATTTGAAGCTTTGAGAACAACAATAATTCTATAAAAATCTCAA
TTTCCAAATGTGGGGACATTAAGCTAAGCAATGCCGAGATATTAGGTAAATTTTG
TTACATATTCCAAGGAATGTGTTTGCTTTTTTCTATTGTTGTCTCTTCTTTTGAGGT
GAGAAATGGAGACTCAAAGTTGGGGTTCGGTGTTTGGAGCCTGCAAGTTTTGGAT
GCATTGAATTGAAGAGGCTATGGAGAGAGTAGAGAGAAAGGGTTTAAGGCTTTG
TGTTTGTGGCAGACACCACAAAGCGGTAAAGACCTAAAGGCTGAAAAACACTTC
ACTTCAGTGTGGAAACTTTGACTTGCCCCCGAGTTCTTACTTTATTAGTTTATTAA
TCATTTTGTTTCAAGCGGATTGATTAGCTGATTTAATATGTTTTCTTCTCTTTATTT
TGATTCTCCATTGAATTTTTATTATGTTGAACAGTGTATGCTTCACCAGTAGCCAT
TGTAATGATAGACCTATGTAGTGTAAGATATAAACAATTGTGTTGCTTTTATTTTA
TTATTGTTAGCCTTAGATGGGTTGGGAGCGACTCAACTCAATTCATGAGCCAGTTT
GAATTTAATTTGTTAATAGCTTGATAAATTAAATTTGTGAACTGGTGAGTCAAGTT
TGAGCCTAGAATTAAGTATATAAATTAAATGAATCGAGTTTAAGTTTGAATAAAT
TTAACTCATTAGCTCGATTCTTTTTTATTTTTAAAATATATAAATTATAATTTATTG
ATATAAAATTATAGATTATATTCTTATTATTTGAGTTAATTAGTAAACTAAAGTCA
AT




