
IDENTIFICATION 

Species: Asparagus officinalis 

Locus: evm.model.AsparagusV1_10.675 

Gene Model: evm.model.AsparagusV1_10.675 

Description: AofEXPB-04 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aofficinalis_V1_1  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05243  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aofficinalis_V1_1
https://www.genome.jp/entry/T05243


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AofEXPB-04 

MANYGFSLLKLSALLAFRSLVFEPVACFNPKLLNLSSSASPTESWPSAGATWYGSAN

GDGSDGGXXXXXXIAAGNPNLFKSGKGCGACFQVKCTCNAACSGNPVTVVITDSCL

GGPCLAEPVHLDMSGTAFGAMAVQGQADQLRDAGVLQVQYTKVECNYPGVDIAFH

VDAGSNPNYFAVVVEYEGGDGDLGALDLHQGSQSPSSSSSSWMSMQQSWGAVWKL

NSGSALQAPFSLRLTSLSTGKTLVANNAVPVGWQPGKTYRSFVNYSD* 

CDS (coding sequence) 

>AofEXPB-04 

ATGGCTAATTATGGGTTCTCACTCCTGAAACTTTCAGCTCTGCTAGCTTTTCGCTC

TCTCGTTTTCGAGCCCGTTGCTTGTTTCAATCCCAAGCTATTGAATTTATCATCTTC

AGCTTCTCCGACGGAGTCCTGGCCCTCTGCTGGAGCTACTTGGTATGGAAGTGCC

AACGGCGATGGAAGTGATGGTGGTNNNNNNNNNNNNNNNNNNATTGCGGCTGGT

AACCCTAACCTGTTCAAATCTGGCAAAGGCTGTGGTGCTTGCTTCCAGGTGAAAT

GCACCTGCAATGCTGCGTGCTCTGGCAATCCGGTGACGGTCGTTATAACTGACTC

GTGCCTCGGCGGCCCGTGCCTTGCGGAGCCCGTGCATTTAGACATGAGCGGGACA

GCTTTCGGCGCCATGGCTGTTCAGGGGCAGGCTGATCAGCTTCGCGATGCCGGGG

TGCTTCAGGTCCAGTACACTAAGGTCGAGTGCAATTACCCAGGTGTTGACATCGC

TTTCCACGTCGACGCTGGGTCCAACCCCAACTACTTCGCCGTCGTTGTTGAGTACG

AGGGAGGCGACGGTGATCTCGGAGCCCTTGACCTCCATCAAGGATCCCAATCACC

ATCATCATCGTCATCGTCATGGATGTCGATGCAGCAATCATGGGGTGCAGTCTGG

AAGCTAAACTCAGGATCGGCATTGCAAGCGCCGTTCTCGCTGAGGCTTACGTCGC

TGTCGACGGGGAAGACGCTGGTGGCGAACAATGCTGTTCCGGTCGGGTGGCAGC

CCGGGAAGACTTATCGCTCTTTTGTTAATTACAGTGATTAG 

Nucleotide 

>AofEXPB-04 

ATGGCTAATTATGGGTTCTCACTCCTGAAACTTTCAGCTCTGCTAGCTTTTCGCTC

TCTCGTTTTCGAGCCCGTTGCTTGTTTCAATCCCAAGCTATTGAATTTATCATCTTC

AGCTTCTCCGACGGAGTCCTGGCCCTCTGCTGGAGCTACTTGGTATGGAAGTGCC

AACGGCGATGGAAGTGATGGTAGTCTCCACAACGGCATTTGCTTTTGCATCAGGA



TTATTTTTCGTATATTTAAGTTTTAAATGACTTTAGATAATTAATTGGTAAATAAA

TTCGATAAGATGATTTTTAACTTTTAACTAATCCGTTTTTTTAAACGTCAGTGTGC

AGTTCTTTTGATTTGAGAAACAAGAAATACAATCATAACAAGAAATACATTTTTT

TTGATAATAAATTAAGTGGTAATGTGGTCAATGAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTG

ACCAAATAGTATTGAAAGATAACTAAAAGCTATCAGAGTAGTGACTATAGTTTTA

TTAATGGTTGATTATTTGAAAACAAATATTCACAAAAGAATTGAATTTTTAAGTA

GCACTATTTCTACAATTGTTTTAATTCCTGACTCATACATTTGAGCATAGATATTT

ATCATGATGATTAATTAAGAGAGACAAAGATATTGAGATTAGGCATTGACAATG

AAGAGGACCTTGGAATTCAGATTTTCAACAATTAATGTGATTAAAGCATATAAAT

AGTCCGCGGAAAAAAGAACGCTAGCCCTTCAATGCTAACATTAAGTAATAAATTC

ACTGTTTACAACAAGGGTTTTTATATGACCCACCTTTAAAATAGGATCTTTCCGTA

TAAAATATTTTTAATTTTCAATTTATATATAAACTATATACAAATTTTTGATTTTCA

ATTTAAAATAAGATCATTCCATGTAAAATATATTTTTACTTCTGATTTAAAATATT

CTTTTGTTGCGATCATCTACATGGGTCTACTTTTCAGTCAAACTTTTTTCGTAATTG

ACTCCACCTAACCTTCATTAACATAATTCCTCTGGTATAATTGGTATTCGGCAACT

AACTCTTGGATCAAAATCGAAAAAACCTTGATTGAAAAGCGAGTCTAGGTTGCAA

CAAATAATTGTTTAAAGATGCATAGTTTATTATAAATTGACAATAAAAGATCATT

AACTTCTTTAGAATGATTATCTGTCAAAGGTAGTTTCTTGGGGGGGAACCCCTTAT

AACAAAAAATAATAAAAATAAAACATGCATATACTTTCACACAGTTATGCGCAC

GTATGGCGTATAACAGTTGATTACATACGAACGATGTACATACACACAAAAACTT

ATGCAATATATTGAGCACAAATGGACGAATGAATCAGGTGGTNNNNNNNNNNNN

NNNNNNATTGCGGCTGGTAACCCTAACCTGTTCAAATCTGGCAAAGGCTGTGGTG

CTTGCTTCCAGGTAATTACTACTTATAGGAATTAATTTCCCTAAAAGTTGTGTTCA

CATAATGAAAATTGCGCCGGTAATTAATGTTTTGATCAGGTGAAATGCACCTGCA

ATGCTGCGTGCTCTGGCAATCCGGTGACGGTCGTTATAACTGACTCGTGCCTCGG

CGGCCCGTGCCTTGCGGAGCCCGTGCATTTAGACATGAGCGGGACAGCTTTCGGC

GCCATGGCTGTTCAGGGGCAGGCTGATCAGCTTCGCGATGCCGGGGTGCTTCAGG

TCCAGTACACTAAGTAAGATAGCTAATTGGAAATTATTTTCCAAATAAATCAATC

TCATACTTAATTAAGCGTGACTTTGATGAGAGCTAGCTCTCGTAACGCACTCGTTA

AAAAATAATTGTTATTCTACGTACTGAGAACAAAATGCAAATCATAAAAGATATT

ATAGGAAGTGTTAGATTTGAAATAAATAATCACACATTCATTTATTAAAAAAATT

AATCAAGTCAATCTATTCTTGAGTAAAAGAATTCAAATGCTATAATTAGGTGATT

ATATATTACCGGTGCACCAAAAACTATCTATTCTTGAGTAATTAATTGAAGTAAT

CAAGAAACTCTGAGGATTATTAGTATACAATTCATCACTTGATTATATAATGGAA

TGAAAATAGTTGATTGTTTGGTTTGACCTCGTCCAAAATCAGTTACACGAACATT

AATTGCCTCAAACTTCCTGCAGGGTCGAGTGCAATTACCCAGGTGTTGACATCGC

TTTCCACGTCGACGCTGGGTCCAACCCCAACTACTTCGCCGTCGTTGTTGAGTACG

AGGGAGGCGACGGTGATCTCGGAGCCCTTGACCTCCATCAAGGATCCCAATCACC

ATCATCATCGTCATCGTCATGGATGTCGATGCAGCAATCATGGGGTGCAGTCTGG

AAGCTAAACTCAGGATCGGCATTGCAAGCGCCGTTCTCGCTGAGGCTTACGTCGC

TGTCGACGGGGAAGACGCTGGTGGCGAACAATGCTGTTCCGGTCGGGTGGCAGC

CCGGGAAGACTTATCGCTCTTTTGTTAATTACAGTGATTAG 




