
IDENTIFICATION 

Species: Solanum tuberosum 

Locus: PGSC0003DMP400035606 

Gene Model: PGSC0003DMP400035606 

Description: StEXLB-02 

Family: Expansin Like Beta 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Stuberosum_v4_03  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02981  
EXTERNAL RESOURCES 
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>StEXLB-02 

MAPLQVLEIFSTFLLIIFIQVHLGNAQNFIQSRAAYYPNSEEKGTETGACGFGTFGATIN

GGDVSAASDLYRDGLGCGACYQVRCTNSNYCSENGVKVVITDHGASDSTDFILSQR

AFSRMAQTKDAAASLLSLGNVGIEYRRVSCSYPNKNITFKIDESSDNPYYLAFVIWYQ

QGKTDISAVQLCETQNFVCKLLDRTRGAVWTSSSPPKGQLQIRMLLSSDDGDEKWVI

SLNNIPENWKAGETYDSGIQVD* 

CDS (coding sequence) 

>StEXLB-02 

ATGGCACCTCTTCAAGTTCTTGAAATATTTTCCACATTTTTATTAATAATTTTCATA

CAAGTTCATTTGGGAAATGCTCAAAATTTCATCCAATCTCGAGCAGCTTATTATCC

AAATTCAGAAGAAAAAGGAACAGAAACTGGCGCATGTGGATTTGGTACTTTTGG

AGCAACAATCAACGGTGGAGATGTATCGGCTGCATCTGATCTTTATCGCGACGGT

CTAGGATGCGGTGCATGTTATCAGGTGAGGTGTACAAACAGTAATTACTGTTCAG

AAAATGGAGTTAAAGTGGTAATTACTGATCATGGAGCAAGTGATAGCACAGATTT

TATTTTAAGCCAACGGGCTTTTTCACGTATGGCCCAAACAAAAGATGCTGCTGCT

TCTCTATTATCACTTGGTAATGTGGGCATTGAATATAGAAGGGTTTCTTGTAGCTA

TCCAAATAAGAATATCACATTCAAGATTGATGAGAGTAGTGATAATCCTTATTAT

TTGGCTTTTGTTATATGGTATCAACAAGGCAAAACTGATATTTCTGCTGTTCAATT

GTGTGAGACACAAAATTTTGTGTGCAAATTATTGGATAGGACACGTGGCGCAGTA

TGGACAAGTTCATCACCACCAAAAGGACAATTGCAAATAAGAATGTTATTGAGTT

CTGATGATGGAGATGAAAAATGGGTTATTTCTTTAAATAATATTCCTGAAAATTG

GAAAGCTGGTGAAACATATGATTCTGGAATACAAGTGGATTAA 

Nucleotide 

>StEXLB-02 

ATGGCACCTCTTCAAGTTCTTGAAATATTTTCCACATTTTTATTAATAATTTTCATA

CAAGTTCATTTGGGAAATGCTCAAAATTTCATCCAATCTCGAGCAGCTTATTATCC

AAATTCAGAAGAAAAAGGAACAGAAAGTAAGAATATCTTCATAAAAAGAAAAGT

ATTTTTCGTTGGTCAGAATATTCTGAAAAGTATTTTTTTTAGGATGATGAATTCCT

TCAAAAATTGGGAAAATAATTTTTCTGATAGAAATAGAGAAAATAAATTTTACAA

GTAACATTTTATAAATTTATCTCCACAAGTAACTTGTGTTTTAAATTTTGACAAAT



TTAATAATTTATTATTCTGTTTAAATATATGCAGCTGGCGCATGTGGATTTGGTAC

TTTTGGAGCAACAATCAACGGTGGAGATGTATCGGCTGCATCTGATCTTTATCGC

GACGGTCTAGGATGCGGTGCATGTTATCAGGTATAAAAGTACAAAATTAATTTAA

ATTTTATACGTACATTATTAATCACGTAAAAGATAATTACAAAAATGATAAAATA

GTTAAATAGAACCCTAAATTTAACAAGGGTTCTATTTAACTACGGGATAATACAA

CCCTATTTAAGTTTAGGTGTGTGTCTCTGAGATTTCGGTCATAGTCTAGAAGGTAC

TTATGTCTTATCCCATTTTATACATAAATAACTCACCCAACTATTAAACGTAGTTA

TACTTAGTACTTATACATGATTTGATACTTACATAACTCAACTTCAACTAACTATA

ACCCTAACCTTAAAATTCGATATCATTGTATATCAGTTAAATTCATCGTCTATCTA

TAAACTTCAAATTCTGAAATCATCGTTGACCGTAAAATGTAGGTGAGGTGTACAA

ACAGTAATTACTGTTCAGAAAATGGAGTTAAAGTGGTAATTACTGATCATGGAGC

AAGTGATAGCACAGATTTTATTTTAAGCCAACGGGCTTTTTCACGTATGGCCCAA

ACAAAAGATGCTGCTGCTTCTCTATTATCACTTGGTAATGTGGGCATTGAATATA

GAAGGTATACAATTTTCATTTCATAATTATTTTTTTTCCGTTTTATTTTATAGTTAG

ATCTCTCTATAACGTTCCTCTTGGAAAAGAGGGTCGAGGCCGCATTGGTGGGGGC

TAAGGATTGGAAGGGTTGAGGATAGAGTTTCTTTTTCATTTCCTTGTTCATTTGGA

ATCTGGGTTCTTCTACTTCATATTTATTTAATATGAATATTTTCCCTCTCTTTTTTTT

TATATCATTCCTTAAGTCCCATAGGTTTGATCCTGTAGAATTTGACCCATTTTCTC

ATTGAACGAAAGGTACGAAATAAATCAGATTGATAAAAGTACCATGTGAAATCT

TCGGTTTTTCCCCTTCCTCGATCCCTATCCCATAGGTACAGTGTTTGAATCAATAG

AGAACCTTTTCTTCTGTATGAATCGATATTATTCCATTCCAAATCCTTCCCGATAC

CTCCCAAGGAAAATCTCTAATTTGGATCCCAAATTGACGGGTTAGTGTGAGCTTA

TCCATGCGGTTATGCACTCTTTGAATAGGAATCCGTTTTCTGAAAGATCCTGGCTT

TCGTACTTTGGTGGGTCTCCGAGATCCTTTCGATGACCTATGTTGAAGGGATATCT

ATCTAATCCGATCGATTGCGTAAAGCCCGCGGTAGCAACGGAACCGGGGAAAGT

ATACAGAAAAGACAGTTCTTTTCTATTATATTAGTATTTTCTATTATATTAGATAT

ATTAGACTATTATATTAGATTAGTATTAGTTAGTGATCCCGACTTAGTGAGTCCTT

TCTTCCGTGATGAACTGTTGGCACCAGTCCTACATTTTGTCTCTGTGGACCGAGGA

GAAAAGGGGCTCGGCGGGAAGAGGAGTGTACCATGAGAGAAGCAAGGAGGTCA

ACCTCTTTCAAATATACAACATGGATTCTGGCAATGTAGTTGGACTCTCATGTCGA

TCCGAATGAATCATCCTTTCCACGGAGGTAAATCTTTGCCTGCTAGGCAAGAGGA

TAGCAAGTTCCAAATTCTGTCTCGGTAGGACATGTATTTCTATTACTATGAAATTC

ATAAATGAAGTAGTTAATGGTAGGGTTCCCATTATCCTTTTTGTAGTGACGAATCT

TGTATGTGTTCCTAAGAAAAGGAATTTGTCCATTTTTCGGGGTCTCAAAGGGGCG

TGGAAACGCATAAGAACTCTTGAATGGAAAAGAGATGTAACTCCAGTTCCTTCGG

AATCGGTAGTCAATCCTATTTCCGATAGGGGCAGTTGACAATTGAATCCGATTTT

GACCATTATTTTCATATCCGTAATAGTGCGAAAAGAAGGCCCGGCTCCAAGTTGT

TCAAGAATAGTGGCGTTGAGTTTCTCGACCCTTTGACTTAGGATTAGTCAGTTCTA

TTTCTCGATGGGGCGGGGAAGGGATATAACTCAGCGGTAGAGTGTCACCTTGACG

TGGTGGAAGTCATCAGTTCGAGCCTGATTATCCCTAAGCCATTGGCTGATAACAT

ATCCATCGCCCTCCGCATCGTGAACTGCATCGGAAAGGGCATCCGATCTCTCTTTT

ATGGGCTCTTTCCCTCGTATCTGACCTATCCGAGTTAGCCCTCCCAAGCGGACAA

AGAGGCCTAGGCTGTGAAAGAGAGGGCGGACCAGGAATTGAATCAGATGCATCG

GCCTAAAAAAAGGAGTCAGCCCAACATGGGCAATGATAGACAGACCAAAGATTT

ACGCAGTCCTTGTGTGCTTGCTTTGTGCACCGGCATAGCAGAATTCGAATCCGCT

GACGGTCATCATCTATAGTAATATTTCATTATAATAGTCGTGTTCGCTATGAAAAT

GATCTTTCATGTTATGCTATATATATGTTTTCTATATTACAACATTTCGGTATAGC



AGTATTGAGATAAACAATGTTTGTTATAGTCAGATTTCTCTATAACAATCATGCGT

CCTCTATAACATCATTTTCATATTGTAATAGTCATGTTACGTTATATTATATATATT

TCTATTAATTAACATTTGTATCAATATTTATTTATTTTTTGTGAATTGAACAGGGTT

TCTTGTAGCTATCCAAATAAGAATATCACATTCAAGATTGATGAGAGTAGTGATA

ATCCTTATTATTTGGCTTTTGTTATATGGTATCAACAAGGCAAAACTGATATTTCT

GCTGTTCAATTGTGTGAGGTACGAATTTAACTTATATATACTGATAATACACAAT

ATATATATATATATATATATTTAATTTTTTTATAACAAATAACTTACTTTATTTTCT

AGATGACTAAGAAACAACTAAAGGTTATACATTTATACACTCATGAGTATATTTA

TAAAGTAATTATAAAATGAACTTTTATAATAATCATAATTGATAACTCATAAAAA

AAGTGTTAGCAACTTTCAACTACATTACTTATAATCAAAGATTTGGATTCTAACA

AAATAAGTTTTGTAACATATTTATTGGTTTTTTTAACACACATAAAATTTGAGCTA

AAATTATTAAATTTCACAGAGTTCATATATTATTCTTTATCCATATATATATATAC

TAACTTAAAATAACGATTGATTTAGTATTTGAACTTAATAATCAAATTTTGTATCG

AAATTTACAGTCTGATATATTTCCATTATGTTACCTAGCCAAAAGTGCTAAGAACT

AGACTCTAAACATAATCAATTTTTTAAAAACACATATACAAAATATTGGGCCAAA

ACTATGTACTGAATTTTATCGAACTCGTATATATTCAAACCTACATCTGCCCGGTT

CAAAATCCTTAATTTTGTATATATACCAACTTAAAAATATTTTGATTTTTCAAATA

TGCAGACACAAAATTTTGTGTGCAAATTATTGGATAGGACACGTGGCGCAGTATG

GACAAGTTCATCACCACCAAAAGGACAATTGCAAATAAGAATGTTATTGAGTTCT

GATGATGGAGATGAAAAATGGGTTATTTCTTTAAATAATATTCCTGAAAATTGGA

AAGCTGGTGAAACATATGATTCTGGAATACAAGTGGATTAA 




