IDENTIFICATION

Species: Amaranthus hypochondriacus
Locus: AH010709

Gene Model: AH010709-RA
Description: AhyEXPA-05

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_ 1

EXTERNAL RESOURCES
https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus
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Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family 31535 expansin A; Provisional 46-271 2.07e-86
SEQUENCES

Peptide

>AhyEXPA-05

MPLNHLHSHSHSLLLLFKPFLFFLFSFPFPIFAHYNPPSSSSPLISEWESARATY'Y AASDP
RDVVGGACGYGDLEKAGYGKATVGLSTALFAKGQICGACFEIRCVEDLRNCIPGTSI
LVTATNFCAPNFGFTADGGGHCNPPNKHFVLPIEAFEKIALWKAANMAIKYRRIKCR
KEGGIRFAIDGSGVFMSVLISNVAGAGDVIGVKIKGSKTGWLPMSRNWGQNWILNA
DLKNQPLSFEVTTSDGAILTSYNVAPKTWQIGQTFEGKQFD*

CDS (coding sequence)
>AhyEXPA-05

ATGCCATTAAACCATCTTCATTCACACTCTCACTCTCTTCTTCTACTCTTTAAACCC
TTCCTTTTCTTCCTCTTCTCCTTCCCTTTCCCCATTTTTGCCCACTACAACCCACCTT
CTTCATCCTCCCCCCTCATCTCCGAATGGGAATCCGCTCGAGCCACCTACTACGCT
GCGTCGGATCCACGAGACGTTGTCGGTGGAGCATGCGGGTATGGGGATCTTGAA
AAAGCCGGGTATGGTAAAGCAACTGTTGGGTTAAGTACTGCATTATTTGCTAAGG
GTCAGATCTGTGGTGCTTGTTTTGAAATTCGTTGTGTTGAGGATCTTCGAAATTGT
ATTCCGGGTACTTCTATTCTTGTTACTGCTACTAATTTTTGTGCTCCCAATTTTGGG
TTTACTGCTGATGGTGGTGGACATTGTAATCCTCCTAATAAACACTTTGTTCTTCC
TATTGAGGCTTTTGAGAAAATTGCTCTTTGGAAGGCTGCTAATATGGCGATTAAA
TATAGAAGGATTAAATGCAGAAAGGAAGGAGGCATTCGATTTGCCATTGACGGG
TCTGGAGTATTTATGTCGGTGCTCATCAGCAACGTTGCAGGCGCAGGTGATGTTA
TTGGTGTGAAAATCAAGGGATCAAAAACCGGATGGCTTCCGATGTCGAGGAATT
GGGGGCAGAATTGGATACTGAATGCAGATCTTAAAAACCAGCCACTTTCATTTGA
GGTTACTACTAGTGATGGGGCAATTCTGACTTCATATAATGTTGCTCCAAAGACTT
GGCAAATTGGCCAAACTTTTGAGGGAAAACAATTTGATTAG

Nucleotide
>AhyEXPA-05

TTCTTTTTAGTAACACTACAAGAGTATTCCCTTACTTCCCCACTCCCAAAATCTTT
CCTCTCCAAAAAAATGCCATTAAACCATCTTCATTCACACTCTCACTCTCTTCTTC
TACTCTTTAAACCCTTCCTTTTCTTCCTCTTCTCCTTCCCTTTCCCCATTTTTGCCCA



CTACAACCCACCTTCTTCATCCTCCCCCCTCATCTCCGAATGGGAATCCGCTCGAG
CCACCTACTACGCTGCGTCGGATCCACGAGACGTTGTCGGTGGAGCATGCGGGTA
TGGGGATCTTGAAAAAGCCGGGTATGGTAAAGCAACTGTTGGGTTAAGTACTGCA
TTATTTGCTAAGGGTCAGATCTGTGGTGCTTGTTTTGAAATTCGTTGTGTTGAGGA
TCTTCGAAATTGTATTCCGGGTACTTCTATTCTTGTTACTGCTACTAATTTTTGTGC
TCCCAATTTTGGGTTTACTGCTGATGGTGGTGGACATTGTAATCCTCCTAATAAAC
ACTTTGTTCTTCCTATTGAGGCTTTTGAGAAAATTGCTCTTTGGAAGGCTGCTAAT
ATGGCGATTAAATATAGAAGGTATTTTTCTTTCTCTTTCTGGCTATCTGGGTTGTG
[TTAGTTTGTTTGATTACTTCATATTTTGCCCAGAAGATTCAAATTAGTGGGGAAA
AGCAACTTTTGAAAAAATTGATTTCCCCCATCAATTGCATGTGTGAATTTCTAATT
GATCAAGTGATTTTGCGTAAATGCGTTTCTAGTGTTGATACTATAGTGTTTGAGAC
ATCTTGTTTCTGAAATTCTGATTGTAGCAACATCATAGAAGAGGGAGTGTGTGAA
ATATATAGTTTGATGAAAATATATTCAATTGATGTAATCTTTCCCTGCTACTAATC
CATGGTGATTGTTTTTGCTCTACTCCAATTGGTTGCTGTACTTGTATGTTGTAACTT
TTAAGGTGTATGTGTGCAGTGTGCATTTGTGTGGTGTTGATTTTGCCCTGCTCATG
GAAACACAAACAAAAACGGGATAGATAAGAAAGATGGGAAGAAGAAATGAATC
CTTTTTATTTCTGCTAAACAAACCTTACATACATCTTTAGAGGAGGATACATGCAT
ATATAGTAGTGGTTTCAAAGTTATAACAATTTGACAACTTAATAAACATCTCTAA
CTAACTATGTAAGAAGAGATAATAACTAACTAAACAAAAGATGACTAAGACTGT
TCTAGCTGACATGAGGCCACATTAGACTGGGAACAAGCTTGTCGTAGCCCTGGAC
CGACCTTGTTTGCTTCTGGCCTTTTGTGCTTTTGGCTATGCTTAGTCGTAACCTGTA
CCTCATTCTCAACATTCCCCCTCAAACCGGAATGGGTAAAAGTTATTTCGAGTTTC
CATAATAGTACTGAAAAATGTCTAGAAGGCAAAATTTTAGTTAGAAAATCAGCTC
AATGATGCTTAGTAAGTGAATAAGAGAGTTGCAAAAGGCCTTCTAATACTTTGTG
TCTTTGTCTCTTGTAAAGTGACAATCCATTTCAATGTGTTTTAATCTATCATGAAG
CACAAGGTTTTTTGCTTCGTGGATTGCTGATTGGATATCACAGTTTAAGGTTTATG
TGTGAGATTTTTTACCCCAAATTCATCCAAAAGCATGACCATCAATGTTATCTTTG
CTGCTGCATTTCCATGTATTCGGCCTCTGAGTTGGATTTTTAGATTCAATGCTTTGT
TTTTTAGACTCCCTCCAAATTGGTGATTTCCTAGTAGCAAGATATAACCAGTTATG
GATCTTCTTGAATAAGGACAAGAGACGCAATCACTAACAGAGAATGCTTGGAGG
CCGAAGGGTAGTTTGGGTAGAACTAGAAAGGGTAATGCCTTGCCCACAAGTTGA
ATGAACATAATTAAATGTGTGTTTAAGGGCTTTCAATGAGATTTCCTAGGTTTTTG
CATGTATTGACTTAAGGTTTGTACAATATATGAAAGGTCATGTCTAGTGTTAGAC
AATTAGTTAAGTTTATCTACAAGGCTTCTTTAGGGAGTAGGGTCTTGTAACAAGG
TACTTTCATGAGTATAAGAAGATCATTTGAGGTGAGTAGGCAATGAAGTAACTAC
CTTTTTAAAGTTACCAAAACCACTTATAAGTAGCAATAGTAAACTTATTTTGATGA
AGGACCAAACCATTTTTTGTATAGTTGACTTCTTTAGTTTGTTTTCCTTTTTTTTTTI
TGAAGTCTAGTTTGTCTTCCTAAGTGGCATACAATACAAAGGAAATTAGACTTGG
ATTTACCAAGAAGCCACTTTATGTTAGGAAATTTGCAATTTATGAGAAGGCATAT
GGTCCAACCTTAGGTGCCAAAGTTCAGCTTTATTTAACAAAGAGCTAGATAAGAG
GTATTTGTAGTACTAAAAGTAGGAGTGTCTTCTATTGTATGTCAAATTATTTGTGG
CTCTTTCAAACATGTATAAACCAGACTTGGGTTTACCAAGGAGCCACTGCTTCTTC
ATCAAATCTTCTAGAACATGACAACCATTATGATCAAAGGTAGGTTTAAGGAGCT
TATTGTCTGAAATTAGGTTAAATTGTGGAACATATAGTACATTGAGAAAGACCAC
TTCATTTGGCAATCAAATTGTGGCTATGCACCTAACAACAATTTTTCTTCCATCTG
GTTAGATGACCCTTTTCACTAATTCTATTATAAGAAGAAAATTCATCAAGATTATA
ACACATGTTTAAAGCACCACTATCAACAATCCAATCATCATCATTAAGTAAAGAT




AGCCAACCTATACCTGCTATATGAGAAGGGTGGTGTTAGCATATGCATACATTGT
AAGAACTAAGAAGTGTCTCGTTTCGCTTAAGTCTTGGTAATGGTAACCTTTATCCG
TGAAATGATCTTTGAAGTCCTCCCCTCGAATGATCAAGAGGAATTTTCTTGTGTGC
AGCAAGGGACTAACCAAGAAGTTCAATAGAATTCGTGGGGTTTAAATTTTGTGGT
CATAACTCATAATGTTAGTGCATTTTTCCCAATTCTTTTGTGTAAGTAAGGATTCA
TGAGCCAGTGTGAAATTTTAACCCCAGTGCAGACAAAATTTTGTTTATTTGAGCA
ATGACTTAGGATTCCCTGATGAGTAGCAAAATGTCCAACTCTTGTGAATGCATTA
CTCAAGTACTTTTTGAGAGATAAATTGAACTGTAAAGTAGGACATTCCACCAATA
ATTGAGGGCAGCATGACTTCCACAAATTTTTAAATCAAGTGCATGCATGATTTAC
CTTTCAGATGTTCAACATTTTGGAATGACGAAATTGAATGGGAACTTATCAACGG
GGTAGCTAGGCTTCAATCACAGACATATTAAGGTCAAATTTGCAATGATCATGTC
CTAGCGAAGGAGAATATAAAATTTACCCGTTTAATGAAGTCATTTGTCAAATGTC
ATGAATGAAATCACGACCATCCGTTTGCTCCTGATTTGAGGAATAACTCCATCTT
ATTACAATCTAGGAGGGCCTTCTTATGGCTTCATTCCAGGGAAGGGAGAGGGACC
TTAAGTTGCTTAAAGATTTCATCATCAACCATGGAATGTTCTTAATTACCTTCAAA
TTGTTTGTATGGAAATATGTAGCTGTATACTTGTATGTTTATTTTGGTTCATTTTAA
ATCATGTTTAGCTGTTCATATAGCTGAATGGTTTTTGTCCCTCGTTTGCAAAGGTT
GCTGGTGGTGTTCTCTTGTTTTTAATCTATGTGCCTTTTTTTACCTCAATTTGCTTC
ATTGAATGTTTGAAACAGTAATGGCTCTACATTCCTTCACTCTGCACCACTGTCAC
ATGATTCACTAATCTCTTGTGAATCGCGAATCAAAATAAGCGAATAATAGTCGGT
TTTGGGTTATTTTATGGTCATTTTGAGCGAAGTGCGCATTCAAAAAGCAAATTAA
CTAGCGATTTATGTTACACTGCACTGCACAAATCAAAAACAACAAAACAATTCTC
ATGATTTTGCTTCAGCTGTACAAGGGTCCCATTCCCTTGAAAATCAATTATAATCA
AGCACCTTGTATAATATTTGCTCCGAGTATTGGGTCTTGTCTCGGGTTTAAATCTT
GTTGCTCCTCTCTCCTCAGCCTATCATGTACCAAAAATAGAAATTTTTTCATGACA
CTATTCTTTCATGACATATAGATACCATATGAAGATAATTTGCTCAGAAATAAAT
GTATAAGCCAATATTTTCGTTGGGCAATGCGCAGGATTAAATGCAGAAAGGAAG
GAGGCATTCGATTTGCCATTGACGGGTCTGGAGTATTTATGTCGGTGCTCATCAG
CAACGTTGCAGGCGCAGGTGATGTTATTGGTGTGAAAATCAAGGGATCAAAAAC
CGGATGGCTTCCGATGTCGAGGAATTGGGGGCAGAATTGGATACTGAATGCAGA
TCTTAAAAACCAGCCACTTTCATTTGAGGTTACTACTAGTGATGGGGCAATTCTG
ACTTCATATAATGTTGCTCCAAAGACTTGGCAAATTGGCCAAACTTTTGAGGGAA
AACAATTTGATTAGAAGAACCCAATTATGATATATAATTGATCTTTTCTTTCTTCA
TTTAGTTAGGTTAAATTATGAATTGCTCAATCTTAGTAAACTAAAACCCTAGATCT




