IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009760985

Gene Model: XP_009760985.1
Description: NsSEXPA-16
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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Name Accession Description Interval E-value
[+ PLND0050 super family 31535 expansin A; Provisional 1-239 1.28¢-128
SEQUENCES

Peptide

>NsEXPA-16

MAILVLLFMGISLMFQSVHGYYGGWINAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSTG

YGTNTAALSTALFNNGLSCGACFQLRCVNARQYCLPGTITVTATNFCPPGGWCDPPN
HHFDLSQPVYLRIAQYRSGIVPVAYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVGGAG
DVRSLYIKGSRTQWQPMSRNWGQNWQNNAYLNGQSLSFKVTTSDGRTVVSYNAAP
HSWSFGQTFTGGQFR

CDS (coding sequence)
>NSEXPA-16

TTAAGTCCCAAAACCACCCGTTTAGTTCTTCTATTTATTCTCCACGAGTGCAGATA
TCTTCCCTTCATTACCTCACTTTTCTTTTCAGTCAAGCAAACACATACTCGTTAAA
AAATGGCAATTTTAGTACTTCTTTTTATGGGAATTTCTCTCATGTTTCAATCTGTTC
ATGGCTATTATGGAGGTTGGATCAATGCACACGCAACTTTTTACGGTGGAGGCGA
TGCTTCTGGAACTATGGGTGGGGCTTGTGGATATGGAAATCTATATAGCACAGGC
TATGGGACGAACACTGCTGCGTTGAGCACGGCGTTGTTCAACAATGGTTTGAGTT
GTGGAGCATGTTTTCAGCTAAGGTGTGTGAATGCTCGACAGTACTGCTTGCCTGG
CACCATTACTGTCACAGCCACAAATTTCTGCCCACCAGGTGGTTGGTGTGATCCTC
CAAATCACCATTTTGATCTCTCTCAGCCTGTCTACTTGCGCATTGCTCAATATAGA
TCTGGCATTGTTCCTGTTGCCTACCGAAGGGTACCTTGCAGAAGAAGGGGAGGAA
TTAGATTTACAATCAATGGGCACTCTTACTTCAACTTGGTTCTTGTGACCAATGTT
GGAGGTGCAGGAGATGTAAGATCATTGTACATCAAGGGTTCAAGAACTCAGTGG
CAACCAATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAATTGGCAAAATAACGCTTACCTCAAT
GGCCAAAGCTTATCTTTCAAAGTCACCACAAGTGATGGTCGCACTGTTGTTTCTTA
TAATGCAGCTCCTCATTCCTGGTCCTTTGGCCAGACTTTTACTGGAGGACAGTTCC
GTTAATATCAATTTTTTTAAAGTATAGCGCTTACGATATATTTAATTTAAATATTA
TTTTTAGAGTTGGCCTTAAATTAATGGCTTTTACTCACCATAATTTAAGAAAGAAA
AAAAAAATCTGAGAAAAGCGCAATTTGGCACTTTTTGCTTGGCCCTTCAATTGTG
GAAGAAAAGGAATTGATTTGGCCTACCTTTTTTTTTGGGTGGTTATTGACGTTTAG
GGAGAGGCAGTTGTGAGCTTTTACTGCCCAACTTTATAGTAATAGCATTACAAAA
TTGTGTGCATAGAAGAAAAATATCTACCTTTTGTACTATAAAAGAGCTAAAGCAC
TAATTATGCTGAGTATATGTAATGTACCAATTGTCTAGACTATTTGTTTGTAAGGA
AAAATGCTTGTACTATAATAAAAGGAAACTCTAAGTTGTATTACGTGT



Nucleotide
>NSEXPA-16

ACTAGATCAGCCGCTTGCCCGCTGCAAATACAATTAGTATATGTTTTTAAAAATC
AGTTTAATTAATTAACTTTCTTTTAGAACTTTTTTTGTTAACTCATTAGCGAAGGA
GCATAGACATCTAACCTTAACCTTATGTTTCTCATTCCAAATTGTCAATATCAAAA
ATTATCTGCGCCGGGTGTGACCTCTTCAAACACTACGAGCTATGACATATAGTTC
AACTAGCATCTCTTTGCTGAACTTCTTCCTATTCAAAAATTGTGAGAAGTGATAGA
CATAAATAAAGAAAAGTGAACAGTGAGAATTCATATATCTGACTTAAATATGCCA
AGACTAGAGAATAGTTGTTATTATATTTTTTTGAGGTTGATGTGTAATTATTGTTA
TAGTTATAATAAAACTTTCTCATACCAAAATAACCAAAAAAGAAAGAAAGAAAA
ATACGCCATAACCTTTAAGAAATTGTAAGGTGGAGAGATTGCCCTTTACAAGACA
TTACACGTAATACAACTTAGAGTTTCCTTTTATTATAGTACAAGCATTTTTCCTTA
CAAACAAATAGTCTAGACAATTGGTACATTACATATACTCAGCATAATTAGTGCT
TTAGCTCTTTTATAGTACAAAAGGTAGATATTTTTCTTCTATGCACACAATTTTGT
AATGCTATTACTATAAAGTTGGGCAGTAAAAGCTCACAACTGCCTCTCCCTAAAC
GTCAATAACCACCCAAAAAAAAAGGTAGGCCAAATCAATTCCTTTTCTTCCACAA
TTGAAGGGCCAAGCAAAAAGTGCCAAATTGCGCTTTTCTCAGATTTTTTTTTTCTT
TCTTAAATTATGGTGAGTAAAAGCCATTAATTTAAGGCCAACTCTAAAAATAATA
TTTAAATTAAATATATCGTAAGCGCTATACTTTAAAAAAATTGATATTAACGGAA
CTGTCCTCCAGTAAAAGTCTGGCCAAAGGACCAGGAATGAGGAGCTGCATTATA
AGAAACAACAGTGCGACCATCACTTGTGGTGACTTTGAAAGATAAGCTTTGGCCA
TTGAGGTAAGCGTTATTTTGCCAATTTTGGCCCCAATTTCTTGACATTGGTTGCCA
CTGAGTTCTTGAACCCTTGATGTACAATGATCTTACATCTCCTGCACCTCCAACAT
TGGTCACAAGAACCAAGTTGAAGTAAGAGTGCCCATTGATTGTAAATCTAATTCC
TCCCCTTCTTCTGCAAGGTACCCTGTAAATTTACACGTTCAAGAAAATTCAGTTTA
GTTCGTCCCTGTAAAAGATGTACAATAAATTAAAGTTTAGTTACTCCCTCTAACTT
AATTTATGTTATGCACTTTCCTTTTTAATTTGACCTAAAAAGAATAATATATTTTT
ATTTAAAAATATTTAGCTTTAAACTTATCATTTTACCTGTAATGAGATGACTTGCA
ACTACACAATATCTATGACTTGTTTTAGACCATAAATTTAAAAAAAATATATTTTT
TTTTCCTTAAATTTCATGCATATATGCATCACATAAAATGGGACGAAGATAAAAT
TGTTACCCCCAATATAATAGCAAGGGAAAGGGTAAAAATACCATCTTTCTAGTTT
ACCAGATACCCCTCGGATCTATAATAAGTGACTATTTTGTCTATAGCACACCCCTT
AATAAAATACAAACTCCTAGAAAACAAATACTTTTGACTAAATTACTATTAATTA
AACTTTTCATATTGTTAACTTGGAAAAACAATAGTTAATTCATTCTTGATTATGTA
AAAAGGACATCTATTTTGAACCAAATTAAAAAGACCAAAAATTACACCTGAAGG
TTATACTTTGACTACGTCATATGATTGTCATTAAAAAATGATAATTCGTATGGTGA
AAAGGGTAAGTTTGGACTTTTTCCCGATCAACAATGACATCTACTCAGTATACAT
AGTACTATTGAATTACCTTCGGTAGGCAACAGGAACAATGCCAGATCTATATTGA
GCAATGCGCAAGTAGACAGGCTGAGAGAGATCAAAATGGTGATTTGGAGGATCA
CACCAACCACCTGGTGGGCAGAAATTTGTGGCTGTGACAGTAATGGTGCCAGGCA
AGCAGTACTGTCGAGCATTCACACACCTTAGCTGAAAACATGCTCCACAACTCAA
ACCATTGTTGAACAACGCCGTGCTCAACGCAGCAGTGTTCGTCCCATAGCCTGTG
CTATATAGATTTCCATATCCACAAGCCCCACCTGTGAAAATTCCGGAGCATTTTA
GAAATATACCTATTATATGACTAAGGATAAAAAACTTACGCTTAAATCTGATAGT
GTAAAAATTCTTTTATTATTGTACCCATAGTTCCAGAAGCATCGCCTCCACCGTAA
AAAGTTGCGTGTGCATTGATCCAACCTCCATAATAGCCATGAACAGATTGAAACA




TGAGAGAAATTCCCATAAAAAGAAGTACTAAAATTGCCATTTTTTAACCTGCAGG
GGAGAAAATTAAAGTTTAGTCCTATTAAAATTAGTGATGTACTTAATTACATGCT
AGAAAAGTTGGAGAGAAATAAAACAAGAAGATGGAAAAATGACTCACGAGTAT
GTGTTTGCTTGACTGAAAAGAAAAGTGAGGTAATGAAGGGAAGATATCTGCACT
CGTGGAGAATAAATAGAAGAACTAAACGGGTGGTTTTGGGACTTAAAATCAAAG
GTCCAATATTAAATTAAGCTGACCAACTGCCAAATTTCTTACTGTAGTTTGGGACC
ATAAAATTGTAAATACTGACCAGTACTATTTTAATACTATATATATGGTAATTAA
AATTGAAAATATAGAACTTTTGTTTTCTCTGGAAAGGAAAGCCGCGTGGTATAGT
AGTAGTCCATTCAAGAATGAGGTCGACAGTAGACTAGTACAATTGTGATTGGTTA
TGGCTAATTGCTTTCTGTAGAGTAGGGCTACGTAGTAGTATTACTAACTTTTAAAG
AAGATGGAAAACAACTGGGAACCATCAAAATCCGATCCATTTCTTATCAGATTCG
TTATTTACCAGATTTTTGCATTTAATTGTGTGAGTTATCAGGAGTAATAAATTTGG
TGAAAATCATGAGATAGATACGAGGGTTCAAATTCCAATATTGGACTAAAAATAT
CTCCAATCCATTTTATTTCATTTTTTGATATTTTTTCATAATATTTGAT




