IDENTIFICATION

Species: Amaranthus hypochondriacus
Locus: AH017526

Gene Model: AH017526-RA
Description: AhyEXPA-11

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_ 1

EXTERNAL RESOURCES
https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_1
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq. e

Superfanilies PLN00133 PLN00193

List of domain hits "

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family ci3342 expansin-A; Provisional 45-227  7.50e-70
[+] PLN00193 super family 33423 expansin-A; Provisional 1-44 7.89e-14
Peptide

>AhyEXPA-11

MSRNWGMNWQSSAEWVGQSLSFQVTISDGKSLEFDGVVPSNWQFALSTALFNNGST
CGACFEITCVDSQWCKKGASPIRVTATNFCPPYYKETPQAWCNPPRKHFDLSMPMFL
RIAQYKGGIVPVLYRRIICQKKGGVKFELKGNPYWLMVLVYNVGGVGDVVGLNIKG
GSQSSWVHMSRNWGQNWQTWARLQGQSLSFQVVTSDGKMSLFSNVVPSDWEFGQ
TYESKTNVN~*

CDS (coding sequence)
>AhyEXPA-11

ATGTCTAGGAATTGGGGTATGAATTGGCAGTCTTCTGCTGAATGGGTTGGCCAAA
GTTTGTCGTTTCAAGTTACTATTAGTGATGGAAAGAGTTTAGAGTTTGATGGGGTT
GTGCCCTCTAATTGGCAATTTGCCTTAAGTACGGCACTCTTCAACAACGGATCTAC
GTGTGGAGCTTGTTTCGAAATAACTTGTGTAGACTCACAATGGTGCAAGAAAGGC
GCTAGTCCGATTCGCGTTACCGCCACCAACTTTTGCCCTCCATACTACAAAGAAA
CACCACAAGCATGGTGTAATCCACCTCGAAAACATTTCGATTTATCAATGCCTAT
GTTTCTTAGAATTGCTCAATATAAAGGTGGTATTGTGCCTGTTCTTTATAGAAGGA
TTATATGTCAAAAAAAGGGTGGTGTTAAATTTGAACTAAAAGGAAATCCATATTG
GTTAATGGTTTTGGTTTATAATGTTGGGGGTGTTGGAGATGTTGTAGGGTTAAATA
TTAAGGGTGGGTCCCAATCTAGTTGGGTACATATGAGTAGAAATTGGGGACAAA
ATTGGCAAACTTGGGCAAGGTTACAAGGTCAAAGTCTTTCATTTCAAGTTGTTAC
AAGTGATGGTAAGATGTCTTTGTTTAGTAATGTGGTTCCTAGTGATTGGGAATTTG
GGCAAACTTATGAGAGTAAGACTAATGTTAATTAA

Nucleotide
>AhyEXPA-11

ATGTCTAGGAATTGGGGTATGAATTGGCAGTCTTCTGCTGAATGGGTTGGCCAAA

GTTTGTCGTTTCAAGTTACTATTAGTGATGGAAAGAGTTTAGAGTTTGATGGGGTT
GTGCCCTCTAATTGGCAATTTGGTATGTCTTATCAAGGAAACTCTAATTTTTAACA
TGTGATTGTATTTTTATAAATATAATATGGAGTATTATATATGAAGGAATAATTAT



TTATTATTATGAGTTATTAATAATTCATTTCTTATTTTAGTATTATTGTTTTTTGTC
GTGGTCATCATCATTATCATACTCAGTGTATCCCGCTCATAGAAAATTATGGTTAG
AGTCTGGGAAGGGAAGGACGGCGACAACTTATGCCCATAAAGAAGAGTACAAAG
AGTCTCCTAACTCGAAAAAGAAAAAGAGAAGTATTTGCAATGAAAAAAATGCAT
GTATATAAATAAATAAATAAATAGAAATAAAAGAAAATAATATAACGAATAAAA
CTGATGGAAACGAGAAAAAGCTAGAGAAGTTTTTTTCATTGTCAGCAATTTAATA
TTTCACTCGAAAATAAGGTTTGGGTCATGAAGGGTGACGGACAATTAATACCCCT
GTACATCTTTTAAAGAAAGGACTAGAGAAATACGGTCAATTTTATCACAAAAAGT
AAGAGTCTACATAAAGAGGAATGTAAGTAAGATCGTTGCCTCAACAATAAAACA
TTACAAGCAGAAAAACAACATTAGCAAACTAATACAAATTATGTTGATATTAATT
TTGTGCTCTTAATAATTTTTGTTGTAGAGCTAGCTACTCTTGTGAGAGATCTTCTCT
TAGTGAGACGAGTTTCAAACAAGGCTATACAGGGGTGAGCCAAAATTGAAAATT
TCCTTAAAGGCTCTGCAATTTTGAAAATTATTATATTTTTCTAACAATTTTGTATAT
TTAAACAACATTGGAGTACTACGTGATTCAATATTGAGGCCACTATTATTTTGAG
GTTTTGTGCGGTCAAACATGTTGAATATGCTCAGAACCTCTCAAGAGGCTATATG
CTAATAATTAGTATTAATTAAGCTATTTAATCTATGTATGGGTTGTATCTCGATGA
GATCATGTCATACAAAAATTTGTGTTGTATATATAAAGTGATAACTCCTTAATATC
TGTATTGACGATGAAAGTCATCCATACTAATATTGTTTAATTAGTTGAAGGACAC
TTGGCCTTATATTTGCGATGTTTCGTCATTCTAAACTATTTTTTGTCATACGTAAAA
GGTAATTTGTGACCAAACTTTCTTGAGTTCAAAAATAATTAATCAAAAAACGAAA
ATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA
AAAAAAAAAAAAAATAAAATATAAAATATATATAAATATAAATTTAAAAAAAAA
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATAATT
ACATGCTATTAATACAAACATACTATAATATTAATTTCTTTTAAAATAGATAAAAT
ATTTAGAATATATAGTGCTTTTATTAAGAAAAAATAAGGTCGTTAATAAATATTA
ATTAAAGCTATCATACTTTTTGAGGCAAATATAAAAAATCTTTTAACGTTATTATA
ATGACTATTTGTCATTCTCAAAATATTTTTTGATTGTCATGTATCTTTGTTTCTTGA
TGAATTATTTTAGAACTTAAAATTTGGATGAAAAAACTATATTAATTAGCTTATAC
TACACATAAAAAATAAATATATTTTAAGAAACTTTAATTTGAAAATTTTGAAGTT
TTTAAATTCAAAAATATAATATTTCGAGAAAATTTTGTAAGAACATATTTTGTTGT
GATATACTACTCAAATATTAAGGAATATGTTGATATTAAATATGGTAAAAAAAAT
TTATATGACAAATTTATATGGGGATGACACTTGGAATTTTACACTCTTTTTATTAG
ATTGTATGATGATTGTGATATACTACTCAAATATCAAGGAATATGTTGATATTAA
ATATGGTAAAATTTTCTTTATATGGCAAATCAATATGGTAATGACACTTGAAATTT
TACATTCTTTTTATTAGATTGTATGATTCATAAATTGTACTTCCTCCACTGAAACA
AAATGTTAAAAGAGTGGGAGCAGTTTTTTAATACTCTTTTTATCACTATTTAACTC
TGAAACTGAAAATGTGCCTGCAAAATAAATTCCACATAAGTTAAGGAATCAATTA
AACTTGTAAGTTACAAATTAATTAATATTCATTTATAAATAACGCCACTAAAATT
AAATTTTATTAAATTACAGAGTAAGTCGAGAAAAGAATATAATTAGCTGATGAGA
GTAAAATTTAAAAAGTAGTACTTATTATCTAAAGGAAATAGTGTCCGATTTTCTA
AAAAAATATATATAATTTAAAAATAACTTCTCGTAATAATTAAGTCAATCAAAAG
TTTCCAAAGACTTGTGATCTTGTTGCCATATTTAGCAAGACATTTAATTTAATTTA
ATTTAATATAATCAAGTAACTCCAAATATGTTATTTTGAGATTTCTTGCTCCTTTA
GAAAATTACATTAAATAGTGAGTAGAATTAGAATTATTGCTCTTAATAATTCAGT
CAAAAGTATTAAAATTATTTCAATTAATATTAAATTGTGATTTATTTATATATTTA
TAGTCCATAAAAGCGAGATTTTGTTACCATTATAAATTTAGAGTTGCTCCAAAAC
AAAAATTTACACACATTTATTATTATTGTAAACACTAAACAATAAGAGTTAAAAT




GGGTGTTCATCCATTTTTTTATGCAGTAATTTTGGGTATGTTTTTTGTGGTGGTAGT
GGGATCACACCAAATTCAAGGTGCCTATAATGGTTGGGATCATGCCCATGCTACA
TTTTATGGGGATATCAAAGGTGGCCAAACCATGTGTAAGTGAATACATTCCATTT
CATTTCATTATGTAGGTGGCTACCAATTAGGTTGGAATTTAGAAGGATCGAATAT
ACACGTAATTCTATTCCGTGTTAAATGATTTAATTAATAAATAGGGTATTTTTGAT
GGATTGTTGATAGTAGCAAACATTTTAAATTCAGTCCATTATAATCTAAAATCAA
AAAATTATAAAACTTTAACGTGTAACTGAAACGTAATATTTATACTTTTAATGTTI
ATACATAGTCTTTGAACAGGCATGTCTATCGAACACACATCTAATCTAAAGTTGA
ATATTTGGTTCACTCTACACTATTATCTTTAATACGTCAGTATATCATGTAGTGAC
TAAATTATTATACGAACGCATGAAATTCAGGGTTGTCTCGTTTTCTTTTGGACCCC
AGAGCAAAAGATAAAAAGGCTTTTAAAAATTTAAGGTGTAATATATAAAAAATA
TAATACTCGTTTTGTTTTGTACTGTTAATATTTTAACTATTTTATAAAAAAAAATC
CTAATAACTCATATATTACATAACAAAAATGTAAGTTTCACCTAAATTTAATTCAT
GCTAATGTCAATCTTGTATAAGATTAGAAAAAAAATCTTTTGAGCCTAAATTTTTA
GGGTCCTAGGCGATACCCTACTTTACTCTTGCTAATCGATGTCCATGACTTGATTA
CAGACGGTGCATGTGGTTATAAGAACTTATTCAAACAAGGATACGGTCTAGAAAC
AACAGCCTTAAGTACGGCACTCTTCAACAACGGATCTACGTGTGGAGCTTGTTTC
GAAATAACTTGTGTAGACTCACAATGGTGCAAGAAAGGCGCTAGTCCGATTCGCG
TTACCGCCACCAACTTTTGCCCTCCATACTACAAAGAAACACCACAAGCATGGTG
TAATCCACCTCGAAAACATTTCGATTTATCAATGCCTATGTTTCTTAGAATTGCTC
AATATAAAGGTGGTATTGTGCCTGTTCTTTATAGAAGGATTATATGTCAAAAAAA
GGGTGGTGTTAAATTTGAACTAAAAGGAAATCCATATTGGTTAATGGTTTTGGTT
TATAATGTTGGGGGTGTTGGAGATGTTGTAGGGTTAAATATTAAGGGTGGGTCCC
AATCTAGTTGGGTACATATGAGTAGAAATTGGGGACAAAATTGGCAAACTTGGG
CAAGGTTACAAGGTCAAAGTCTTTCATTTCAAGTTGTTACAAGTGATGGTAAGAT
GTCTTTGTTTAGTAATGTGGTTCCTAGTGATTGGGAATTTGGGCAAACTTATGAGA
GTAAGACTAATGTTAATTAA




