IDENTIFICATION
Species: Cicer arietinum
Locus: Ca 21133

Gene Model: Ca 21133
Description: CarEXPA-08
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/bio data/80
http://www.cicer.info/databases.php
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Superfanilies PLN00050

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00O50 super family cl31535 expansin A; Provisional 29-256 5.15e-121
SEQUENCES

Peptide

>CarEXPA-08

MAATVLLSIASLASLFVATTARIPGFYSGGPWQTAHATFYGGSDASGTMGGACGYG
NLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGSCFEIKCDQDPRWCNPGNPSILITATNFCPPN
FAQPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAQYRAGIVPVAYRRVPCRKKGGIRFTING
FRYFNLVLITNVAGAGDIIRVSVKGTNTAWMSMSRNWGQNWQSNAVFVGQALSFR
VTGSDRRTSTSWNVAPPNWQFGQTFSGKNFRI*

CDS (coding sequence)
>CarEXPA-08

ATGGCTGCAACTGTTCTCCTCTCCATTGCATCATTGGCCTCACTTTTTGTTGCAAC
CACTGCTAGAATCCCTGGTTTTTACAGTGGTGGCCCATGGCAAACTGCTCATGCT
ACTTTCTATGGTGGCAGTGATGCCTCTGGAACAATGGGTGGTGCTTGTGGGTATG
GAAACTTATACAGTCAAGGATATGGTGTAAACACAGCAGCACTAAGCACAGCAC
TATTCAACAATGGATTAAGCTGTGGTTCATGTTTTGAGATCAAGTGTGACCAAGA
TCCACGTTGGTGTAACCCTGGTAACCCTTCAATCTTAATCACTGCAACAAATTTTT
GTCCACCAAATTTTGCTCAACCTAGTGACAATGGTGGTTGGTGTAACCCACCTCG
ACCACACTTTGATCTTGCTATGCCTATGTTCCTTAAGATCGCTCAATACCGTGCCG
GAATCGTCCCCGTCGCTTACCGCCGGGTGCCATGTAGAAAGAAAGGAGGCATCA
GATTCACAATCAACGGTTTCCGTTACTTTAACTTGGTTTTAATCACCAACGTCGCG
GGTGCAGGAGATATCATACGCGTGAGTGTGAAAGGAACTAACACCGCTTGGATG
AGTATGAGCCGTAACTGGGGGCAAAATTGGCAATCCAACGCTGTTTTTGTGGGCC
AGGCTCTCTCTTTTAGAGTTACCGGCAGTGACCGACGTACATCAACCTCATGGAA
CGTGGCACCACCTAATTGGCAGTTTGGACAAACCTTCAGTGGAAAGAATTTCCGT
ATCTAA

Nucleotide
>CarEXPA-08

ATGGCTGCAACTGTTCTCCTCTCCATTGCATCATTGGCCTCACTTTTTGTTGCAAC
CACTGCTAGAATCCCTGGTTTTTACAGTGGTGGCCCATGGCAAACTGCTCATGCT
ACTTTCTATGGTGGCAGTGATGCCTCTGGAACAATGGGTAACCCTTCACACTTCCT
CTCATTTCTTCATTACATTTTAATCTTCAACTCTGTTTTCCCCTGTTTTCTACTACCC
ATTTTCCCCCAAATCATCACCACTTCTTGTTTATAAATCCACTCACCATTTTCCATT



TTCAATTTCACACATAACTCTACTAAAATGCACCAATTTTTCAACCATTTTAACCC
CAACCCCTCTTTTCCTTTACATTTTTCTGTTAAAATATTGTTCTGTTTCGTCTTTTCA
AAAAAACCATTCTCCAAACCCATGTTCTAGGTCCCCCAAATATTTAACCAACCAA
AGTTTTCTCTTTTATGCTACCCTTTAACTCAAAATCCAACTACACAACATAAATTT
ACAATCTTTCCCTCGCATTTTTCCATTCACCTTCAAAATCAACACAAATAAATTAC
AGCTATAAAACACACTAAACCCATCTTTTTAATAAAATAAAATATTTAGTGATTT
GACATGCCTAATTTTAATGTAAATTATTTTATTTTTGGGTAATTTTCAGGTGGTGC
TTGTGGGTATGGAAACTTATACAGTCAAGGATATGGTGTAAACACAGCAGCACTA
AGCACAGCACTATTCAACAATGGATTAAGCTGTGGTTCATGTTTTGAGATCAAGT
GTGACCAAGATCCACGTTGGTGTAACCCTGGTAACCCTTCAATCTTAATCACTGC
AACAAATTTTTGTCCACCAAATTTTGCTCAACCTAGTGACAATGGTGGTTGGTGTA
ACCCACCTCGACCACACTTTGATCTTGCTATGCCTATGTTCCTTAAGATCGCTCAA
TACCGTGCCGGAATCGTCCCCGTCGCTTACCGCCGGTGAGTTCAACCACCCCTTTC

[TTGTCTTTGCTTTTCATTTTATGGGTTGCTTTCAATTTTTCATCTTTTTTGAGGTTT
TCACTGTTTGGTAGCATACAAAATAAGATGAAAAACTAGTAAGTAAAAATCTGA
GTTTTCTTTCCTTTTTCTATCATTTTTTTTATTTCTTAAAATTATGAACCTGCACATA

TACTTTGTGCATGTGTAGTCCTACTTTTAAATTAATCAGAATTAATTAATTTGATT
TTTAGAATTAATTATAATTTAAGATTTTGGTAGATTTTGAATTAGAAAGTGATTTT
TATATTAAAATTTATTGATGAAGTAACTCTTATTTTTTTTATAATCAAAAATCACT
TTATACTTAATGTTACTGTCCCCACAAATACAAAAAATGTGGAAATTTTTTGCCTT
TTTGCCAATATTTTTCTTTCCAAACACCGTTTGTTTTTTTAGGAAACAATCCAAAA
ATTATGTTAGAATCTCCTTCGCTGTTTTCATCAGAGTCACACTCAAGTGTTTTGTC
GATTTCACACTGATAAATAGGAACCAAGAAAATTAGAAGAACCATTTTTCCTTCT
AACATTGTTGAGCAATAATTTTTTTTGTTTTGCAGTATAATTATCATGAGAAACCA
TTAATGTTACTAATACTGCATTTAGATGCATATTTCATGTATGAACAATTAATCTA
TTTTGGTGAAAGTGGATTTTAACTTGATCCATATTTGTCAAATTAATGTGTAACCA
TATTCATTTAAAGCTCTTTTTTCTCTTTATCACTTTTGTGTTCTTTCGGTGTTTTGGT
GCATATGCTTTAGTATCGGTGGTCAGTGCCAAATGACTAAAATAACCTCAAATTA
GAAACAAATCTAGTTCTTCTAGGGTATTGTAGTCATTCACATTTTTGCAAATAGTA
CTTCGAGGGTATGCTAGTAATTACGACTATATAAATATAATATCCGGAAAACCTG
GACTTAAAGTCAGAGAAAACATCTTTCGTAGTTCCATACCGATGTTAGGTCACAC
ATCCTTAGAAAAAGGTTCAATTTTCGGGGTTTTGTAACAAATTAAAATTACATGC
TTTTCAAATCTTGAAATTTAATAATCACAGTCATCAATGTTAATTAGTACTATTAT
TTTTTATTTCACATTGACTAATTAGCTTTTTAATAGGTAATGGTAAATTTATTTTGA
ATTTGTCTAATTTTAAATTCAACAATAATATTTAACAGGATCACATATTGATTTTA
TTCATTGTTTCGACAGTATGGCACATGTTGGTTTCAAAATGTCTGAAATTTTAATT
TGATAGATTGCATTGGAACTAAATAGTTTAGATTTTTATATCAAATTTACTGACAA
AAAAAATCAGGAAAAAAAAAACATAAATTGAAATAATTGAATTGAACTTTTATG
TAATTTATTTGGTTACATTGCATATGCAGGGTGCCATGTAGAAAGAAAGGAGGCA
TCAGATTCACAATCAACGGTTTCCGTTACTTTAACTTGGTTTTAATCACCAACGTC
GCGGGTGCAGGAGATATCATACGCGTGAGTGTGAAAGGAACTAACACCGCTTGG
ATGAGTATGAGCCGTAACTGGGGGCAAAATTGGCAATCCAACGCTGTTTTTGTGG
GCCAGGCTCTCTCTTTTAGAGTTACCGGCAGTGACCGACGTACATCAACCTCATG
GAACGTGGCACCACCTAATTGGCAGTTTGGACAAACCTTCAGTGGAAAGAATTTC
CGTATCTAA






