
IDENTIFICATION 

Species: Citrus clementina 

Locus: Ciclev10033831 

Gene Model: Ciclev10033831m 

Description: CclEXPA-09 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cclementina_v1_0 

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02982  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.citrusgenomedb.org/organism/Citrus/clementina  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cclementina_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T02982
https://www.citrusgenomedb.org/organism/Citrus/clementina


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CclEXPA-09 

MPRREGSSVVDLAHNEVHALPNTVTMQDGLAHCIEKKAHNQQSVGSTGNGVPLSGL

TGFAPQFESQGSRLCWENLCLPVRAGTSSLGCDGACGYGDLFKQGYGLETTALSTAL

FNNGRTCGACYQIVCYNSKWCLKGAGAIGVTATNFCPPNYSKPHENWCNPPLKHFD

LSQPMFRKIAEYKGGIVPVLYRRVSCVKSGGVMFEMHGNPYWILVLVYNVGGAGEV

IDVKIKGSSTGWIQMSRNWGQNWQTSAQLLGQSLSFQVTTSDGKMVQFDDVAPPH

WQFGDVFEGKQNF* 

CDS (coding sequence) 

>CclEXPA-09 

ATGCCTAGACGAGAGGGATCTAGTGTTGTTGACTTGGCCCATAATGAGGTTCATG

CTCTGCCAAACACTGTAACAATGCAAGATGGGCTGGCTCATTGCATTGAAAAGAA

AGCACACAACCAACAAAGTGTTGGCTCCACTGGCAATGGAGTCCCCTTAAGTGGC

TTGACTGGGTTTGCTCCCCAGTTCGAGTCGCAGGGAAGTCGCCTTTGTTGGGAGA

ACCTGTGCCTCCCGGTTCGAGCGGGGACTTCTAGTCTGGGTTGTGACGGAGCTTG

TGGCTACGGAGACCTATTTAAACAAGGGTATGGCCTCGAGACAACAGCTTTAAGC

ACAGCTCTTTTCAACAACGGCCGAACTTGCGGCGCCTGTTATCAAATCGTGTGCT

ATAACTCCAAATGGTGCCTGAAGGGGGCGGGTGCTATTGGCGTAACTGCGACAA

ATTTTTGCCCTCCGAATTACAGCAAACCCCATGAAAATTGGTGCAATCCTCCCCTG

AAACACTTTGATTTGTCACAACCCATGTTCCGAAAAATTGCAGAGTACAAAGGTG

GCATTGTCCCTGTCTTGTACCGAAGAGTGTCTTGCGTTAAATCTGGAGGGGTTATG

TTTGAAATGCATGGGAATCCTTATTGGATACTTGTTTTAGTGTACAATGTTGGGGG

TGCTGGTGAGGTGATTGATGTGAAGATTAAAGGATCAAGCACGGGTTGGATACA

AATGTCGCGAAACTGGGGCCAGAACTGGCAAACTTCTGCACAATTACTAGGGCA

AAGCTTGTCATTTCAAGTCACTACCAGTGATGGCAAAATGGTTCAATTTGATGAT

GTTGCACCGCCGCATTGGCAATTTGGTGATGTGTTTGAGGGCAAACAGAATTTTT

AA 

 

 

 



Nucleotide 

>CclEXPA-09 

ATGCCTAGACGAGAGGGTACGTAACCAATTGGAGCAACATACTACAAGTTTGTA

GGAAGCGGTAAAGGATTTCTTTTTTTTTTTTTCTTCAATTGTAGATTCACGCGGAA

ACTTCCGGTTCTGACGAATTTAAATCCTCTTATGATAAGGATTTCTATTTAAAGAT

TAAAAAAAAAAAGAAAAAGAAAAATGGACCAATCATCCTAACTTTGTCGGTGGG

ATGAGTTTTGGTTCACTTTTGATGGGCTTCGTTTGTGTCATGGACAGGATCTAGTG

TTGTTGACTTGGCCCATAATGAGGTTCATGCTCTGCCAAACACTGTAACAATGCA

AGATGGGTAGGTTTGGTTTCCGACTTTCTTCAATTGGGTTGGGCAATGAAGAATT

GGTCTAAATTGAATTTTATTTAGGATTATCTTGTGTAATTTAACATAACATTATAT

TGGTTTTGTCTTATGTTTGATGTAATATAAGATTGGACAAAGTTTTATATATAATT

TTGACATTGAATTATTGGTGTTGTCTCATGTTTGATGCAACGTTAGATTGGATAAA

GTTTAATGTATAATTTTAACATTGAATTAATTGAAAATAAATAAATACAACCAGA

TATGATTGTTGGGACCTAAACCCAATCTAAAAATCTGAAAACAACAAAAAGAGT

AAATAAACAAATTCTTACAGCTACAAAAAGACCTCGACCTCGATGATGAGACTA

AGGAGGTGCTAACTCCATAGTTTCAGTTGTTGAATTTTAATTATTTCATTTAATTT

TTATAAAATTGCTAAACTCTATCGAGATGAAATCATGAGACAATTATCAGTTAAG

ACAGGATAAATAGCATTTAAATATAATCATATTTATTCATCAAAGCATGAAATAA

TTAGTGTCATTGAGGTTGTAAGTTGTTCAAATACATTAATCGTATGCCAGTTTTAC

TTCCTGTTTCATCATTTTTAATGATTAATCAATTTGTTGAAGAAATTAAATCAAGA

TAAAGGAAGCAAAGATAACACAGTGACGTAAAACTCGGATGAAGAATGCCCTCC

TCCTTAAGTTATAAGTAAAAATCAAATCAAAACCTGTGATTAGTAGATTAATGAG

AAAAAGAATCTAGTAGACAAAATTTTAAAAAATTTCTTAATTGTCATAAAATTCT

AATATTAGATTCGTATGTGGTTTAACTAGTAAACCAGTTAAAGATTTCTCAAAAG

TAAAATACATTTATTATTGATGATTAATTACTTATTATTACTTTTTACAAATTACA

ACTTCATAATTAATTGAATTTCCACTAAGGCTGGCTCATTGCATTGAAAAGAAAG

CACACAACCAACAAAGTGTTGGCTCCACTGGCAATGGAGTCCCCTTAAGTGGCTT

GACTGGGTTTGCTCCCCAGTTCGAGTCGCAGGGAAGTCGCCTTTGTTGGGAGAAC

CTGTGCCTCCCGGTTCGAGCGGGGACTTCTAGTCTGGGTTGTGGTACGGGCTTAA

AGGTGCCTCCCACAGTTGGGGCCCTTCCCAGGATACCTCGTGGATAAGACCAAAA

AAAAAAAAAAAAGAAAGCACACATGCTAAATCTCCTATCCAGCAATTAGTTGCA

TACAATAAATGCAAAAGCAAAAAAATAGAAAATCCAGCTCTTGTGTAATTACTTG

CATTATTCTTAACAACTCATAATTAACTAGATTCTGTAAACAACTTGCATCAGTAC

ATATAATTCATTAACTTCAATATAATTAACCATGTATAGGCTTCCTTTTTCTTTCTT

GTTCATTTCATACATTGTCCTATATAAACGTACCATTGCCTCCACCATTTTCCAAG

CATGCAGGTGATTTAAGAATTGAGTGTATATTATCACATAGAGAGCTAATAAATG

GCCGGCCGTGAGGGGCCTATTCTTTTATTAATGGCTATGGCGCTGAACCTCTTTAG

CTCAGCTTCAACGTTAACTGAGTGGAGTCCCGCACATGCAACGTTTTACGGTGAC

ATGGCTGGCAATGAAACAATGTGTAAATTACTTCAACCTCGATGTCGAGATTTTT

CTTTCCTTTTCTTTTTCAGAAACATAGCATGCAATCCTGAGAAATTGAACCATTAA

TTTCGTTTTCATTTTGCACGTAACATCCATGCAGACGGAGCTTGTGGCTACGGAGA

CCTATTTAAACAAGGGTATGGCCTCGAGACAACAGCTTTAAGCACAGCTCTTTTC

AACAACGGCCGAACTTGCGGCGCCTGTTATCAAATCGTGTGCTATAACTCCAAAT

GGTGCCTGAAGGGGGCGGGTGCTATTGGCGTAACTGCGACAAATTTTTGCCCTCC

GAATTACAGCAAACCCCATGAAAATTGGTGCAATCCTCCCCTGAAACACTTTGAT

TTGTCACAACCCATGTTCCGAAAAATTGCAGAGTACAAAGGTGGCATTGTCCCTG



TCTTGTACCGAAGAGTGTCTTGCGTTAAATCTGGAGGGGTTATGTTTGAAATGCA

TGGGAATCCTTATTGGATACTTGTTTTAGTGTACAATGTTGGGGGTGCTGGTGAG

GTGATTGATGTGAAGATTAAAGGATCAAGCACGGGTTGGATACAAATGTCGCGA

AACTGGGGCCAGAACTGGCAAACTTCTGCACAATTACTAGGGCAAAGCTTGTCAT

TTCAAGTCACTACCAGTGATGGCAAAATGGTTCAATTTGATGATGTTGCACCGCC

GCATTGGCAATTTGGTGATGTGTTTGAGGGCAAACAGAATTTTTAA 


