IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009607348

Gene Model: XP_009607348.1
Description: NtmEXPA-22
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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Query seq.
Superfanilies PLN00OS0O

+ Name Accession Desecription Interval E-value
[+] PLNO0O50 super family 31535 expansin A; Provisional 30-254 1.04e-119
SEQUENCES

Peptide

>NtmEXPA-22

MAVTNWTLYIASVLCFLTAVNAKISGNYAGGPWTTAHATFYGGSDASGTMGGACG
YGNLYSQGYGVNNAALSTVLFNNGLSCGACFELKCTDQKWCTPGNPSILVTATNFCP
PNFALPNDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVNYRRVPCRKQGGIRFTI
NGFRYFNLVLVTNVAGAGDIQKVYVKGTKTNWIAMNRNWGQNWQTNALLVGQAL
SFRVTASDKRSSASYDIAPANWQFGQTFQARDNKWVQEQNGVADLLAKKGARSSFL
IMLLYICQFLLCLL

CDS (coding sequence)
>NtmEXPA-22

TTTCCTTTCCCTCTCAGTTCGCCCTCTGCTCAAACCCCATTCCCATTCTCTAAACTA
AAACCCTATATCACACTATTTTCCCCTGTTTAGACTGAACTGAACACTTCACTGTG
AGAAAATGGCTGTGACTAATTGGACGCTCTACATTGCTAGTGTTCTCTGTTTTCTG
ACGGCTGTTAACGCAAAAATCTCCGGCAATTACGCCGGCGGTCCCTGGACAACTG
CTCACGCCACTTTCTATGGAGGCTCCGATGCCTCTGGCACCATGGGTGGGGCTTG
TGGATATGGGAATTTGTACAGCCAAGGTTACGGAGTGAACAATGCAGCACTGAG
TACAGTCCTTTTCAACAATGGGTTGAGCTGCGGCGCTTGCTTTGAGCTAAAGTGT
ACTGACCAGAAATGGTGCACCCCTGGGAACCCTTCCATATTAGTGACTGCCACAA
ATTTCTGCCCACCAAACTTCGCCTTGCCTAACGATAATGGAGGGTGGTGCAACCC
ACCTCGCCCCCATTTCGACCTCGCCATGCCTATGTTCCTCAAAATTGCTGAGTACC
GTGCTGGAATTGTTCCTGTAAACTACCGACGGGTACCATGCAGAAAGCAAGGAG
GAATCAGATTTACAATCAACGGCTTCCGCTACTTTAACTTGGTATTAGTGACAAA
TGTCGCAGGGGCAGGGGATATTCAAAAGGTATATGTGAAAGGTACAAAAACCAA
TTGGATAGCAATGAATCGGAATTGGGGTCAAAATTGGCAAACCAATGCTTTGCTT
GTTGGCCAAGCCCTTTCTTTTAGAGTCACTGCCAGTGACAAACGCAGTTCCGCTTC
TTATGATATAGCACCAGCTAATTGGCAATTTGGCCAGACTTTCCAGGCTAGAGAT
AACAAATGGGTTCAGGAGCAGAATGGGGTAGCAGATCTACTAGCTAAGAAAGGA
GCCAGAAGCAGCTTTCTGATCATGTTATTGTATATATGTCAGTTTCTCCTTTGTTT
GCTATGAATCCACTAATAGCAGATTAATTAGGAACTGCTTTTGTTAGGACACATT
CGACTTGTACTACTAGTTCGGATTATAACGCAGAGACACTGTAT

Nucleotide



>NtmEXPA-22

TATAGTTGTATTTTACTAGGACTTAAGAAATATTTGGAGCACAAGTTACATATTTT
ATGCTATAAAGACTTTACCGAAAAAAATCCGAAACCCGAAAAAACAAGATTGAA
AAACCCGACTTTGTTAGTTTGGTTTGGTTTATAAATTTAAAAGTCCGACACCATTA
GTTTGATTTGATAATTGAAAAATTCGAACCAACCCGACCTATGTACACCCTTACTT
TGTACAATGAGTTTAAATTATGTGCTCATCATTTACGATTCACTATGTGACTCAGC
ATACACGTGTGTAACGTATGTATCGAGAAACTAACAGATAAATAGTATGCGTTAA
TACAGTTTCTCCGTGGATTAATAGTTCATGCAAAGTAGAGTCAAAATCCAAACTA
GTAGTACAAGCAGAATGTGTCCTAACAAAAGTAATTCTTAATTAATCTGTTATTA
GTGCATGACTCGTGATACACGTGCCAAAAACTATAATTTAATATGCGTTATAATA
AAATACAGTGTCTCTGCGTTATAATCCGAACTAGTAGTACAAGTCGAATGTGTCC
TAACAAAAGCAGTTCCTAATTAATCTGCTATTAGTGGATTCATAGCAAACAAAGG
AGAAACTGACATATATACAATAACATGATCAGAAAGCTGCTTCTGGCTCCTTTCT
TAGCTAGTAGATCTGCTACCCCATTCTGCTCCTGAACCCATTTGTTATCTCTAGCT
GAAATAAAAGTTGTAGTGAGGAATATATAAAACGGGACTGATAATGTCATCAAG
TTATTAGATTGAATAAAATAACATTTACTTTGGTCATTGTTTAGAGCATCTAATTT
GGGGACTGAATAATTACCTCAAGCTCAAAGGTCTCTGTGCTTGTTACTATTCGGA
ATCCAATAATGTATATATGTGGTAAAATTGCGATGAGAGCTTAAAATTTGACCCA
ATCTTGAAACAACAAATTCGCCAACAAAAGAGTAGTACCATTTCAGTGATGTAAA
ATTTCATTGTCTTTGATTTAATTAGTTGATAGGCAAGAACTGTCGTTTCTGTTAGC
ACTTCTTAGCCATAGGTTATATGATGGGAATAAGACATTAATGAGGAGTTCTGAA
AGGGAGACTCACGGTATATTTAAATGGGATGGAACTAGAGTATAGATTACGGGT
CCAATAACTTTGATTCGGATAAAAGACAGAGCTATAATTTGATCGTTATGAGTTT
GGAATTATAATACTCTTGAGTTATTGGGTTTTAAATTAATAATTTTTTCATACTCA
TTGGATTCTTAAATACAAATATAGAATTTGAACAAAAGTTACTACGTTCGGCCGA
ACCCGCAACCAACGCGGTGGCTCCGCCCCTGATTTAGATTCTGTATTTATTGTACG
AAATTTGTTGAATATGTAAAAGTTAGTATTAATTTAGAACATAAAAACGTAAAAG
AACTAAAATTCTGAACACATAAATTTTAAATCTTAGTTCCGTTTATGTATGTACTT
GCATGTTAAAATTCTTTATCGGTTATTTAATCGCTGCTTGCTTTTTCGTTAGAGAC
ACGATTCGGAAGATGCGGAAAGAAGAGAAATGATATACAAGAAACAATCAATGG
AAAACAAGAGAGCTACAAATAATAAAATATAGGATTTGCAGTATAAAAGTATAT
TCATAAGCTTAGGCAGTAATTTCCCATTACATCAGTATCAATATGCAAATAAAGC
TGAGGGCTACAAGTTTTCCCTAATTTTGGTCCTTTTGTAGCTGCTTCAGCCTCTAT
AGCTTTTGCCCTTCACCTTATCCAGGTTTAACTTTTACCAACACCCACTTTATCAC
ATAAAGGTAAAAAAGGCAAAAAAAAATACAAATCCAAGAAAAAGAAAATAATT
CCCGCGTACTTCAAATTTTCCCAGATAAAAAAGAGAAATTGAAGGCGGGAAATC
GTGTGAACTTTTCTATTTTTTTTCTTTTTTATAATAAGATAAAAGGACCTTTTTTTA
ATAGGGTCAGTAAGTATAATATTTTCCTTTCTTTTTGGAAATTAAACCCGGAAATT
CTTACCCTGGAAAGTCTGGCCAAATTGCCAATTAGCTGGTGCTATATCATAAGAA
GCGGAACTGCGTTTGTCACTGGCAGTGACTCTAAAAGAAAGGGCTTGGCCAACA
AGCAAAGCATTGGTTTGCCAATTTTGACCCCAATTCCGATTCATTGCTATCCAATT
GGTTTTTGTACCTTTCACATATACCTTTTGAATATCCCCTGCCCCTGCGACATTTGT
CACTAATACCAAGTTAAAGTAGCGGAAGCCGTTGATTGTAAATCTGATTCCTCCT
TGCTTTCTGCATGGTACCCTGTAAACAATTAAAAAATAAAAAAATTTAGTAAGAG
GTTATGAGCTTTAGGATTTATCCTTAACATTATTTGTATTTGACGTTTACATCACA
TCAGTTAACGTAACGTATTCTCACTATTTCAATTTATATGAATATGTTTGTCTATA




CATAAATTTTGATAAAGGAATAAAGACTTTAAAGATTTGTGATTCTAAACAAGTC
ATAATATTTGTGTGGCTATAATTTTTTGAAACTTGTAGTGTTAAATATACTAGAAT
ATTTGTATGACTGTAAAAGTTTCTCATTAAGGATAAAGTTAGAATTTTAAGTTAA
ATTGAATTTAAAAATGGATCATTTTTTTGGAATGGATAAAAAAAAAAAAGGTTCA
CATAAATTGAAATGAAAAGAGTATATCTTTCATATGTATACTAGTTATTTAGACG
TGAATATATTTTTCCACTTTATTTTACAACTTTTAAGATTAAATTAATTAATTTAAT
AAAAATATCGAGAGAATGTTTTCTCCTACTTAATGGCGTACAATATGTTCGGGAA
CCAACAAGCGTTTGGGGCAATGAGAACTATGTGACACATACACTAAAATCTAAG
CAGGGCAGATCCCAAATTTCCTGAATCACTTTTTCATATTTCAATTACCTTTCTAC
CCCTCAGAAACACCTTAATAATGCACAACTTTGACGCTACTATTAAGGGCAAATG
CACCAAAGATAGGAACATGCGTTTTCAATTGGGGCAGTTTACTTTACGAAATATA
GCTGAGGTCCTAAGGATAGGGGACCATACTAAATAATCCATCTCTTTGAATTTAT
ACGAGCCTATTTAACTGGCACAAAGCTTAAGAAAAAAAAAAAAAAATTTAAAAC
TTGATATGTAAAATGAGTTATATATATTTTGTGTGACTATAAATCATTACATAAAA
GTAAAAAAATTTCAAATGTGAAAAATAGTTATTCTTTTTGGCACGGGTTTAAAGG
AAATATGTTCACATAAATTAAAACTGAAGGAATATAAGTTTGAAAAAAAAAAAA
ATTTTAGCAGCTTCCAAAAATATTTAGGGGTGAATTTATAAAGGAGACTACGGGA
TATGTGAACCCATTAATTCTTCACAAAATTAGATATTTTATGTACATATTTTCTAA
AATTGGTATAATATTAATTGTTCGCACCCATACTCCAAAAATGTCGAATGTTGTAC
TTGTTGAAGGTTGAGTTATTTACTAATATAGATCAATTCCAACTAAGTACATTTTT
TCTTAATTTTTTATAGTGCACCCAGGTACTAAAAATGATAAAGTGCAATAGCAAA
AAAAGGGTTTTATAGCTAGGCTTTGTGACACTAACCGTCGGTAGTTTACAGGAAC
AATTCCAGCACGGTACTCAGCAATTTTGAGGAACATAGGCATGGCGAGGTCGAA
ATGGGGGCGAGGTGGGTTGCACCACCCTCCATTATCGTTAGGCAAGGCGAAGTTT
GGTGGGCAGAAATTTGTGGCAGTCACTAATATGGAAGGGTTCCCAGGGGTGCAC
CATTTCTGGTCAGTACACTTTAGCTCAAAGCAAGCGCCGCAGCTCAACCCATTGT
TGAAAAGGACTGTACTCAGTGCTGCATTGTTCACTCCGTAACCTTGGCTGTACAA
ATTCCCATATCCACAAGCCCCACCTAGGAAAAACAATTTCCCATTGTTAAACCAT
CAGTAACCTTCTAAAATGAGTCAATACACATATCTGCGACTATAATTATCTTAAT
AAGAGTAAATTAAGAAGTTTGAAATAAATTATTTAAAAAATATATATATACTAAC
ATTCTTTTTCGATATACTAAATAGCCTCTTTACCCAAACTTTGCAAGGCCAAAAGC
[TTTTTTTTTTTTAATCCCAAAGTTAAAAGTATTTGGCCAGGCTTTTAAAAAAAAA
AATTTCTTCTTTTGAGTATAAATAAAAGCAACTTTTTAGAAACAAAAAAATATAA
TTTTTCACTAAAAATACTTTTTAAAAAAAATATTTTGAGAAAAATAATTAGAAAT
CTCATTTAAAAATTTGACTAAACTCTAATTGTTATTAAAAAATATTTCTCAAATTA
ATTAGCAAAACATAAACTACTTCTCAATAAATTTTTTTTATTTTTTAAAAGAATTT
CTCTTATCTTAGAAGCTAGGTCAAACAAGCTATAATCATGCCATATAAATTGGGA
AAGAGGCAGAAGTATTTTACACTATAGATTCTTATTATATTGAAGTAGTAGTTTA
AGTTGAAATTTAAATCGAAGACTTTTGCGTTAAATGGGGAGAAGAGAAGAGAAG
AGAAGAGAGGTATAATACCCATGGTGCCAGAGGCATCGGAGCCTCCATAGAAAG
TGGCGTGAGCAGTTGTCCAGGGACCGCCGGCGTAATTGCCGGAGATTTTTGCGTT
AACAGCCGTCAGAAAACAGAGAACACTAGCAATGTAGAGCGTCCAATTAGTCAC
AGCCATTTTCTCACAGTGAAGTGTTCAGTTCAGTCTAAACAGGGGAAAATAGTGT
GATATAGGGTTTTAGTTTAGAGAATGGGAATGGGGTTTGAGCAGAGGGCGAACT
GAGAGGGAAAGGAAATTAAGTGGGCGTATTTATTGAGGAGTTACAATGGCAAGG
TCTGTAATTAAATTGCTCTGTTTTGTTAATTTGTAATCTTTGGAATTTTTTTAAATG
TGACATATATGTGGACATGGGGTTAAGCTATAGGCCATAGTATGTATGAAAAGGG




GGGGCAAAATATTGAACAAAAATAGGATCTGTATAGAGATACATGTGATGTGAG
GTGCACGTGGTCATGAGAATAGCTAGCTTGCTCAAGGCACAAGGAAACATGGCA
ATGAAGTAATGAAGTTTCATGATTCATGCTTAGACTTATGGCAAAGCCTAAAAGA
TTAAGAGGAAGCTTGAGCTTCTTGATTTCGTCCTAAACACTTCGTCATTGGACCAT

[TTTCAATTTGTGTGTTATTCGGTGCGTGATGATCATGCTAATCTTTTATGTATTGT
TCTCATTAATCGAACTCACAGTTTCAGTGCTTGACCTTGAAGCATTTACTTGCCAG
CTTTAATGCATAGGTTA




