IDENTIFICATION

Species: Medicago truncatula
Locus: Medtr7g061720

Gene Model: Medtr7g061720.1
Description: MtrEXPA-25
Family: Alpha Expansin

3D structure:
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Superfanilies PLNOOOS0O

+| Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN00050 super family cI31535 expansin A; Provisional 29-256 3.48e-122
SEQUENCES

Peptide

>MrEXPA-25

MAGILLLTIASLASLFAATTARIPGVYSGGPWTSAHATFYGGSDASGTMGGACGYGN

LYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFELKCDQDPRWCNPGNPSILITATNFCPPNF
AQPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAQYRAGIVPVAYRRVPCRKAGGIRFTINGF

RYFNLVLVTNVAGAGDIIRVSVKGTNTAWMPMSRNWGQNWQSNAVFVGQALSFRV
TGSDRRTSTSMNIAPPHWQFGQTFTGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>MtrEXPA-25

ATGGCTGGAATTCTTCTCCTCACCATTGCATCATTAGCATCACTTTTTGCTGCAAC
AACTGCTAGAATCCCTGGTGTTTATAGTGGTGGCCCTTGGACAAGTGCTCATGCT
ACTTTCTATGGTGGTAGTGATGCCTCTGGAACAATGGGCGGTGCTTGTGGATATG
GGAACCTATACAGCCAAGGCTATGGAGTAAACACAGCAGCACTAAGCACAGCAC
TATTCAACAATGGCTTAAGTTGTGGAGCATGTTTTGAACTCAAGTGTGATCAAGA
TCCACGTTGGTGTAACCCTGGAAACCCATCAATCTTGATCACTGCAACAAACTTTT
GCCCTCCAAATTTTGCTCAACCTAGTGACAATGGTGGCTGGTGCAACCCACCTAG
ACCTCACTTTGATCTTGCTATGCCTATGTTCCTTAAGATCGCTCAATATCGTGCCG
GAATCGTCCCCGTCGCTTACCGCCGGGTACCATGTAGAAAAGCAGGAGGCATAA
GATTCACAATCAACGGTTTCCGTTACTTCAACTTGGTTCTAGTCACCAACGTCGCG
GGTGCAGGGGATATCATCCGCGTGAGTGTTAAAGGAACCAACACCGCATGGATG
CCAATGAGTCGTAACTGGGGGCAAAACTGGCAATCCAACGCAGTTTTTGTTGGTC
AGGCTCTTTCTTTTAGGGTTACCGGCAGTGACCGTCGTACATCAACATCGATGAA
CATTGCACCACCTCATTGGCAATTTGGACAAACCTTCACCGGAAAAAATTTCCGA
GTCTAA

Nucleotide
>MtrEXPA-25

ATCCCCAAATCAAACAACACATCCCTCCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTAACTAAC
CCTTTCTCTCTCTCTTGCAATGGCTGGAATTCTTCTCCTCACCATTGCATCATTAGC
ATCACTTTTTGCTGCAACAACTGCTAGAATCCCTGGTGTTTATAGTGGTGGCCCTT
GGACAAGTGCTCATGCTACTTTCTATGGTGGTAGTGATGCCTCTGGAACAATGGG



TATAACAAACTTCAAACTCTGTTTTTCCTCTGTTTTCCCCTGTTTTGTTCTGTTTTCT
ACTACCCTTTTCCTCAAATCACCTCCAACTTCTTATTCATCACTCCACTAACCATTT
TGCATTATCAATTTCACACAAAAAATACTCACATGCAACAATTCTTGAAGCATAT
TTAGCTAAATTCCTATTTTTATTTACATTTTCCTGTTAAAATGTTCTGTTTCATAAT
TTCATATCCATTCTCCAAGCCCATTTCTAGTATTAACCAAGTTTTAATTTTTATGCT
ACCCTTATACTCAAAACCCATTTCCATAACATAAAGTTGCAATCTTTTCATCAAAT
TTTCCATTTCATGATAACACAAAAAACTCAACTGTACCTTTTTATCAATTTTTTTA
ATTACTTCTACAACACTTTTGATTGAAGACGTGTTCGCTGATATCTTACACGACCT
TGACACACATAAACATTCTGTTAATTTATTAATTTTTTTAAACTTTTACTAATGTC
AAGTGTGATCAATGTCATGTCTGGTGTCGGTGTCTGCAACAGAAGCAATGACCTT
TAAGTTAATTATTATTATATTTTTTGGGTATTTTCAGGCGGTGCTTGTGGATATGG
GAACCTATACAGCCAAGGCTATGGAGTAAACACAGCAGCACTAAGCACAGCACT
ATTCAACAATGGCTTAAGTTGTGGAGCATGTTTTGAACTCAAGTGTGATCAAGAT
CCACGTTGGTGTAACCCTGGAAACCCATCAATCTTGATCACTGCAACAAACTTTT
GCCCTCCAAATTTTGCTCAACCTAGTGACAATGGTGGCTGGTGCAACCCACCTAG
ACCTCACTTTGATCTTGCTATGCCTATGTTCCTTAAGATCGCTCAATATCGTGCCG
GAATCGTCCCCGTCGCTTACCGCCGGTGAGTTTGATCACAAACCCTTCTTTTGTCT
TTGGTTTTGCTTTGTTGGGTTGCTTTCAAGTTCAAAACTTTTTCATTGTTTTGTAGT
GCAGAAAATAAGGGAACAAAATTAAGCTTGAAAGAGAATTTTGTTCTTTCTTTTC
[TTTTCTTTCATTTCTTCCTTAAATGATTCCTTTAAAATAACTGTCGTATCCGTAGA
TAAAGTGGTAAACATCACATGAATTCATGCACATAAAGTTAGTCTAGGGTTTGAG
TGAGAACCCAAAACGTTCCATATATCTGATTTAACAATTTCGACATTTATAAATTA
AACGAGTCATTTTAAAATGACGAAATATATTTATTTTTTCTTATAAATACATGATG
AAAAATTAAACTTTGACATATTTATACATTAAAGATTATTAAATAGAGTATTAAA
TACACTACTAGTTTTTTGATTTATTAATAAATGACTTGTAATAAATAAGTAATTTT
CTTTTTGGAAATTTCTGAAATTATGAGCTTGCATAGTTAAGGAACCGCCCCCACA
GATAGTACAAAACACAGAAAATGTGAAAAAAAGTTTGCTTTTTTTTGCCAAAGTT
TTCTTTCCAATATTGTTTGTTTTCTTAGGAAACAAACAAGAAATTGTGTTAGAATC
TCCTCAGCTGTTTTATCATAGTCCCATTCAACTGTTTTGTCGATTTCACACACATTA
ATAGGAACCAAGAGACAATTTTTCCTTCTAGCCATGTTGAGTAATAAATATTTGT
GTTAAACTTTTCATAAGGACCATTAAGGTTACTAATATTGCAATTAGATGTATATT
TCGTGTATAGTTAAAAAAAACTAATTTGGTGAAAGTTTATTTTAATTTGATTCTTA
TTTGTGAAATTAAAATGTTACCAAATTCATTTAAATTCATTGTGTTCTTTATCACTT
TTGTGTTCTTTCGGTGTTTTGGTACATATGCTTTACTGTTTCGGTGGTCAGTGCCAA
ATGACTAAAATAACCTTTCTTTTGGGGTATTATAGTCATTCTAGCACTTTTTTCAC
TTTAGTACTTTGAGGGTATGTTAGTAATTATCTATCTTATAGAAAAATACATAATT
CCGGAAAATCTGGATTTATAGTCAGAAGAAACATCTTTAACAGTTCCATACCTAT
GTTAGGTCACACATCCTTAGAAAAAGGTTCAATTTTTTGGGGCTTTGTAACATCA
AATAAAAATTACAAGTACCTCACTCACTTAGTTCAAATTCCTAGAATAATAATAA
TTCAGTTCAACCACATGAATCATTCCTAATTTGTTTAATTTAAAATTTGATAGTTA
CATTTAACTATTTTAGTAAAATATTTTTATTGCATATTATACATTAGTTGGACAGT
ATGGCACATGTCATATCATTATTTATGCTTTGATATACATTGCATTGGAACAAAAT
AATTTCCATTTTTTATTAATACAATGTTTTGATATAGTTTTATTTGATTGAATTGCA
GGGTACCATGTAGAAAAGCAGGAGGCATAAGATTCACAATCAACGGTTTCCGTT
ACTTCAACTTGGTTCTAGTCACCAACGTCGCGGGTGCAGGGGATATCATCCGCGT
GAGTGTTAAAGGAACCAACACCGCATGGATGCCAATGAGTCGTAACTGGGGGCA
AAACTGGCAATCCAACGCAGTTTTTGTTGGTCAGGCTCTTTCTTTTAGGGTTACCG




GCAGTGACCGTCGTACATCAACATCGATGAACATTGCACCACCTCATTGGCAATT
TGGACAAACCTTCACCGGAAAAAATTTCCGAGTCTAAAAAGAAGGAAAATAAAA
TTTAAACAAAAACCATTACTTTCTATTGTCCTATTTTTGACTTGTTTGTTTAAGTTT
CCCTCCTTCAAATTTTCCTTTATTTTCCCGGGAAAAATTTGAAGTGGGTATATAGT
AGTAGTAGGGTTTCAAAAAGAAAGTTAAAGTTGGGTAGTTTTAGGAAAAGTAAA
GGTGAAAGTGAAATGAAAGTAAGTTTATTTTATATTATTAGTTTAATATATGAAT
GGGAGGGGGGTGTTTGTATTAAATGTTATAAAGTGTAATGTGATGGGTGATGCTG
GTATATTTATTACCCAGCATTGAAACCCATTTCTTTATGTTTTTTTTTTTTTTTACTT
AAAAGTGTGTATAGGGTTGAAGAGGTTGCAAGGATAATGAACATGTAACCCGCA
GCTCTAGTTTTATTATTATCAACTAAAGTTTGCTACCTTATAAATAATGATATAAT
ATATTTAAGTTGTTATAATT






