IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009772489

Gene Model: XP_009772489.1
Description: NsSEXPA-17
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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Peptide

>NSEXPA-17

MAIIWTLCIASLLSLLTAANAKVPGVYTGGPWQSAHATFYGGEDASGTMGGACGYG
NLYSAGYGVNNAALSTALFNNGLSCGACFEIRCTDPKWCTPGNPSIFVTGTNFCPPNY
ALPNDNGGWCNPPRPHFDLAEPMFLKFAQYRAGIVPVTYRRVPCKKSGGIRFTINGF
NYFNMVIVTNVAGAGDIQKVFVKGTNTKWMAMSRNWGQNWQSNAQLVGQALSFK
VKASDHRYVTTYNVAPSNWQFGQTYEAKNFRV

CDS (coding sequence)
>NsEXPA-17

TTCTTCCCTACTCTCCATTGGCGCCTAAAACCCTAATCACATTTCTCCATTTTCTTC
TCAAATCCCCCTCTCTTTTTTCTTCTCTCTGTTCACACAGATATAACACTTCAGTCT
AGAGCAGTGACAGTGAGAAAAAATGGCTATAATTTGGACGCTTTGCATTGCTAGT
CTTCTCTCTCTTTTGACGGCTGCCAACGCAAAGGTCCCCGGTGTTTACACCGGTGG
ACCCTGGCAGAGCGCCCACGCCACCTTCTACGGTGGCGAGGATGCCTCTGGCACC
ATGGGTGGTGCGTGTGGGTACGGGAATTTGTACAGCGCAGGATACGGAGTGAAC
AATGCAGCACTAAGCACTGCACTTTTCAACAATGGGCTGAGCTGTGGTGCTTGCT
TTGAGATAAGGTGCACCGATCCGAAATGGTGCACCCCTGGGAACCCGTCCATATT
TGTAACGGGTACAAACTTTTGTCCACCAAACTATGCTTTGCCAAATGACAACGGG
GGGTGGTGCAACCCACCTCGTCCTCATTTCGATCTTGCCGAGCCTATGTTCCTCAA
ATTTGCTCAGTATCGTGCTGGCATTGTCCCCGTAACCTACCGTCGGGTTCCATGCA
AAAAATCAGGAGGAATCAGATTCACAATCAATGGTTTTAATTACTTCAACATGGT
AATAGTGACGAACGTGGCAGGTGCAGGTGACATTCAGAAAGTTTTCGTCAAAGG
TACAAACACAAAATGGATGGCTATGAGTCGTAATTGGGGCCAAAACTGGCAATC
CAATGCTCAGCTTGTTGGTCAAGCTCTCTCCTTTAAAGTCAAAGCCAGTGACCATC
GCTATGTTACCACATACAACGTGGCACCATCTAATTGGCAGTTTGGTCAGACTTA
TGAGGCCAAAAATTTCCGAGTTTAACTTAAAATATTGATCCGAATACTATCATTT
ACAAAAAAGAAAAAAAATTACTTTTCTTTAGTTTCATATACTAAGTATACCATTTT
CCCCACCTCCATTTTTTCTCTTTTTTAACGGGAGAAATTTTAGGTATAGGGGAAAG
CAGTTTCGTTTTACATTTTAGTGATGATGTATAAGAAAGTTAAAGCCAGCCAAAA
GGTGAAATGAGATATATAGATGCTGATGCGGCTGCAGAAAGATCAAAATTAGGA
CAAAATTGTAGCCCGCAGCTCTATTATATTTGCAATTACTACTAATAACTTCTGTG
TAATGGAATTATATATTGTCTATGAATATCACAAATTGTCCCTTTAAGTA




Nucleotide
>NSEXPA-17

TAATCAGCAGGGAACCTTGATTCTCGGTATTTAGTTTATTCGAAGCTTAGCTACAA
TGTTAGTAAAAAAGGCAGCCGGTGCAAGAAGCATCCCGCATTTACGTAGGATCCC
GCATCTATAGCTAATTCTATGGCTCCAACCCGTGACCTATAGTTCATATGGAGAC
AACTTTAGATACAATGTTAATATCTTGTTTAAGATCTTGTTATTTAATTCCTCCTGT
ATTTTGTATCATGGTCCTTGAAAAGGAGATGGAGGGTTATAGTAAACGGTATAAC
AGGAAAATATTAAATCAATACTAAAAAATTCCAACAGAATTTAGCACTTTTTGGA
TGGAAGAATTGTTGGTACTTAAAATGATGGGCCGCCTGATCCCAAATTCTGCTAT
GCGCGGAGTTTGGGGAAGAGCCGGACCACAAGCTAAGGGTACTTAAAATGATTA
GTATTTACAAATGTACCAAACATATGACATAACGCAGAAGGAATATGAGCTTGCA
AAATACTTAAAGGGACAATTTGTGATATTCATAGACAATATATAATTCCATTACA
CAGAAGTTATTAGTAGTAATTGCAAATATAATAGAGCTGCGGGCTACAATTTTGT
CCTAATTTTGATCTTTCTGCAGCCGCATCAGCATCTATATATCTCATTTCACCTTTT
GGCTGGCTTTAACTTTCTTATACATCATCACTAAAATGTAAAACGAAACTGCTTTC
CCCTATACCTAAAATTTCTCCCGTTAAAAAAGAGAAAAAATGGAGGTGGGGAAA
ATGGTATACTTAGTATATGAAACTAAAGAAAAGTAATTTTTTTTCTTTTTTGTAAA
TGATAGTATTCGGATCAATATTTTAAGTTAAACTCGGAAATTTTTGGCCTCATAAG
TCTGACCAAACTGCCAATTAGATGGTGCCACGTTGTATGTGGTAACATAGCGATG
GTCACTGGCTTTGACTTTAAAGGAGAGAGCTTGACCAACAAGCTGAGCATTGGAT
TGCCAGTTTTGGCCCCAATTACGACTCATAGCCATCCATTTTGTGTTTGTACCTTT
GACGAAAACTTTCTGAATGTCACCTGCACCTGCCACGTTCGTCACTATTACCATGT
TGAAGTAATTAAAACCATTGATTGTGAATCTGATTCCTCCTGATTTTTTGCATGGA
ACCCTGTTATTTGACCAAAATAATTAGGAAAATTGTTAGTGGAGAATTTTAACTA
CAAAATGCTCAACTTTTAGGCAACATTAAGAGCAAAAAAATATATATTATATATT
CGAGCTCATTGGAGACAACTTAGAGCAATGGTAAAGTTGTCTCCGTGCGACCTAT
AGGTCACGGATTCTAGCCGTGGAAGCACTACATCACACCCTGTGGGTGGAGCCCT
TCCTCGGACATGCGTGAATGCAGGATGCTTTGTGTAGCGGACTACTCTTTTTATTC
GAGCTCGATGAATGCATCATATCATATTAATTTTTCATATTTAAATGGTGAAGTGA
GATAAAATACGTATATTATAATTAACTACAACTAATTGAATAAATTTATACAAGA
AAAGCGCATCAAATTTATCGTACTAAAACCGCGTCTATTAATTGGGCAAATTTAA
TTACCTGCAAGATGTAGCTGTAGCATGTGGATAGGAGACAAAACTATAACGAGG
TGTGAATTTAAAATGTTTAAATAATACTATTGTTATTCTATTTAGTCTTTTGCAGT
GATAGTTAATACTAATATAAACACTATAATTACAGATATAATTTTAATTTAAAAT
CAGTGAGCGAGTCCAAGTCCCAACTCTTAAGTCTAACTTAAGCCAACCCACTACG
TAAGAGAACTCGACGCTAAAGTAGTCATTTCCTCTAAAATGGAAAGCTATTACCC
GTAAGAGGGAAAACTAGCAGTGTAACACCAAAATATCCAGTTAGCTATGGTTAG
TTAAAAGACAGAAAACCCTTAACAGATTACATTACGTAAAAGAAAATTTCTTGAA
AATAGGACAATTTATCCCCATGATAAAGACATACTATTTTCTTATTAAATAAAAT
GACGTCTTCCTAAATTTAAAAATTATTTAACTTGAAATTCATATTGTACGCTTAAT
AACACGTGTTTGTTTGATTGTATCCACAAGGACATACTTAAAACAATAAGTTTTTA
AAGCATTATACCCAAATAAATATTACAACATATTTAGGATGTAAGTTTGACAGTG
CAACTTACCGACGGTAGGTTACGGGGACAATGCCAGCACGATACTGAGCAAATTT
GAGGAACATAGGCTCGGCAAGATCGAAATGAGGACGAGGTGGGTTGCACCACCC
CCCGTTGTCATTTGGCAAAGCATAGTTTGGTGGACAAAAGTTTGTACCCGTTACA
AATATGGACGGGTTCCCAGGGGTGCACCATTTCGGATCGGTGCACCTTATCTCAA




AGCAAGCACCACAGCTCAGCCCATTGTTGAAAAGTGCAGTGCTTAGTGCTGCATT
GTTCACTCCGTATCCTGCGCTGTACAAATTCCCGTACCCACACGCACCACCTGTTT
CGGAAAGAAAAAAGTATTTTTACACAAATAGCCAGTCATATTTATAGTAATATTT
ACGTTGAAAAATCAACCCAAATAGCCGCACACTTAATCTCTTAAAATAAAAATAG
CCAGTTGATGTATAATATGTGTACGATTGTGTATAATCAATGCATAATCTATGTGT
ACCGACTAGAAAAAGTAAACAGTGAATCTGACTGGCTATTTGTATAACAAACTTC
TAGCTGATGTATATGGATTATACATAATTGTACACATATTATACTTGATTTTTTTTT
ATGTATTATAAGCCGATGTATATGGATTATACACTGATTATATATAGTTATACACA
TCTTATACCTGAATTGTTTATATATTATACATCCATCGACTATGTTAAGTTTAAAC
AATTGGGTTGACGGCTATTTAGGTTAATTCTTCAAGAAAAAATAGTACAAGTATA
AGTTTTTTATGCACAACGTGTAAATCGGATTACCTAAAAAATAATTATAGATACG
TACCCATGGTGCCAGAGGCATCCTCGCCACCGTAGAAGGTGGCGTGGGCGCTCTG
CCAGGGTCCACCGGTGTAAACACCGGGGACCTTTGCGTTGGCAGCCGTCAAAAG
AGAGAGAAGACTAGCAATGCAAAGCGTCCAAATTATAGCCATTTTTTCTCACTGT
CACTGCTCTAGACTGAAGTGTTATATCTGTGTGAACAGAGAGAAGAAAAAAGAG
AGGGGGATTTGAGAAGAAAATGGAGAAATGTGATTAGGGTTTTAGGCGCCAATG
GAGAGTAGGGAAGAAGTTGGGAGGTACTTATTGAGAGAGGGTCTTAAGGAAGTA
GACACAAGTGCATGGCTTATAATTAATGCGTTAATTTTTGTAATTAAAGTAAGTA
TAATTAAAAATCTTTTTATGTCAGAAACGTAGAGTAGCAATATTTATCATGACTTA
CTCCATAAGCATAAAGGGCGGGGTATGAGGAGGAAGTTAAGAAGGAAAATACTA
CTGTGTGCTACAAGTATACATGTGAGTTGAACGTGGTGGTGAGGATATCAAAGCT
TATGGCACATGGCAATATTGGTAATGATTTAAGCTTAGGTTTATGGCAAAGTCCA
AAAATTAGACGAATTGTAGAACATCTTGATTCTATATTTCTATGGTAGCAAAGGG
TTCTATAGATATATAGTAGTATATGTTAAGCTAGGGACTCTAGTTAAAAGTTGTTT
GTTGCTTTGGCTGTGAATTTAGAACAAGTTGTTACAAGGTTAGCTGGGACAATTG
CGCATTATTAAAAGAGTATA



