
IDENTIFICATION 

Species: Aquilegia coerulea 

Locus: Aqcoe3G083300 

Gene Model: Aqcoe3G083300.1.p 

Description: AcEXPA-11 

Family: Alpha Expansin 

3D structure: 

 

GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acoerulea_v3_1 

EXTERNAL RESOURCES 



GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AcEXPA-11 

MKKFMKFVWVRSRRLLTDLRGRKQLKQLKFALMEKLLHLEILRNNGGWCNPPRQH

FDMSQPAFQKIAVSKAGIEPVLYRKGSCKRTGGIRLTITRRDYFDLVLINNVGATGDIA

KVWMKGSKTNSWEPMSRNWGSNCQSSTYLNRQSLSFRIQTSNGRTKTAYNVAASN

GYSADLTPAMFSSKTSDSKISISFLNVYPK* 

CDS (coding sequence) 

>AcEXPA-11 

ATGAAGAAGTTTATGAAATTTGTGTGGGTCAGATCACGTAGGTTGTTAACCGACC

TCAGGGGAAGAAAGCAATTAAAGCAACTGAAGTTTGCACTTATGGAAAAACTTTT

GCATTTGGAGATTTTGCGTAACAATGGTGGATGGTGCAACCCGCCACGACAACAC

TTTGACATGTCGCAACCTGCATTTCAGAAGATTGCAGTTTCCAAAGCCGGCATTG

AACCTGTGCTCTATAGAAAGGGTAGTTGCAAGAGAACTGGAGGGATTCGATTGA

CCATCACCAGACGAGATTACTTCGACCTGGTCCTCATAAATAATGTAGGAGCAAC

TGGAGATATAGCAAAGGTCTGGATGAAAGGGTCCAAAACAAATAGTTGGGAACC

AATGTCCAGAAACTGGGGATCAAACTGCCAAAGCTCGACCTATCTGAATCGCCAG

AGTTTATCATTTAGAATCCAGACAAGCAATGGACGTACGAAAACAGCATATAATG

TCGCGGCTTCTAATGGGTATTCGGCCGATCTTACTCCAGCAATGTTCAGTTCTAAG

ACATCTGACTCGAAAATTTCCATTTCTTTCCTCAATGTTTATCCCAAATAA 

Nucleotide 

>AcEXPA-11 

TCCTATATTATTATTTTTTCAGAAAAAGGGATTCCAAGTTAAGCTACAACCGATTG

CCAATGATCTCAGTGATAATCATGTTTGGTACAAGGAGAGGCTCCAGCCTGCAAA

TAAGGTGATCCTCTTTTAGCATGCCACCTTTGTAACTTCCTCATCTTCTTCGTCTGT

GTATCCCCAATCTCTCTCTCATGATCTAATTGGACGCGCAATCGGATGCTTGCAAA

CACAAGCTAGATAGTATTGAATGCTCATCTCGATCTCCTGCCTAAGGTACTGCAC

TTAATCAGTGAACGTAATTTCTTTTGTAGCTTATATTCTTTTTGAATTCAGTTTTGT

ACATTTGTTATTGGTGATCGACTGCCACCAACGAATATATTTGTCGTTCTGATCAG

GTTTGCGTGACTAATTTGTTCTGAAAATCCGCGAACTCAAGGTTTCACTGTTAATT



TGTTTTATTCAAACCTGCATCTAACATGGTTTGCTGAAAGTGCATCAGTAGATGAT

AATCTGATAGTAAAATAAACACTGAGAAAAACACAATATCATTTATGAAATTTGT

ATAGTACAGGCCATGTACGATGTTAATCGACTTCAGAGAAAGTGTTTCACATTCT

TCTCAACTTGCACATTCACCTATTATAAATAATTAAATATTAAATAAACTGTCTCA

CATTCTTCTCTTCCATCTCTTCCTTTTTCGTCTTCCGCAGATAAGGATTCAATTTGC

TAGCTATTTCAGACGAAGATTCATTCAAATTTTGCTGCAGGTTAGATTTAGTTACT

TCTCAATAACCTATATTATGTCCTTTAATCTCAGAATTTTTATTTGTTGATTTTTCA

AACTCCTTAGTTACATGGAACTGATCAGTAATATTAATTTGCGCATTCTTAGCAGA

CAGGTTATGTATGTTGTTAATCAACTTCAGAGAAAGAAAGTAATTGCATTGTAAT

TTGTCAGCAAAAATTTGTCCATTGCTAATCCATGTTCAAAAGTCATTGGAACAAA

CACAGGTATGGATCTAACATTGGTTTAGGGTTCTACATGCTATTATGTTTAAAGTT

CCTTGAATTTGATGCCAGGTGAGGCCGAGGACCGTGATGAAGAAGTTTATGAAAT

TTGTGTGGGTCAGATCACGTAGGTTGTTAACCGACCTCAGGGGAAGAAAGCAATT

AAAGCAACTGAAGTTTGCACTTATGGGTAGGTAGTGTTATCTATAATTATAAGGA

AATATGATGTTTGTTGAGAAAAGGTGGTGGATTGTGTTGGACAGATTAATACAAA

GGAAGAAAACTGTCGTAACCAAAATTCATTTCTATTAAGATACTGTCTCCAATCA

ATTGAAGATCATCACCTATTGTTCTTAGTTTCTAGGTTAGGTCTTGCTTCAAATCA

TTAATTGAAATTTCCTCTTTGTTTTCATTTGTTTTGTTAAATTTTGTTGTTCATGAT

GAATTAAATCAAGTAGATTGGACTGGAGTTGAATCTCTCAATAAAACAGCAGGTA

TCTAGGTTAAGATAAGGTATGATTGTGATAAACTTATCGCAGAAAAACTTTTGCA

TTTGGAGATTTTGCGTAACAATGGTGGATGGTGCAACCCGCCACGACAACACTTT

GACATGTCGCAACCTGCATTTCAGAAGATTGCAGTTTCCAAAGCCGGCATTGAAC

CTGTGCTCTATAGAAAGTATGTTCCCATATCATATATCAACCACTACCAAATTTAC

ATTCTCATGAATTAGTGACTGATATATTATCTACCTCTGTCTGTATATCTCAGGGG

TAGTTGCAAGAGAACTGGAGGGATTCGATTGACCATCACCAGACGAGATTACTTC

GACCTGGTCCTCATAAATAATGTAGGAGCAACTGGAGATATAGCAAAGGTCTGG

ATGAAAGGGTCCAAAACAAATAGTTGGGAACCAATGTCCAGAAACTGGGGATCA

AACTGCCAAAGCTCGACCTATCTGAATCGCCAGAGTTTATCATTTAGAATCCAGA

CAAGCAATGGACGTACGAAAACAGCATATAATGTCGCGGCTTCTAATGGGTATTC

GGCCGATCTTACTCCAGCAATGTTCAGTTCTAAGACATCTGACTCGAAAATTTCC

ATTTCTTTCCTCAATGTTTATCCCAAATAATTTCTTTCATTAGTTGTGTTTTTGTAC

CTATTTGAGGTTCAATTTTTTTTAACAATATATTGCTTCCTATTATTATAAATCCTT

ATATTTCTGGCATTTAAATGTTTATAATTT 

 


