IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62030623

Gene Model: AUR62030623
Description: CQEXPA-45
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html
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Query seq.
Superfanilies PLNOOOS0

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND0OS0 super family 131535 expansin A; Provisional 14-252 104e-124
SEQUENCES

Peptide

>CQEXPA-45

MAINPTFSVSLVLILINVCVLGAYAGYGGWTDAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNL
YSQGYGTSTAALSTALFNNGLSCGSCYELRCNDDPRWCRPGSIIVTATNFCPPNPSLP
NNNGGWCNPPLQHFDLAEPSFLRIAQYRAGIVPVSFRRVPCVRKGGIRFTINGHSYFN
LVLITNVGGAGDVHSVSIKGSRTGWQPMSRNWGQNWQSNSLLNGQSLSFQVTASDG
RTVTSNNVVPANWQFGQTFEGGQF*

CDS (coding sequence)
>CqEXPA-45

ATGGCAATTAATCCTACATTCTCAGTTTCTTTGGTTCTCATTTTGATCAATGTTTGC
GTACTAGGCGCTTATGCCGGTTACGGTGGTTGGACGGATGCTCATGCCACATTTT
ACGGTGGAGGTGACGCCTCTGGCACTATGGGGGGAGCGTGTGGGTATGGAAACT
TGTACAGCCAAGGGTACGGGACTAGCACCGCGGCACTAAGTACCGCGTTGTTTAA
CAATGGATTGAGCTGTGGTTCATGCTATGAACTCCGATGCAATGACGACCCGAGA
TGGTGTCGCCCTGGTAGCATAATTGTGACTGCCACCAATTTCTGCCCTCCGAACCC
TTCTTTGCCTAATAACAATGGTGGATGGTGTAACCCTCCTCTTCAACACTTTGATT
TGGCCGAGCCTTCTTTCTTGAGGATTGCCCAATACCGTGCTGGAATTGTCCCTGTT
TCCTTCCGAAGGGTACCCTGTGTTAGAAAAGGAGGGATAAGGTTCACAATCAACG
GACACTCTTACTTCAACTTAGTCCTAATCACAAACGTTGGTGGTGCGGGCGACGT
TCACTCCGTGTCGATTAAGGGTTCGAGGACCGGGTGGCAACCTATGTCAAGGAAT
TGGGGCCAAAATTGGCAAAGCAATTCTTTACTGAATGGGCAAAGCCTCTCATTCC
AAGTTACAGCTAGTGATGGAAGGACTGTTACAAGTAACAATGTTGTTCCTGCTAA
TTGGCAATTTGGACAAACTTTTGAGGGTGGTCAGTTTTAA

Nucleotide
>CgEXPA-45

CTAATACTCCACTCTTTTTACTTTCCTCCGCCTTTCTTTATTTCTCATTTTTTCCTAC
AAGAAAAAAATGGCAATTAATCCTACATTCTCAGTTTCTTTGGTTCTCATTTTGAT
CAATGTTTGCGTACTAGGCGCTTATGCCGGTTACGGTGGTTGGACGGATGCTCAT
GCCACATTTTACGGTGGAGGTGACGCCTCTGGCACTATGGGTAAGTTCACAACTG
CAGAGTATAACATTAGACACGTACACTTACGTGTTTTAAACGTTATACATTTAGC
ATTTTGCTAATTTGTTAACCAATTAATCATAATTAGTTGTTACATTGTCACACATT




ATATTTTTAATGGTAATAACAATTATTTTAGAATAGAGGGAGTAGTTTTCGACAC
ATAATTATGTCCCGTGGTGATACATGTCTAATTGTATTATGATGAAAATGCAGGG
GGAGCGTGTGGGTATGGAAACTTGTACAGCCAAGGGTACGGGACTAGCACCGCG
GCACTAAGTACCGCGTTGTTTAACAATGGATTGAGCTGTGGTTCATGCTATGAAC
TCCGATGCAATGACGACCCGAGATGGTGTCGCCCTGGTAGCATAATTGTGACTGC
CACCAATTTCTGCCCTCCGAACCCTTCTTTGCCTAATAACAATGGTGGATGGTGTA
ACCCTCCTCTTCAACACTTTGATTTGGCCGAGCCTTCTTTCTTGAGGATTGCCCAA
TACCGTGCTGGAATTGTCCCTGTTTCCTTCCGAAGGTATATTACTTTAATGTCGTG
TTCATTTATTTCCACCTATCAAACGAGATACTTTTTACATCGTCAAAAATTGACAC
GTACTTGATTTTTCATCACTTTTTGCTCGGTTTCAAATCGAGTAAAAAGTTAACAG
TAACTACTCGTATAAAAGTAACATGGAGTACTGTTAACTTGTAAAGTGGATGTTA
AAAAAAAAAAAAATGTTGTTTTAGACGTTTTTAAATTGCCGAAGTGCTTAACTAA
TTAGGTAAATAGACTTTTTATGTTGTAACGTTTTTTTTTTTTGGTACTTACAATTAT
ACGAGTAGTCGAGTAGTACACTAATACGTTACATGGTTGAAAAATTGGCAGGGTA
CCCTGTGTTAGAAAAGGAGGGATAAGGTTCACAATCAACGGACACTCTTACTTCA
ACTTAGTCCTAATCACAAACGTTGGTGGTGCGGGCGACGTTCACTCCGTGTCGAT
TAAGGGTTCGAGGACCGGGTGGCAACCTATGTCAAGGAATTGGGGCCAAAATTG
GCAAAGCAATTCTTTACTGAATGGGCAAAGCCTCTCATTCCAAGTTACAGCTAGT
GATGGAAGGACTGTTACAAGTAACAATGTTGTTCCTGCTAATTGGCAATTTGGAC
AAACTTTTGAGGGTGGTCAGTTTTAATTAAATTAGTTAAGTTAATTAAAACATATT
GCCTATTTTTCCTATAAAATATTAAATATTTTGAAGAGTGTAAAATTAAAAAAAA
TTAAAATTTGTAATTATATTTGGAAAGAGGAGAGAGAAATTGATAGGGAAAGGT
GGTTGGCCATATTTGTGGCTTGGAGTTGCTGTGGTGCCTAATGTTTGGCACCCGCT
AAAGCCCTTTATTTTGTTTTTGGTAATTTTTATTTTTAAGTGAGTAATTAGTTAATT
AGATATTTTTATGAAAATATGAATTTTCCAAATAGCTATATTATAAAGCTTTTGGA
TTATATCATATTCTTCTGTATGTAAAGACTAGAGTGATTGCTCGAGTGTTTTGTAC
TCTGTAGTAATCTGATTTAGTCAATCAATTATTATGAGAATGATGATTTCAGATTT
TGCAATTAT




